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BIOMINERALIZACION: PROVOCATIVA
HISTORIA DESDE LA BIOLOGIA A LA CIENCIA
DE LOS MATERIALES

José Luis Arias Bautista'

(1) Universidad de Chile, Facultad de Ciencias
Veterinarias y Pecuarias

Los minerales de origen geoldgico o sintético
se forman por cristalizacidon a partir de
precursores gaseosos o liquidos. Para ello,
la relacién entre los componentes quimicos
disueltos o sélidos presentes en la disolucion
originaria debieron sobrepasar el producto
de solubilidad, determinando la nucleacion
y posterior crecimiento del cristal formado
de acuerdo con equilibrios termodindmicos
y cinéticos especificos. Ello ocurre mediante
evaporacion del solvente o adicion de solutos
realizados a altas presion, temperatura y
largo tiempo. Contrariamente, los seres
vivos fabrican estructuras mineralizadas
en condiciones ambientales de presion y
temperatura y de corto tiempo. Ejemplos
notables son exoesqueletos, conchas,
caparazones, huesos, dientes y cdscaras
de huevo. ¢Podemos aprender de ellos
acerca de los mecanismos utilizados en
la elaboracién de estos biominerales?
Conocer los mecanismos que controlan los
procesos de biomineralizacién es crucial
para el desarrollo de nuevos materials con
propiedades deseables. Mediante el estudio
celular, estructural, bioquimico, cristalografico
y fisico-mecdnico de modelos cémo céiscaras
de huevo, conchas de moluscos y crustéceos,
hemos propuesto que los procesos de
biomineralizacidon se pueden describir en
cuatro etapas temporal y espacialmente
sincronizadas: 1) Fabricaciéon del sustrato; 2)
Nucleacién en la superficie; 3) Crecimiento en
solucién; y 4) Detencién de la mineralizacion.
Estas cuatro etapas abren un nuevo campo
para el disefio de procesos sintéticos

bioinspirados con el fin de fabricar nuevos
compuestos con propiedades deseables.
Aqui se presenta nuestra visidon resumida de
cuatro décadas de investigacién acerca de
la organizacién, composicion y propiedades
de la cascara de huevo para el disefio de
materiales hibridos bioinspirados.

Keywords: Biomineralizacién, Materiales
bioinspirados, Biomateriales

Financing: Proyectos nacionales e
internacionales

IRON SULFUR PROTEIN COFACTORS:
ESSENTIAL COMPANIONS IN CELLULAR
EVOLUTION AND KEY ACTORS IN STRESS
ADAPTATION

Frederic Barras'

(1) Institut Pasteur, SAMe Unit, Departement
of Microbiology, Université Paris Cité, UMR
CNRS 6047, Paris, France, 25-28 rue du Dr
Roux, Paris, France

Iron-sulfur ([Fe-S]) clusters are protein
cofactors found in most living organisms and
some viruses. They have played a crucial role
in the emergence of life. In both prokaryotes
and eukaryotes, [Fe-S] cluster-containing
proteins assist, regulate, or catalyze essential
processes such as gene expression, DNA
replication, RNA modification, bioenergetics,
central metabolism, and nutrient biosynthesis.
Additionally, malfunctions in [Fe-S] proteins
are linked to several human diseases. [Fe-S]
protein biogenesis refers to the process by
which cells acquire iron and sulfur, assemble
[Fe-S] clusters, and deliver them to target
proteins that require them for activation.
Drawing on studies in physiology, genetics,
phylogenomics, biochemistry, and structural
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biology, | will explore the emergence,
evolution, mechanisms, and functioning of
[Fe-S] biogenesis systems. Using selected
bacterial and archaeal models, | will discuss
the strategies that modern organisms have
developed to sustain a lifestyle dependent
on [Fe-S] clusters.

Keywords: iron sulfur, prokaryotes, evolution,
bioenergetics
Financing: Institut Pasteur Paris, ANR
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CONFERENCIA HERMANN NIEMEYER

BIOQUIMICA DE LA FUNCION NEURONAL: SINAPSIS Y EXCITABILIDAD INTRINSECA

Andrés Barria'

(1) Department of Neurobiology and Biophysics School of Medicine - University of Washington.

El cerebro cumple su funcién esencial de guiar
el comportamiento y la cognicion gracias a
la capacidad de las neuronas de ajustar su
comunicacion sindptica y su excitabilidad,
lo que posibilita la adaptacion a un entorno
dindmico y sostiene procesos de aprendizaje y
memoria. Estos ajustes ocurren en dos niveles
complementarios: en las sinapsis, donde se
regulan los receptores de glutamato que
permiten la transmisiéon excitatoria, y en las
propiedades intrinsecas de la membrana,
que determinan cémo la neurona integra
las sefiales sindpticas recibidas.

En esta conferencia presentaré avances
en nuestro entendimiento molecular de
cdmo se regulan las sinapsis excitatorias
para sostener cambios en la fuerza de la
conexién sindptica, un proceso conocido
como plasticidad sindptica, el modelo celular
mds ampliomente aceptado de memoria y
aprendizaje. También discutiré mecanismos
regulatorios de la excitabilidad intrinseca de
las neuronas.

En los dltimos afos, hemos descubierto que
sefales de la familia Wnt, tradicionalmente
vinculadas al desarrollo, también cumplen un
rol esencial en neuronas maduras, regulando
el trafico de receptores de glutamato hacia
las sinapsis. La sefalizacién por Wnt también
controla el metabolismo de fosfolipidos de
membrana, lo que impacta directamente
en las propiedades intrinsecas de la célula.

Finalmente, presentaré evidencia de que
la acetilcolina ajusta la resonancia de las
neuronas en primates, modulando sus
propiedades intrinsecas y favoreciendo que
disparen en sincronia, lo que generala actividad
ritmica de microcircuitos hipocampales
observada durante la exploracién del entorno,
el aprendizaje y la atencidn.

Lacomprension de los mecanismos bioquimicos
que ajustan la funcién neuronal de manera
dindmica ha avanzado significativamente,
mostrando que los mecanismos sindpticos y
de excitabilidad intrinseca actdan de forma
complementaria para sustentar la funciéon
cognitiva y abrir nuevas perspectivas en la
comprension de trastornos neuroldgicos.
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CONFERENCIA PREMIOS NACIONALES DE CIENCIAS
NATURALES

CIENCIA QUE LATE: PASION, DESCUBRIMIENTOS Y ESPERANZA

Sergio Lavandero'?

(1) Universidad de Chile, Advanced Center for Chronic Diseases (ACCDIS), Facultad Ciencias
Quimicas y Farmacéuticas 6 Facultad de Medicina, Olivos 1007, Santiago, Chile
(2) university of Texas Southwestern Medical Center, Internal Medicine, Cardiology Division,

6000 Harry Hines Blvd, Dallas, United Stares of America

En esta conferencia compartiré mi trayectoria
de vida cientifica, marcada por la pasién que
despiertala biologia y la conviccion de que la
investigacion puede transformar la salud y la
sociedad. Alo largo de mi carrera he buscado
comprender los mecanismos moleculares y
celulares que subyacen a las enfermedades
cardiovasculares, particularmente la hipertrofia
e insuficiencia cardiaca, asi como el papel de
las mitocondrias, la inflamacién y nuevas rutas
de senalizacién. Estos estudios han permitido
no solo generar conocimiento fundamental,
sino también abrir perspectivas terapéuticas
innovadoras.

Mdés alld de los descubrimientos, esta
exposicion resaltard el valor del trabajo en
equipo, la colaboracidn interdisciplinaria y
la formacién de nuevas generaciones de
cientificas y cientificos. La ciencia es, ante
todo, una construccion colectiva que requiere
pasion, creatividad y perseverancia.

Finalmente, presentaré una mirada de futuro:
la esperanza de que la investigacion cientifica
en Chile siga creciendo, fortaleciendo su
impacto en la salud de las personas y en
el desarrollo de un pais que confie en el
conocimiento como motor de progreso y
bienestar.

Keywords: Enfremedades cardiovasculares,
transduccion de senales, comunicacion celular,
organelos

Financing: FONDECYT 1240443; FONDAP Apoyo
1523A0008.
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CONFERENCIA FRANCISCO BOZINOVIC

TRAYECTORIAS DE TRANSFORMACION PARA LA BIODIVERSIDAD EN CHILE, EMPUJADAS
POR LA PRACTICA CIENTIFICA DE LA CONVERSACION...UPS...DIGO DE LA CONSERVACION!!

Barbara Saavedrad’

(1) wildlife Conservation Society-Chile, Bustamante 72, Of. 22, Providencia, Santiago, Chile

El Dr. Francisco Bozinovic, la persona a la
que honra esta conferencia, amaba las
ciencias. Y las desarrollé en todo su esplendor
durante su prolifica carrera. En sus inicios, sin
embargo, conocia poco sobre conservacion
de biodiversidad. La miraba desde lejos, y
la veia difusa, poco concreta, con mucha
palabreria y poco rigurosa. La llamaba de
hecho “biologia de la conversacion”.

Yo soy bibdloga, ecdloga y llevo un tiempo
intentando desplegar esta disciplina nueva
y urgente que es la prdctica cientifica de la
conservacion en Chile y mas alld. Me subi
al carro de Wildlife Conservation Society,
una ONG de conservacion global, y vengo
navegando estas aguas ignotas desde una
balsa verdeazuladao, el Parque Karukinka en
Tierra del Fuego. Instalada en la complejidad,
he venido fusionando la ciencia con la
gestién efectiva de conservacioén, promovido
la conexién de la politica publica con el
cuidado del patrimonio natural, intentado
abrir espacios personales e institucionales
para la restauracion ecolbégica y cultural
fueguina, en otras. Compartiré vision, métodos
y algunos ejemplos concretos que ilustran
esta prdctica, con foco en la conservacion
de bosques y turberas fueguinas, y mas. El
objetivo es empujar cambios de trayectoria
delos patrones de degradacién que presenta

hoy la biodiversidad en Chile, promoviendo el
conocimiento y valoracién de la biodiversidad
como un pilar fundamental para el bienestar
actual y futuro de nuestra sociedad. Una
conversacién imaginaria sobre conservacion
que honre a Pancho, muestre el valor de las
ciencias que tanto amamos, y ayuden a
mostrar su rol en beneficio de sociedades
diversas habitando un planeta altamente
degradado.

Keywords: conservacion biodiversidad Tierra
del Fuego Politica

Acknowledgments: A todo el Equipo de Wildlife
Conservation Society-Chile, desplegado
desde Santiago a Tierra del Fuego,
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ONE HEALTH

Coordinador: Dr. Michael Seeger

RECUBRIMIENTO NANOFIBROSO
CARGADO CON COLECALCIFEROL SOBRE
IMPLANTES DE TITANIO PARA ACELERAR
LA OSEOINTEGRACION

Francisca Acevedo'??, Jeyson Hermosilla#,
Alexis Vera®, Felipe Galvez-Jirén®, Vanessa
Campos-Bijit3, Rodrigo Navia®’, Nicolas Cohnég,
Pablo Navarro®, Pablo Acuiia-Mardones®, Luis
Diaz-Gomez"°, Maria Cristina Manzanares”,
Ivan Valdivia-Gandur®?, Victor Beltran'®

(1) universidad de La Frontera, Faculty of
Medicine, Department of Basic Sciences,
Avenida Francisco Salazar 1145, Temuco, Chile.
(2) Universidad de La Frontera, Faculty of
Medicine, Center of Excellence in Translational
Medicine (CEMT), , , and Scientific and
Technological Bioresource Nucleus (BIOREN),
Avenida Francisco Salazar 1145, Temuco, Chile.
(3) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Avenida Espafia 1680, 2390123 Valparaiso, Chile.
(4) Doctorate Program in Sciences of Natural
Resources, Universidad de La Frontera, Avenida
Francisco Salazar 1145, Temuco, Chile.

(5) Universidad de La Frontera, Master in
Dentistry, Faculty of Dentistry, Avenida Francisco
Salazar 1145, Temuco, Chile.

(6) Universidad de La Frontera, Faculty of
Medicine, Programa de Doctorado en Ciencias,
mencién Biologia Celular y Molecular aplicada,
Avenida Francisco Salazar 1145, Temuco, Chile.
(7) Facultad de Ingenieria, Universidad San
Sebastidn, Bellavista 7, Santiago, Chile

(8) Instituto Universitario de Investigacion y
Desarrollo Tecnolégico (IDT), Ignacio Valdivieso
2409, Santiago, 8940000, Chile

(9) Universidad de La Frontera, Dental School,
Clinical Investigation and Dental Innovation
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Center (CIDIC), Avenida Francisco Salazar
1145, Temuco, Chile.

(10) Departamento de Farmacologia, Farmacia
y Tecnologia Farmacéutica, 1+D Farma (GI-
1645), Facultad de Farmacia,, Instituto de
Materiales (iMATUS) and Health Research
Institute of Santiago de Compostela (IDIS),,
Universidade de Santiago de Compostelq,
15782 Santiago de Compostela, Spain

(11) Human Anatomy and Embryology Unit,
Experimental Pathology and Therapeutics
Department, Faculty of Medicine and Health
Sciences, University of Barcelona, Spain.
(12) Biomedical Department, Universidad de
Antofagasta, Av. Angamos 601, Antofagasta,
Chile

El envejecimiento poblacional haincrementado
la necesidad de biomateriales capaces de
favorecer la reparacion y regeneracion
6sea. El éxito de los implantes depende
principalmente de la oseointegracion, proceso
frecuentemente limitado en pacientes con
condiciones sistémicas como diabetes,
osteoporosis o terapias prolongadas con
bifosfonatos. La modificacion superficial
de implantes surge como estrategia para
mejorar la oseointegracion, siendo el
electrospinning una técnica promisoria al
generar nanofibras que imitan la matriz
extracelular, promueven la osteoconductividad
y permiten la encapsulacién y liberacion
controlada de moléculas osteogénica, como
colecalciferol (Chol).

Este estudio tuvo como objetivo desarrollar
y evaluar un recubrimiento de nanofibras
con Chol en implantes de titanio (Ti), en
funcion de sus propiedades fisicoquimicas
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y biolégicas. Nanofibras de policaprolactona
(PCL) cargadas con Chol se depositaron
exitosamente sobre el implante, mostrando
morfologia adecuada, propiedades mecdanicas
favorables y biocompatibilidad. Los ensayos
in vitro evidenciaron que nanofibras PCL,
cargadas o no, favorecieron la viabilidad
celular,ademds de incrementar la deposicion
de coldgeno, mineralizacion cdlcicay actividad
de fosfatasa alcalina, mostrando respuesta
osteogénica.

En un modelo in vivo de tibia de rata
Sprague-Dawley, los recubrimientos Chol-PCL
promovieron la formacién ésea periimplantaria
y la oseointegracién en comparacion con
controles sin recubrimiento, sin inducir
toxicidad sistémica. Futuros estudios en
modelos diabéticos son recomendados para
validar el desempeno de estos implantes
recubiertos, bajo condiciones regenerativas
comprometidas.

Acknowledgments: ANID-FONDECYT N°1230544,
ANID-Milenio-NCN2023 _054. Este trabajo fue
parcialmente financiado por Universidad de
La Frontera, Proyecto PP24-0019.

DESCUBRIENDO EL POTENCIAL
ANTIMICROBIANODELAS ACTINOBACTERIAS
MARINAS DEL PACIFICO SUR

Beatriz Patricia Camara Herrera', Eduardo
Sdnchez-Carvajal', Néstor Serna-Cardonad),
Thomas Dacal', Fernanda P. Claverias/,
Valentina Gonzdlez!, Karla Pentén'!, Eduardo
Martinez-Matus'

(1) universidad Técnica Federico Santa Marig,
Departamento de Quimica &amp; Centro de
Biotecnologia DAL, General Bari 699, Valparaiso,
Chile

1

Los productos naturales (NPs) de
actinobacterias marinas representan
una fuente prometedora para descubrir
nuevos compuestos terapéuticos. Aunque
tradicionalmente la bioprospeccién se ha
centrado en actinobacterias del suelo, sus
contrapartes marinas ofrecen un potencial
igualmente valioso debido a su evolucidn
quimica en entornos ecoldgicos muy distintos.
En este contexto, nuestro laboratorio ha
trabajado durante la Gltima década en la
exploracién de actinobacterias marinas
del Pacifico Sur, aplicando un enfoque
multidisciplinario que combina taxonomia,
secuenciacion genémica, mineria de genomas,
desreplicacién quimica y redes moleculares.
El grupo ha reunido una coleccidn
de aproximadamente 450 cepas de
actinobacterias marinas, aisladas de
sedimentos y esponjas marinas a lo largo
de las costas chilenas. A través del andlisis
comparativo de genomas, se han estudiado
agrupaciones de genes biosintéticos (BGCs),
con especial atencién a las sintetasas de
péptidos no ribosomales, las policétido sintasas
y los péptidos sintetizados ribosomalmente con
modificaciones postraduccionales. Ademds,
el uso de redes de similitud ha permitido
identificar patrones de distribucion y dindmicas
evolutivas de estos BGCs.

La implementacion de técnicas de ingenieria
genética en BGCs seleccionados ha facilitado
la identificacion de genes biosintéticos
clave, relaciondndolos directamente con
los compuestos producidos. Asimismo, el
andlisis quimico mediante espectrometria de
masas ha sido esencial para la desreplicacion
y la construccién de redes moleculares.
Gracias a esta integracion de métodos, el
laboratorio ha logrado describir nuevas
especies, genomas y BGCs Unicos, revelando
el potencial genético y la diversidad quimica
de estas actinobacterias marinas como fuente

de antibi6ticos innovadores.
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Keywords: actinobacterias marinas,
agrupamientos genéticos biosintéticos,
productos naturales

Acknowledgments: ANID-Fondecyt Regular
1221264, ANID Vinculacién Internacional
FOVI240071 y ANID Milenio NCN2023_054.

EL DECAIMIENTO DE PLANTAS DE VID
CAUSADO POR ESPECIES DE LA FAMILIA
BOTRYOSPHAERIACEAE

Ximena Alejandra Besoain Canales'

(1) Pontificia Universidad Catélica de Valparaiso,
Escuela de Agronomiag, Ciencias Agronémicas
y de los Alimentos, San Francisco s/n La Palma,
Quillota, Chile

Durante los Ultimos 20 afios se ha observado
un incremento sostenido en el decaimiento y
muerte de la vid, posiblemente asociado al
impacto del cambio climdtico. Estas condiciones
favorecen la emergencia de hongos endoéfitos
del complejo Botryosphaeriaceae como
patdégenos activos, capaces de colonizar
tejidos corticales y vasculares, provocando
severas pérdidas econdémicas. En Chile, este
complejo estd asociado a Diplodia seriata y
Neofusicoccum parvum como los agentes
mads prevalentes y de mayor impacto. En
estudios de campo, se estimaron pérdidas
de rendimiento de hasta un 46% en 2018,
confirmando la relevancia econémica del
Botryosphaeria dieback. A partir de estos
estudios se determind que D. seriata afecta
vides cv. Cabernet Sauvignon de mayor
edady ataca principalmente en invierno, en
comparaciéon a N. parvum que prefiere tejidos
mds jovenes y es mds activo en primavera
verano. También fruto de este estudio se
determiné la eficacia de Rhodococcus sp. en
el control de ambos patégenos en invierno

12

en tejido joven y de mayor edad, mientras
que Pseudomonas spp. controla en forma
efectiva ambos patégenos en primavera-
verano en tejidos jévenes.

Keywords: Bot Canker, Vitis vinifera, Biocontrol,
Diplodia seriata, Neofusicoccum parvum
Financing: Fondecyt Regular 1211094Nucleo
Milenio BioGem ANID NCN2023_054

CANELO AS A NATIVE SOURCE OF DRIMANE
SESQUITERPENES WITH APPLICATIONS IN
AGRICULTURE, HEALTH SCIENCES, AND
AQUACULTURE

Ivan Montenegro'?, Mauricio Cuellar Fritis®,
Alejandro Madrid"4, Guillermo Bravo'?*5, Miryam
Valenzuela'®, Michael Seeger'®

(1) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Avenida Espana 1680, Valparaiso, Chile

(2) Universidad de Valparaiso, Center of
Interdisciplinary Biomedical and Engineering
Research for Health (MEDING), Escuela de
Obstetricia y Puericultura, Facultad de
Medicina, Angamos 655, Viiia del Mar, Chile
(3) Universidad de Valparaiso, Centro de
Investigacion, Desarrollo e Innovacion de
Productos Bioactivos (CINBIO), Facultad de
Farmacia, Escuela de Quimica y Farmacia,
Av. Gran Bretana 1093, Valparaiso 2340000,
Chile, Valparaiso, Playa Ancha, Chile

(4) Universidad de Playa Ancha, Valparaiso,
Laboratory of Natural Products and Organic
Synthesis (LPNSO), Department of Science
and Geography, Faculty of Natural and Exact
Sciences, Leopoldo Carvallo 270, Valparaiso,
Chile

(5) Universidad Técnica Federico Santa Maria,
Valparaiso 2390136, Chile.,, Departamento de
Quimica y Centro de Biotecnologia “Dr. Daniel,_
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Alkalay Lowitt”, Laboratorio de Microbiologia
Molecular y Biotecnologia Ambiental, Avenida
espafna 1680, Valparaiso, Chile

Drimys winteri, a tree native to southern Chile
and Argenting, is a significant source of bioactive
compounds.[1] Its chemical composition
is rich in drimane sesquiterpenes, notably
polygodial, isopolygodial, and drimenol. These
natural products, along with their synthetic
derivatives, have demonstrated a spectrum
of biological activities, including antibacterial,
antifungal, and larvicidal properties. The
ongoing search for novel antimicrobial agents
has highlighted the potential of terpenes,
which constitute a structurally diverse class
of natural products, with studies indicating
that 75% of antibacterial drug enhancers are
of terpenoid origin.

The drimane class of sesquiterpenes is
characterized by a bicyclic farnesane-
type skeleton and exhibits a wide array of
bioactivities such as antimicrobial, cytotoxic,
and antifeedant effects.[2] Polygodial, a
prominent sesquiterpene dialdehyde found
in various plants and marine organisms,
has been a particular focus of research. Its
potent antipathogenic activity is attributed
to the electronic properties around the A7,8
double bond.

Polygodial has shown efficacy against
both Gram-positive and Gram-negative
bacteria, with reported minimum inhibitory
concentrations (MICs) ranging from 2 to
20 pg/mL. Specifically, it has demonstrated
moderate activity against Bacillus subitilis,
Staphylococcus aureus, Salmonella
choleraesuis, and Escherichia coli. Furthermore,
it inhibits the growth of the phytopathogen
Ralstonia solanacearum at an MIC of 25 pg/mL.
Recent studies have also confirmed its activity
against plant pathogens like Clavibacter
michiganensis and Pseudomonas syringae,

13

as well as the fungus Botrytis cinerea. The
mechanism of action for polygodial involves
the disruption of microbial membranes and
the inhibition of ATP synthase, acting as
a nonionic surfactant that interferes with
hydrogen bonding.

Keywords: Canelo, Drimanico, Poligodial,
Drimenol y epipoligodial

Financing: Fondecyt regular 1210745 and
Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM)
NCN2023_054"BioGEM

Acknowledgments: Fondecyt Regular 1210745
and NCN2023 _054"BioGEM Millennium Nucleus
Bioproducts, Genomics and Environmental
Microbiology (BioGEM)

FROM ENVIRONMENTAL MICROBES TO
BIOPRODUCTS: TAILORED BIOREMEDIATION
STRATEGIES FORENVIRONMENTALMATRICES
CONTAMINATED WITH PERSISTENT
POLLUTANTS IN CHILE

Constanza Macaya'?, Roberto E. Durdn'?,
Ximena B&ez-Matus'? Ester G. Riverad', Felipe
Salazar-Tapia', Patricio Santis-Cortes!, Lisette
Herndndez'?, Anna Espinoza-Tofalos?, Andrea
Franzetti®, Michael Seeger'?

(1) Molecular Microbiology and Environmentall
Biotechnology Laboratory, Center of
Biotechnology CBDAL, Universidad Técnica
Federico Santa Maria, Departamento de
Quimica, Avenida Espana 1680, Valparaiso,
Chile

(2) Millenium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM)
Universidad Técnica Federico Santa Mariag,
Avenida Espania 1680, Valparaiso, Chile

(3) Universita degli Studi di Milano- Bicocca,

Dipartimento di Scienze dell’Ambiente e della.,,




SOCIEDAD
DE BIOLOGIA

DE CHILE

SOCI
BIO
DE

DAD DE
OGIA
HILE

LXVII

Reunién Anual

E
L
C

I
L

Terra, Milano, Italy

Microorganisms are key actors for both human
and environmental health, directly connecting
the dimensions encompassed by the One
Health concept. Chile harbors more than
3,300 sites contaminated with hydrocarbons,
pesticides, and heavy metals, over 600 of which
are located in urban areas. In this context, the
development of site-specific, sustainable,
and cost-effective treatments is essential for
remediation. In this study, conventional and
a la carte bioremediation strategies were
evaluated across different environmental
matrices: chronically petroleum-contaminated
urban soils, seawater, and the phyllosphere
of agriculturally relevant plant species.
Following circular bioeconomy principles,
local agro-industrial residues were valorized—
grape pomace (biostimulation) and walnut
shell (immobilized bioaugmentation)—and
applied together with native bacterial consortia
showing robust responses to environmental
stresses such as salinity, UV radiation, and
co-contaminants. Microbial monitoring
included molecular biomarkers (absolute
qPCR), CFU counts, and 16S rRNA V4 amplicon
sequencing to assess degradative capacity,
stress adaptation, and effects on microbial
community dynamics.

Results showed that organic amendments
significantly influenced bacterial composition.
Conventional treatments reduced the
abundance of Proteobacteria and
Actinobacteria, while & la carte strategies
enhanced bacterial diversity and promoted
the enrichment of hydrocarbonoclastic genera
such as Sphingobium, Chryseolinis, and
Paenibacillus, belonging to underrepresented
phyla (Pseudomonadota, Bacteroidetes,
Bacillota).

Beyond demonstrating the effectiveness of
tailored strategies, this work highlights the
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potential of environmental microorganisms—
from their isolation and molecular
characterization to their transformation
into functional bioproducts—as drivers
of contaminant degradation, ecosystem
resilience, and environmental sustainability.

Keywords: bioremediation, microbial heritage,
hydrocarbons, Persistent Organic Pollutants
Financing: ANID/USM/PUCV PhD fellowships
(CCM, LH, XB-M, EGR), FONDECYT 1250809
(MS, CCM,RED), ILS (MS, CCM, FS-T) and ANID-
Milenio-NCN2023_054 (MS, CCM, LH, XB-M)
grants.

Acknowledgments: Laboratory of Molecular
Microbiology and Environmental Biotechnology
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Coordinador: Dr. Michael Seeger

ESTRATEGIAS DE BIOCONTROL
MEDIANTE BACTERIAS NATIVAS DE
NEOFUSICOCCUMPARVUM AGENTE CAUSAL
DE BOTRYOSPHAERIA DIEBACK EN VITIS
VINIFERA

Diyanira Constanza Maria Castillo Novales'??,
Paulina Vega Celeddn'?®, Mario Sepulveda
Mardones'3, lvan Montenegro Venegas?®, Natalia
Riquelme Alveal??, Ximena Besoain Canales?,
Michael Seeger Pfeiffer'?

(1) Laboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental, Departamento de
(2) Laboratorio de Fitopatologia, Escuela de
Agronomia, Facultad de Ciencias Agronémicas
b

(3) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM)

Las enfermedades del tronco de lavid (GTDs), en
particular el Botryosphaeria dieback causado
por Neofusicoccum parvum, representan
una amenaza creciente para la viticultura
sustentable. Esta investigacion se evalud el
potencial biocontrolador de cepas bacterianas
nativas (Pseudomonas spp. AMCR2b, GcR15a
y Rhodococcus sp. PU4) contra N. parvum,
mediante un enfoque que combind ensayos
in vitro e in situ, junto con andlisis bioquimicos,
fisiologicos, genédmicos y metaboldmicos. Los
resultados demostraron que las bacterias
seleccionadas inhiben significativamente el
crecimiento del hongo y reducen la severidad
de la enfermedad en plantas de Vitis vinifera.
A nivel molecular, se evidencio la induccion
de genes de defensa vegetal (GLUC, PPO, LT) y
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la modulacion de biomarcadores fisioldgicos
(clorofila, TBARS, prolina), lo cual indica una
activaciéon de mecanismos de resistencia
sistémica adquirida. El andlisis metabolémico
revel6 la produccién de compuestos orgdnicos
voldatiles (VOCs) y difusibles (DOCs) con
accién antifdngica, incluyendo fenazinas,
terpenos y lipidos de cadena larga. Este
estudio ofrece evidencia integral del modo de
accion de bacterias benéficas como agentes
de biocontrol, destacando su valor como
herramientas sostenibles frente a las GTDs. Los
hallazgos apoyan el desarrollo de bioinsumos
microbianos para la viticultura resiliente al
cambio climético, con aplicaciones potenciales
en otros sistemas agricolas lefiosos.

Keywords: Botryosphaeria dieback, bacterias,
Neofusicoccum parvum

Financing: Financiamiento: Proyecto FONDECYT
Regular N°1211094; Proyecto FONDECYT
Regular N°1200756 y ANID Ndcleo Milenio
de Bioproductos, Genémica y Microbiologia
Ambiental (BioGEM) NCN2023_054 Chile.

LA ECOLOGIA DEL CANCER
Simon P. Castillo'

(1) The University of Texas MD Anderson Cancer
Center, Translational Molecular Pathology
and Institute for Data Science in Oncology,
Houston, TX 77030, USA
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Una aproximacién ecoevolutiva al cadncer
implica el entendimiento de la manifestacion
oncolbgica desde la ecologia celular; desde
la emergencia del fenotipo neopldsico hasta
sus implicancias traslacionales. En esta charla
abordaré los aspectos fundacionales de
esta aproximacién, asi como la vision a
través de distintas escalas, pasando por
dindmicas poblacionales y el modelamiento
de propagacion metastdtica. En cuanto a esto
altimo, presentaré los patrones emergentes
de la metdstasis cuando se la considere
desde una visién de redes. En particular,
identificaremos que las propiedades candnicas
de redes ecoldgicas, como el anidamiento
y la modularidad, también se encuentran
presentes en la red metastatica y pueden
estar mediadas por la heterogeneidad
de nutrientes entre los distintos érganos.
Finalmente abordaré cémo la ecologia se
puede integrar con la biologia celular a través
del uso de herramientas computacionales
de aprendizaje automatizado (“machine
learning”) en el estudio mecanistico del cancer.
Lo focalizaré en glioblastoma, un tumor cerebral
con altisima tasa de mortalidad y recurrencia
postratamiento. En este caso abordaré la
interdisciplina a través de la identificacion
de los didlogos morfolégicos y moleculares
y los fendbmenos topoldgicos emergentes de
la coexistencia multicelular a lo largo de la
evolucion de la enfermedad. Estos, sostendré,
estarian potencialmente involucrados en
la resistencia al tratamiento que involucra
radio, quimio e inmunoterapias. En resumen,
esta aproximacion estd construida sobre la
interdisciplina que nos permite avanzar en
el conocimiento de la biologia tumoral y sus
implicancias translacionales a través de la
ecologia celular.

Keywords: Ecologia, Cancer

Acknowledgments: A la Sociedad de Biologia
de Chile por otorgarme el reconocimiento a
Cientificos Jovenes durante el 5.° Simposio
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de jovenes cientificos - Profesor Dr. Humberto
Maturana Romesin.

DESARROLLO Y OPTIMIZACION DE LINEAS
CELULARES MAMIFERAS UTILIZANDO
INGENIERIA GENETICA PARA SU USO EN
LA BIOMANUFACTURACION DE CARNE
CULTIVADA

Camilo Riquelme Guzman'

(1) Tufts University, Biomedical Engineering
Department, Medford, MA, USA

Durante las proximas décadas, se proyecta un
aumento sobre el 50% en la produccién global
y consumo de alimentos de origen animal. A
pesar de suimportancia, la industria ganadera
esta asociada con problemas de salud publica
y de degradacién de ecosistemas, por lo
que las “proteinas alternativas” han cobrado
relevancia por su potencial de generar nuevos
productos que aborden dichos desafios. Entre
ellas, la carne cultivada presenta un nuevo
paradigma, el cual disocia su produccion de
la ganaderia tradicional mediante el uso de
cultivos celulares a escala industrial.

La biomanufacturacion de carne cultivada
require una manipulacién precisa y costo-
efectiva de progenitores celulares a través
de complejos procesos bioldgicos in vitro.
Sin embargo, las células animales, como
mioblastos y adipocitos, presentan limitaciones
innatas que las hacen inadecuadas para
este bioproceso (e.g. proliferacion finita y
diferenciacion ineficiente). Por ello, nuestra
investigacion se enfoca en el desarrollo
de nuevas lineas celulares mamiferas que
posean fenotipos optimizados para su uso
en biomanufacturacion.

Con este fin, hemos utilizado una gama de__
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herramientas de ingenieria genética para:
(1) introducir nuevas vias metabélicas para
la produccién endégena de omega-3 en
adipocitos porcinos; (2) facilitar la proliferacion
de mioblastos bovinos en medio quimicamente
definido en ausencia del factor de crecimiento
FGF2 a través de la edicidbn gendmica de su
receptor FGFRI; (3) generar nuevas variantes
delfactor transcripcional PPARG para promover
una diferenciacién mds eficiente de adipocitos
porcinos. Mediante modificaciones genéticas,
buscamos generar lineas célulares que
faciliten la produccion de carne cultivada y
su escalado a nivel industrial.

Keywords: Carne, Biologia Celular, Ingenieria
Genética

Financing: U.S. Department of Agriculture
Acknowledgments: Natsu Sugama, Alexis M.
Walker, Juan Aguilera-Moreno, Erik Wicher,
Anson Kwan, David L. Kaplan

EFECTO DE LA HUMEDAD, LA MORFOLOGIA
Y LOS METABOLITOS SECUNDARIOS EN LA
INFLAMABILIDAD DE LIQUENES DEL SUR DE
CHILE

Korina Ocampo Zuleta'? Carolina Quintero®,
Melisa Blackhall®, Cecilia Rubio? Carla
Herndndez®, Lorena Espinoza®, Fabian Guerero®,
Natalia Quifiones’

(1) Instituto de Ecologia y Biodiversidad, Victoria
490, Concepcidn, Chile

(2) Universidad de Concepcién, Laboratorio
de Invasiones Biolégicas, Ciencias Forestales,
Concepcibn, Chile

(3) INIBIOMA, CONICET-Universidad Nacionall
del Comahue, Quintral 1250, San Carlos de
Bariloche, Argentina

(4) Universidad de Valparaiso, Departamento
de Quimicay Recursos Naturales, Facultad de
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Farmacia, Herbario de Liquenes UV, Valparaiso,
Chile

(5) Universidad Técnica Federico Santa Maria,
Departamento de Quimica, Avenida Espafia
1680, Valparaiso, Chile

(6) Universidad Técnica Federico Santa Marig,
Departamento de Ingenieria Mecdnica, Avenida
Espana 1680, Valparaiso, Chile

(7) centro de Investigacién, Desarrollo e
Innovacién de Productos Bioactivos (CInBIO),
Universidad de Valparaiso, Valparaiso, Chile

Los liquenes, organismos criptogdmicos
que cubren cerca del 8% de la superficie
terrestre, son frecuentemente ignorados en
estudios sobre dindmica del fuego, pese a su
potencial como combustibles de escalera en
ecosistemas templados y boreales. Este estudio
evalud la inflamabilidad de cuatro especies de
liquenes del sur de Chile, analizando elimpacto
del contenido de humedad, la morfologia del
talo (foliosa vs. fruticosa) y los metabolitos
secundarios en la ignicidbn y combustion, con
implicancias para la gestion de incendios.
Los resultados muestran que el contenido de
humedad varia entre especies: los liquenes
foliosos absorben mds agua cuando estan
hidratados, mientras que los fruticosos retienen
mas en condiciones secas. Todas las especies
presentaron alta frecuencia de ignicién (98-
100%), comparable a la de plantas vasculares
nativas. El tiempo de ignicion fue 10-72% mayor
en condiciones himedas, mientras que el
tiempo de combustidn aumentd un 110% en
condiciones secas. Nephroma antarcticum
destacd por mantener alta inflamabilidad
incluso hidratada, sugiriendo que factores
como metabolitos secundarios (terpenoides y
fendlicos) podrian contrarrestar el efecto del
contenido de agua. Aunque la morfologia tuvo
un rol menos determinante, los terpenoides
parecen incrementar la inflamabilidad, con
interacciones complejas segun la especie.
Estos hallazgos subrayan la relevancia de
los liquenes como potenciales combustibles ™
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en ecosistemas propensos a incendios,
destacando la necesidad de integrarlos en
modelos de comportamiento del fuego y
estrategias de manejo forestal.

Keywords: Region de la Araucania, foliosos,
fruticosos, morfologia de liquenes, talos
Financing: ANID-FONDECYT 1231580 y ANID-
FONDECYT 11200922

Acknowledgments: Agradecimientos a la
administracion del Parque Nacional Conguillio,
a la Corporacién Nacional Forestal (CONAF)
y al Grupo de Investigacién en Ciencias
Forestales Aplicadas (ECIFA). KOZ agradece
la subvencion del IEB ANID/BASAL FB210006/
Fundacién Anglo American.
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CIENCIA EN ESCENA: DIVULGACION CREATIVA PARA
MENTES INQUIETAS

Coordinador: Dra. Constanza Macaya

DEL TITULAR AL ENTENDIMIENTO:
ESTRATEGIAS PERIODISTICAS FRENTE A
LA DESINFORMACION CIENTIFICA

Manuel Narbona Arregui', Michael Seeger,
Domi X. Quezadd'

(1) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental (LaMMBA),
Departamento de Quimica &amp; Centro de
Biotecnologia Daniel Alkalay Lowitt, Universidad
Técnica Federico Santa Marig, Avenida Espana
1680, 2390123, Valparaiso, Chile

En un escenario digital marcado por la
sobreabundancia informativay la proliferacion
de noticias falsas, el periodismo cientifico
enfrenta el desafio de transformar titulares
llamativos en contenidos comprensibles,
rigurosos y socialmente relevantes. Esta
ponencia explora como la comunicacion
de la ciencia puede ir mas alla de la simple
transmisién de datos, utilizando relatos
humanos, recursos artisticos y un enfoque
ético para acercar la investigacion a la vida
cotidiana de las personas.

La propuesta destaca el rol del periodismo
cientifico como puente entre la comunidad
académicay la ciudadania, capaz de traducir
hallazgos complejos en narrativas claras
que fomenten el pensamiento critico y el
didlogo informado. En un entorno saturado
de desinformacidn, se enfatiza la importancia
de recuperar la confianza del publico a
través de la transparencia, la verificacion
de fuentes y la creacidén de mensajes que

19

no solo informen, sino que también inspiren
y movilicen. Asimismo, se reflexiona sobre
como las estrategias narrativas y visuales
pueden contribuir a democratizar el acceso
al conocimiento, ampliando la llegada de la
ciencia a publicos diversos y no especializados.
El periodismo, concebido como un ejercicio
de responsabilidad social, se presenta aqui
como una herramienta clave para enfrentar
el desinterés por la cienciag, las brechas de
acceso d la informacién y los riesgos de la
manipulacién medidtica.

De esta manerq, la ponenciainvita a repensar
la comunicacion cientifica desde la creatividad,
la éticay la interdisciplinariedad, para que la
ciencia se integre de forma mas plena en la
conversacion social contempordnea.

Keywords: Desinformacion, Comunicacion
Digital, Comunicacién Cientifica, Posverdad
Financing: ANID-Milenio-NCN2023_054
Acknowledgments: A Michael Seeger,
Constanza Macaya y Domi X. Quezada, quienes
han aportado y colaborado enormemente
en esta tan relevante disciplina.
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NARRATIVAS AUDIOVISUALES EINMERSIVAS
PARA HUMANIZAR LA CIENCIA

Pepe Rovano PhD'? Michael Seeger??,
Constanza Macaya?®

(1) Universidad de Vifa del Mar, Arquitectura,
Comunicacién y Disefio, Diego Portales 90,
Vifia del Mar, Chile

(2) Universidad Técnica Federico Santa Maria,
Quimica, Av. Espana 1680, Valparaiso, Chile
(3) Millenium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Genomics (BioGEM).,
Avenida Espana 1680, Valparaiso, Chile

El cine documentaly las narrativas inmersivas XR
se consolidan como herramientas innovadoras
y poderosas para la divulgacion cientifica en
el siglo XXI. A través del lenguaje audiovisual
y el uso de tecnologias interactivas, no solo
es posible generar vinculos emocionales
con el publico, sino también estimular el
pensamiento critico y abrir espacios de didlogo
en torno a problematicas urgentes como la
crisis climatica, la pérdida de biodiversidad
y el desarrollo biotecnolégico.

Esta linea de trabajo se ha fortalecido con
la incorporacién de experiencias basadas
en realidad virtual (RV), aumentada (RA) y
tecnologias inmersivas. Ejemplos destacados
incluyen simulaciones interactivas RV en
las que el usuario se transforma en una
bacteria ambiental que degrada petrdleo,
facilitando la comprensién de procesos
complejos como la biorremediacion, asi
como el desarrollo de tarjetas de RA que
permiten visualizar informacion sobre bacterias
nativas al ser exploradas mediante dispositivos
moviles. Estas experiencias logran traducir
conceptos abstractos en vivencias cercanas
y comprensibles, generando un aprendizaje
activo y participativo.

El impacto de estas estrategias radica
en su capacidad de expandir el alcance
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del conocimiento cientifico mas alld de la
academia, conectando con comunidades
diversas, desde espacios urbanos hasta
territorios rurales. Al integrar arte, ciencia
y tecnologia, se construyen narrativas que
no solo comunican informacién, sino que
también inspiran, movilizan y contribuyen a
combatir la desinformacién. En este cruce
interdisciplinario, los lenguajes creativos se
convierten en catalizadores de conciencia
social y educacion cientifica, abriendo caminos
innovadores para enfrentar los desafios
contempordneos en la comunicaciéon del
conocimiento.

Keywords: Realidad Aumentada, Realidad
Virtual, XR, Experiencias Inmersivas, Divulgacion
Cientifica

Acknowledgments: Universidad de Via del
Mar, Facultad de Arquitectura, Comunicacién
y Diseflo. Carrera de Animacién Digital.
Asociacion Gremial Valpo XRNUcleo Milenio
BioGEM NCN2023_054Totoral Media Lab S.P.A.

“PLACAS PETRI QUE CUENTAN HISTORIAS:
LA CIENCIA CONVERTIDA EN ARTE”

Jacqueline Vasquez Navarrete'?, Constanza
Macaya Ramos'?, Ximena Bdez Matus'?, Michael
Seeger Pfeiffer'2

(1) Millenium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Genomics (BioGEM),
Quimica, Avenida Espana 1680, Valparaiso,
Chile

(2) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental &amp; Centro de
Biotecnologia Daniel Alkalay Lowitt, UTFSM,
Quimica, Avenida Esparia 1680, Valparaiso,
Chile

Lainterseccién entre cienciay arte abre nueva
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oportunidades para comunicar conocimientos
complejos de manera cercanag, creativa y
significativa. En esta ponencia se presenta
una experiencia de divulgacion que convierte
resultados de laboratorio en expresiones
artisticas, utilizando como base bacterias
nativas de Chile y su potencial biotecnolégico.
A través del proyecto MicroArte, plasmado
en un libro de memorias, se ilustra cobmo
el trabajo cientifico con microorganismos
puede trascender el dmbito académico para
transformarse en relatos visuales y narrativos
capaces de generar conexion emocional con
la comunidad.

El proceso combina técnicas microbiolégicas
con lenguajes artisticos, creando placas
Petri que, mdas alld de ser un espacio
experimental, se convierten en lienzos que
cuentan historias. Esta propuesta busca
resignificar la ciencia, mostrando que detrds
de cada colonia bacteriana existe no solo un
potencial biotecnoldgico, sino también una
oportunidad de inspirar y educar mediante
la estética y la creatividad.

La presentaciéon enfatiza como iniciativas
interdisciplinarias pueden transformar
la percepcidén social de la biotecnologia
bacteriana, derribando barreras de acceso
al conocimiento y fomentando la curiosidad.
Al integrar arte y ciencia, se construyen
nuevas formas de comunicacion que invitan
a imaginar, dialogar y valorar el patrimonio
microbiano como parte de la identidad cultural
y cientifica del pais.

De esta maneraq, se propone que la divulgacion
cientifica no se limite a transmitir informacioén,
sino que se expanda hacia experiencias
artisticas que movilicen y fortalezcan los
lazos entre ciencia, educacion y sociedad.

Keywords: Arte, Ciencia, Biotecnologia,
Microbiologia, Divulgacién cientifica
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Financing: Financiamiento: ANID/USM/PUCV
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(JVN, CMR, MS) grants.
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RELACIONES INTERESPECIE MODULAN LA
HIBERNACION EN AMBIENTES NATURALES

Andrea Calixto'
(1) CINV, Universidad de Valparaiso.

Las interacciones microbianas dan forma
a la estabilidad ecolégica, sin embargo, la
forma en que las bacterias, las amebas y los
nematodos influyen en los comportamientos
de los demds sigue siendo poco conocida. La
formacion de Dauer (etapa de hibernacion)
es una estrategia clave de supervivencia de
los nematodos, pero sus desencadenantes
naturales siguen siendo en gran parte
desconocidos. En este estudio, desarrollamos
un mMmarco para examinar las interacciones
a largo plazo entre microbios y animales en
ambientes templados y extremos.

De muestras de suelo recolectadas en un clima
templado y semidrido, aislamos Comamonas,
Stenotrophomonas, Chryseobacterium y
Rhodococcus, y la ameba Tetramitus. Este
conjunto microbiano, alimentado a C. elegans
durante mds de 20 generaciones, indujo la
Formacién de Dauer en Conjuntos Derivados
Naturalmente (DaFNE), un fenémeno en el que
los nematodos entran en diapausa después
de multiples generaciones en un entorno
microbionamente estable, intensificndose
con el tiempo y dependiendo de la biosintesis
de feromonas del nematodo y de las vias de
interferencia de ARN (ARNi).

Después, exploramos los microbiomas del suelo

del desierto de Atacama, descubrimos que
las comunidades bacterianas enriquecidas
con vitamina B12 se correlacionan con la
presencia de nematodos. Descubrimos que
las bacterias productoras de vitamina B12,
asi como la suplementacién con B12 por
si sola, aumentaron significativamente la
penetrancia de dauer a 27 °C. Esto sugiere que
metabolitos bacterianos especificos actdan
como sefales ecolégicas que influyen en la
persistencia de los nematodos y la formacion
de dauer en ambientes hostiles.

SUMOILACION, UNA NUEVA REGULACION
POSTRADUCCIONAL DE CX26

Agustin Martinez, Felipe Vergara'?, Joel Novod!,
Benjamin Herndndez', Marcelo Brante!, Camila
Almarzd!, Isaac Garcio?, John Ewer’

(1) Universidad de Valparaiso, Centro
Interdisciplinario de Neurociencia de
Valparaiso, Instituto de Neurociencia, Ciencias,
Gran Bretafa 1111, Valparaiso, Chile

(2) Universidad de Valparaiso, Odontologia,
Altamirano Subida Carvallo 211, Valparaiso,
Chile

SUMOylation is a post-translational modification
that involves the covalent attachment of a
small ubiquitin-like protein, known as SUMO, to
lysine residues within specific protein motifs.
Our previous studies, using Drosophila clock
neurons as a model for ectopic connexin
expression and transgenic lines carrying
siRNAs targeting regulatory genes, suggest =
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that Cx26 can undergo SUMOylation. This
finding is consistent with a high-throughput
study in cancer cells reporting hundreds of
SUMOylated proteins, among which Cx26
was identified.

In this work, we investigated the effects of
SUMOylation on the morphology of gap
junctions (GJs) and the functional state of
hemichannels (HCs) and GJs formed by Cx26
in Hela cells and in the Drosophila epithelial
cell line S2R+. We found that pharmacological
inhibition of SUMOylation with compound
2D08 significantly reduced the number of
GJ-like structures at the plasma membrane
and altered plaque morphology, fragmenting
them into smaller pieces. However, this
treatment did not affect GJ functionality, as
assessed by FRAP (Fluorescence Recovery
after Photoblecching). Moreover, in both HelLa
and S2R+ cells, SUMO co-localized with Cx26
in GJ plaques. Notably, overexpression of Cx26
in S2R+ cells expressing SUMO-GFP promoted
a shift in SUMO subcellular localization from
the nucleus to the cytoplasm. Our molecular
models, generated using AlphaFold 3 and
Boltz 2, suggest that SUMO could physically
block the pore of the Cx26 channel.

Altogether, we propose that SUMO stabilizes
GJ plaques while simultaneously blocking
channel activity. This model provides a
potential explanation for previous observations
indicating that channels within large GJ
plaques at cell-cell appositions may be
non-functional.

Keywords: Cx26, SUMO, Drosophila, Gap Junctio,
Hemichannels

Financing: Proyecto Exploracién 13240159
FONDECYT 1241048

Acknowledgments: Centro Interdisciplinario
de Neurociencia de Valparaiso
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INVOLVEMENT OF HEMICHANNELS IN
NEUROINFLAMMATION AND BRAIN
DYSFUNCTION OF CHRONIC DISEASES

Juan Carlos Saez'
(1)CINV, Universidad de Valparaiso.

Connexin hemichannels have emerged as
upstream amplifiers of neuro-inflammation.
Under stress as in the presence of depolarization,
Ca2* overload, redox shift or cytokine exposure
elevates the activity of hemichannels in glial
cells. The hemichannels allow the release of
ATP, glutamate and other danger signals that
activate P2X/P2Y and NMDA receptors, ignite
NLRP3 inflammasomes and propagate Ca?+/
ROS waves between resident immune cells
(mast cells and microglia) and parenchymal
cells (ostrocytes, oligodendrocytes, and
neurons). Evidence across chronic brain
disease models (e.g., epilepsy, Alzheimer's, and
multiple sclerosis) show that genetic ablation
or pharmacological blockade of hemichannels
shrinks lesions, preserves synaptic plasticity,
restores blood brain barrier integrity and
rescues cognition. Translational leads include
mimetic peptides (e.g., Gapl9, 10panxl), the
nanomolar, gap-junction—sparing small-
molecule D4, and the pleiotropic alkaloid
boldine, all of which curb neurodegeneration
and brain dysfunctions (epileptiform activity,
and depressive-like behavior). Yet, key gaps
persist such as the long-term safety of chronic
inhibition, which remains poorly defined and
will be relevant to translate these “gatekeeper”
channels into new-generation of neuro-anti-
inflammatory therapeutics.

Funding: FONDECY 1231523
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INTERACCIONES NEUROINMUNES EN EL
EPITELIO OLFATORIO: IMPLICACIONES PARA
LA SALUD Y LA ENFERMEDAD HUMANAS

Kathleen Whitlock'

(1) Instituto de Neurociencia, Centro
Interdisciplinario de Neurociencia, Facultad
de Ciencias, Universidad de Valparaiso, Chile.

Anteriormente, descubrimos, de manera
sorprendente, que existe una gran poblacién
de neutrobfilos residentes en los érganos
olfatorios, exclusivamente en el cerebro.
Tras el dafio inducido por cobre en el epitelio
olfatorio adulto, los neutréfilos aumentan en
los 6rganos olfatorios y, sorprendentemente,
también se encuentran a lo largo del nervio
olfatorio, los bulbos olfatorios y el telencéfalo
ventral, lo que sugiere una migracion hacia el
sistema nervioso central en respuesta al dafio
en el sistema olfatorio periférico. Mediante
una linea fotoconvertible Tg(mpx:dendra?2),
confirmamos que los neutréfilos migran
desde el 6érgano olfatorio hacia el cerebro.
Ademds, milaboratorio ha demostrado que
las neuronas de la hormona liberadora de
gonadotropina (GnRH) se encuentran en la
interfaz neurovascular de los érganos olfatorios,
que la GnRH participa en la neurogénesis tanto
en neuroesferas derivadas del hipotdlamo
adulto como en el hipotdlamo de animales
adultos intactos; y, mds recientemente, que
la GnRH puede actuar directamente sobre
el epitelio olfatorio. El sistema sensorial
olfatorio estd intimamente relacionado con
la enfermedad de Alzheimer (EA), donde
la pérdida del olfato es un biomarcador
diagnéstico precoz; se han localizado
agregados de beta-amiloide (AB) en el epitelio
olfatorio de pacientes humanos y modelos de
raton; y se puede detectar AB en la secrecion
nasal de pacientes con EA, donde sus niveles
se correlacionan con el grado de deterioro
cognitivo. Debido a que el sistema sensorial
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olfatorio estd intimamente involucrado en
la EA, donde la anosmia es un biomarcador
de diagnéstico temprano, y la disfuncién
de GnRH puede desempefar un papel en
enfermedades neurodegenerativas como la
EA, estamos investigando el potencial de GnRH
para reducir la inflamacién/degeneracién
neurovascular celular en el sistema olfatorio
como un posible tratamiento terapéutico.




SOCIEDAD
DE BIOLOGIA

DE CHILE

SOCI
BIO
DE

DAD DE
OGIA
HILE

LXVII

Reunién Anual

E
L
C

I
L

EDUCACION CIENTIFICA: ESTRATEGIAS DIDACTICAS
PARA PROMOVER ELCONOCIMIENTO Y VALORACION
DE LA BIODIVERSIDAD Y LA INTERCULTURALIDAD”

Coordinador: Dra. Marta Fuentealba-Dr. Luis Pastenes

ARTEFACTOS CULTURALES DIDACTICOS:
MEDIADORES ENTRE EL CONOCIMIENTO
CIENTIFICO ESCOLAR Y ELCONOCIMIENTO
DE LAS COMUNIDADES LOCALES

Eduardo Andrés Martin Sanabria’

(1) Universidad Catélica del Maule, Doctorado
en Diddctica de las Ciencias Experimentales,
Facultad de Ciencias Bdsicas, Avenida San
Miguel 3605, Talca., Talca, Chile

La pluralidad epistemoldégica permite
comprender que otros sistemas de
conocimiento, distintos a la ciencia moderna
occidental, perviven en los territorios y son
dinamizados por las comunidades locales.
Estos sistemas de conocimiento se diferencian
del conocimiento cientifico cldsico por sus
propdsitos, historicidad, ontologia, episteme y
modos de construccion particular. No obstante,
los curriculos escolares suelen excluir estos
otros sistemas de conocimiento durante el
proceso de formacién de los estudiantes. Este
trabajo expone que los artefactos culturales
didacticos (ACD), como dispositivos tangibles,
pueden mediar intencionalmente los sistemas
de conocimiento cientifico y los conocimientos
de las comunidades no hegemonicas a través
delas précticas docentes. Los ACD representan
simbolos, significados y valores de la cultura
local y, por sus caracteristicas materiales,
son susceptibles de ser analizados desde el
conocimiento cientifico escolar. Por ejemplo,
un artefacto cultural diddctico puede ser la
construccion gradual de un poncho, una
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prenda elaborada tradicionalmente en lana
de oveja por las comunidades campesinas.
Este poncho puede expresar elementos de
la identidad cultural campesina. Desde los
conocimientos cientificos, se podria analizar
su composicidén quimica, los componentes
bioldgicos de las fibras naturales y algunas
propiedades fisicas, como su resistencia
o su elasticidad. Desde los conocimientos
locales, los estudiantes aprenderian acerca
de sus formas de construccidn, relatos y
significados. En conclusion, los ACD ofrecen
diversas posibilidades de creaciéon de disefios
diddcticos para el aprendizaje de las ciencias
y la valoracién del patrimonio cultural.

Financing: Beca Doctoral UCM-Bases 2023.
Doctorado en Diddactica de las Ciencias
Experimentales.

Acknowledgments: El autor de esta
comunicacién agradece a la Universidad
Catdlica del Maule por la Beca Doctoral UCM-
Bases 2023 y al Doctorado en Diddctica de
las Ciencias Experimentales.
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DESARROLLO DE HABILIDADES CIENTIFICAS
ESCOLARES MEDIANTE APRENDIZAJE
BASADO EN EL LUGAR: UN ESTUDIO DE CASO

Diego Urbina Miranda's, Marta Fuentealba
Cruz? Luis Pastenes Opazo? Rafael Lozada
Yavina®

(1) Doctorado en Didéctica de las Ciencias
Experimentales, Universidad Catdlica del Maule,
Facultad de Ciencias Bdsicas, Talca, Chile
(2) Universidad Catélica del Maule,
Departamento de Biologia y Quimica, Facultad
de Ciencias Bdsicas, Talca, Chile

(3) Universidad Santo Tomds, Departamento
de Ciencias Bdsicas, Facultad de Ciencias,
Talca, Chile

El presente trabajo analiza el desarrollo
de habilidades cientificas en estudiantes
secundarios mediante la metodologia de
Aprendizaje Basado en el Lugar (ABL), a partir
de un estudio de caso sobre la caracterizacion
de residuos antrépicos (RA) en nidos de aves
terrestres en la comuna de Talca, Chile. La
investigacion se inicié con la participacion
de estudiantes de ensefianza secundaria,
quienes realizaron la recoleccion de nidos en
una primera etapa como parte de un proyecto
escolar. Posteriormente, la recolecciéon
la continudé exclusivamente el equipo de
investigadores entre 2020 y 2024, exceptuando
los afios de pandemia. En total, se analizaron
62 nidos correspondientes a seis especies de
aves, determinando que el 90% contenia RA,
principalmente pldsticos (97%), seguidos por
papeles (2,6%) y metales (0,4%). Los pldsticos
mas frecuentes fueron lineas (51,3%), fibras
sintéticas (30%), bolsas (14,8%) y fragmentos
(0,8%). Estos resultados se enmarcan en un
fendbmeno global descrito en la literatura,
pero con implicancias particulares para los
ecosistemas locales de la zona central de Chile.
A partir de esta experiencia es posible inferir
el fortalecimiento de habilidades cientificas
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y transversales en estudiantes, como la
observacion sistemdtica, el pensamiento
critico, el trabajo colaborativo y la toma de
decisiones en contextos reales. Asimismo,
esta investigacion favorecié la conciencia
proambiental, vinculando el curriculo escolar
con problemdticas concretas de la comunidad.
Este estudio evidencia el potencial del ABL
como estrategia diddactica para articular la
ensefianza de las ciencias con el entorno
sociocultural y ecoldgico, promoviendo asi
una formacién ciudadana critica ante los
desafios ambientales actuales.

Keywords: Aprendizaje Basado en el Lugar,
Habilidades cientificas, Residuos antrépicos,
Educacion ambiental, aves terrestres
Acknowledgments: Beca de doctorado
nacional ANID (NGmero de folio 21251587)
y Doctorado en didactica de las ciencias
experimentales de la Universidad Catélica
del Maule.

IMPACTO DE UNA GUIA DIDACTICA EN EL
APRENDIZAJE DE LA BIODIVERSIDAD Y LOS
ECOSISTEMAS, UTILIZANDO AL CARPINTERO
NEGRO (CAMPEPHILUS MAGELLANICUS)
UNA ESPECIE ENDEMICA DE LA REGION
DEL MAULE

Javiera Carrasco-Rojas'?, Felipe N. Moreno-
Gomez'?, Marta Fuentealba Cruz'?

(1) universidad Catdlica del Maule, Doctorado
en Diddctica de las Ciencias Experimentales.
Departamento de Biologia y Quimica, Facultad
de Ciencias Bdsicas, Av. San Miguel #3605,
Talca, Chile

(2) Universidad Catélica del Maule, Laboratorio
de Ecologia y BioacUstica. Departamento
de Biologia y Quimica, Facultad de Ciencias
Bdsicas, Av. San Miguel #3605, Talca, Chile
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Durante la dltima innovacién curricular de
2019 se incluyd e implementé la Educaciéon
Ambiental como parte del contenido formal
desde el curriculum nacional, a través de la
asignatura de Ciencias para la Ciudadania
que permite abordar temdaticas ambientales
desde la contextualizaciéon del contenido.
Al ser ésta una disciplina incipiente dentro
de la formalidad pedagdgica, es necesario
generar instrumentos diddcticos que integren
la educaciéon ambiental y la contextualizacion
educativa. El objetivo de este trabajo fue
desarrollar una guia diddactica enfocada en
biodiversidad, ecosistemas y bioacUstica y
centrada en el carpintero negro (Campephilus
mqgellonicus), un ave endémica de Chile
y Argentina, con graves problemas de
conservacion en la Region del Maule y que
es considerada una especie paraguas de
los ecosistemas que habita. La metodologia
contempld un pre y post-test donde se evalud
elimpacto de la guia didactica, mediante una
conceptualizacion breve en 28 estudiantes
pertenecientes a tres cursos de tercer ano
medio de dos establecimientos educacionales
de la Regién del Maule. Los resultados
evidencian un cambio en la frecuencia de
conceptos relacionados a biodiversidad y
ecosistemas, donde se aprecia un aumento
en el conocimiento e internalizacion de los
contenidos abordados en la intervencion
didactica. La implementacién y uso de esta
guia incentiva cambios en los conocimientos
de los estudiantes, mostrando ser un elemento
que contribuye al aprendizaje profundo y a
la alfabetizacién cientifica medioambiental
del estudiantado de enseffianza media.

Keywords: Educacion Ambiental, Diddactica
de las Ciencias, Servicios Ecosistémicos
Acknowledgments: Beca Doctoral UCM,
Vicerrectoria de Investigacion y Postgrado,
Universidad Catdlica del Maule y Doctorado
en Didéctica de las Ciencias Experimentales,
Universidad Catélica del Maule

27

ETIMOLOGIA Y EDUCACION CIENTIFICA:
RECURSOS LINGUISTICOS PARA EL
CONOCIMIENTO DE LA FAUNA CHILENA
NATIVA

Marta Fuentealba Cruz|, Luis Miflo Gonzalez?,
Luis Pastenes Opazo?

(1) Doctorado en Diddctica de las Ciencias
Experimentales, Departamento de Biologia y
Quimica, Facultad de Ciencias Bdsicas, Av.
San Miguel 3605 Talca, Universidad Catdlica
del Maule, Chile

(2) Universidad Catélica del Maule,
Departamento de Biologia y Quimica, Facultad
de Ciencias Bdsicas, Av. San Miguel 3605
Talca, Universidad Catélica del Maule, Chile

La etimologia es considerada una herramienta
didactica bdasica que facilita y favorece la
comprension y asimilacion del vocabulario
cientifico. No obstante, esta herramienta
diddctica no estd incluida en el curriculo
escolar chileno. El presente trabajo analizd
el impacto de una intervencion didactica,
incorporando a la etimologia de conceptos
bioldgicos taxondmicos en la adquisicion
de conocimientos sobre la fauna nativa
chilena. Para ello se aplicd, antes y después
de la intervencion, cuatro instrumentos de
evaluacién a 42 estudiantes que cursaban
tercer ano de ensefianza media. El andlisis
de los resultados arrojé un valor de
diversidad Iéxica de 0,3 para antes y 0,4
para después de la intervencién. También
se detectaron diferencias significativas en
el nivel de conocimiento del estudiantado
antes (8,5 puntos) y después (11,4 puntos)
de la intervencion. Esto sugiere que el uso
de la etimologia de conceptos bioldgicos
taxonémicos favorece el incremento del
vocabulario y el nivel de conocimiento sobre la
fauna nativa chilena. El estudiantado incorpord
en su acervo cognitivo las caracteristicas
propias de estos animales. Ademdads, ellos™s
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incluyeron nuevos conceptos que integran los
morfemas de raiz, con otros que ya existen en
sus repertorios. En conclusion, esta estrategia
permitié fomentar el desarrollo de habilidades
cientificas, como la comprensién profunda
de conceptos y la deduccidn, asi como
promover el interés y la motivacién por la
conservacién de fauna nativa y su entorno,
contribuyendo asi al fortalecimiento de la
alfabetizacion cientifica en estudiantes de
ensefianza secundaria.

Keywords: Alfabetizacion cientifica, Didéctica
de las ciencias, Educacién ambiental
Acknowledgments: Doctorado en Diddctica
de las Ciencias Experimentales. Universidad
Catdlica del Maule
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DIPLOMACIA CIENTIFICA

Coordinador: Dra. Ximena Baez

DIPLOMACIA CIENTIFICA: PUENTES ENTRE
CONOCIMIENTO, POLITICA PUBLICA Y
COOPERACION INTERNACIONAL

Ximena Bdez-Matus'?

(1) Laboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental, Universidad Técnica
Federico Santa Maria, Quimica &amp; Centro
de Biotecnologia, Av Esparfia 1680, Valparaiso,
Chile

(2) Nucleo Milenio Bioproductos, Genémicay
Microbiologia Ambiental (BioGEM), Valparaiso,
Chile

La diplomacia cientifica se ha consolidado
como un campo emergente en la interseccion
entre el conocimiento y la politica exterior. Su
propoésito es tender puentes entre la ciencia
y la toma de decisiones, favoreciendo la
cooperacion internacional y el didlogo entre
Estados para enfrentar desafios globales que
trascienden fronteras, tales como el cambio
climatico, las pandemias o la transicion
energética.

En distintos paises, la diplomacia cientifica
se ha ido institucionalizando como parte
de las politicas publicas, integrando la
evidencia en los procesos de politica exterior
y fortaleciendo los vinculos internacionales
dela ciencia. Para América Lating, su valor es
estratégico: la regidn comparte problematicas
comunes, pero también posee un enorme
potencial en biodiversidad, conocimiento
local y capacidades cientificas que pueden
ser potenciadas mediante esquemas de
cooperacién Sur-Sur. Sin embargo, persisten
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tensiones vinculadas a la desigualdad en el
acceso a financiamiento, la brecha de género
y la escasa articulacién entre gobiernos,
academia y sociedad civil.

Este simposio busca ofrecer una mirada
integral sobre la diplomacia cientifica como
herramienta de politica pUblica'y cooperacion
internacional. A través de tres perspectivas,
institucional, regional y académica, se
abordardn los avances, oportunidades y
desafios para consolidar este campo en Chile
y América Latina. Al reunir estas miradas, se
espera abrir un espacio de reflexiéon sobre
como fortalecer la diplomacia cientifica como
puente entre conocimiento y accién, con el
fin de avanzar hacia politicas mas inclusivas,
justas y basadas en evidencia.

Keywords: Diplomacia Cientifica, Politicas
Publicas, Cooperacién Internacional
Financing: Becas doctorales ANID, UTFSM y
PUCV (XBM), beca PIIC UTFSM (XBM), UTFSM
Ciencia+ (XBM). ANID-Milenio-NCN2023_054
(MS, XBM), FONDECYT 1250809 (MS).
Acknowledgments: Agradecimientos: Becas
doctorales ANID, UTFSM y PUCV (XBM), beca
PIIC UTFSM (XBM), UTFSM Ciencia+ (XBM). ANID-
Milenio-NCN2023_054 (MS, XBM), FONDECYT
1250809 (MS).
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LA DIPLOMACIA CIENTIFICA DESDE LAS
POLITICAS PUBLICAS

Carolina Gainza Cortés'

(1) Universidad Diego Portales, Comunicacion
y Letras

Los desafios cientificos contempordneos
tienen, al menos, dos escalas: una global y
otra situada. ¢Como contribuir a esos desafios
desde América lating, y Chile en particular?
En este escenario, la diplomacia cientifica se
ha vuelto un eje relevante en cuanto provee
de evidencia para informar la politica exterior
y las negociaciones internacionales — por
ejemplo, en materia de cambio climdatico o
gobernanza de la inteligencia artificial-, generar
confianza, mejorar relaciones bilaterales o
multilaterales, y fortalecer el didlogo entre
paises. Por otra parte, la diplomacia en materia
de ciencia contribuye a facilitar la cooperacion
cientifica, la movilidad de investigadores y
el acceso ainfraestructuras internacionales
de gran escalaq, lo cual permite posicionar la
investigacion Latinoamericana y chilena como
ciencia de calidad y que aporta al avance
del conocimiento en materias relevantes en
lo local y global.

En el Simposio “Diplomacia Cientifica en
América Latina: Conectar saberes, construir
politicas” se compartird la experiencia de
trabajo en esta materia en la Subsecretaria
de Ciencia, Tecnologia, Conocimiento e
Innovacion, a través de iniciativas impulsadas
en el Ministerio (entre 2022 y 2024) como el
programa de capacitacion en diplomacia
cientifica para funcionarios/as (2023 y 2024)
y el trabajo con el Ministerio de RR.EE., junto
con otras iniciativas del periodo. También se
abordardn los desafios identificados en esta
materia para avanzar en el fortalecimiento
de la diplomacia cientifica desde las politicas
publicas de ciencia.

30

Keywords: Diplomacia cientifica, politicas
pUblicas, ciencia y tecnologia, investigacion

DIPLOMACIA CIENTIFICA
Pedro Figuerod'

(1) DiploCientifica — Red y observatorio de
diplomacia cientifica en América Latina y
el Caribe.

Los desafios globales no pueden abordarse
dnicamente por contextos nacionales o
locales. Dotar a las relaciones internacionales
de los mds actualizados conocimientos
cientificos es fundamental para lograr avances
significativos en la arena internacional.
Asi, la diplomacia cientifica juega un rol
fundamental en la respuesta a algunos de
los mayores problemas transfronterizos de
nuestro tiempo. La diplomacia cientifica
puede describirse como un esfuerzo para
aprovechar el compromiso y el intercambio
cientifico en apoyo de objetivos que van mdas
alléd de la expansién de la frontera del saber.

Keywords: diplomacia cientifica
Acknowledgments: DiploCientifica — Red y
observatorio de diplomacia cientifica en
América Latina y el Caribe.
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BIOLOGIA DEL DESARROLLO: ENTRE FUERZAS, CODIGOS
Y DESTINOS: EL ARTE DEL DESARROLLO.

Coordinador: Dra. Verénica Palma

TENSIONES QUE MOLDEAN EL DESARROLLO:
MECANICA Y AUTO-ORGANIZACION
CELULAR EN LA EMBRIOGENESIS DE
VERTEBRADOS

Carmen Gloria Lemus', Constanza Vasquez,
Carlos Navarro'!, Néstor Guerrero!, Paulo
Casagrande®, Margarita Meynard!, Cristina
Bertocchi4, Andrea RavasioS, Marcela Torrejons,
Steffen Hartel? Ignacio Bordeu?, Rodrigo Soto?,
Mauricio Cerda'?, Miguel Concha'?

(1) Universidad de Chile, Nicleo de Biologia y
Genética, Instituto de Ciencias Biomédicas,
Facultad de Medicinag, Santiago, Chile

(2) Instituto de Neurociencia Biomédica,
Santiago, Chile

(3) Universidad de Chile, Departamento
de Fisica, Facultad de Ciencias Fisicas y
Matematicas, Santiago, Santiago

(4) Pontificia Universidad Catoélica de Chile,
Facultad de Ciencias Biolégicas, Santiago,
Chile

(5) Pontificia Universidad Catélica de Chile,
Instituto de Ingenieria Bioldgica y Médica,
Santiago, Chile

(8) Universidad de Concepcién, Departamento
de Bioquimica y Biologia Molecular, Facultad
de Ciencias Biologicas, Concepcidn, Chile

Las etapas mds tempranas del desarrollo
animal son cruciales, pues establecen los
fundamentos del plan corporal del embridn.
En los vertebrados, los peces anuales han
desarrollado una estrategia evolutiva singular
para sobrevivir en entornos extremos y
estacionales, en la que las fases iniciales
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del desarrollo dependen fuertemente de
procesos de auto-organizacion. Su desarrollo
comienza con una poblacion celular dispersa
que migra de forma aleatoria, la cual
transita hacia un estado de movimientos
coordinados y direccionales que culminan
en la agregacion celular, evento que marca
el inicio efectivo de la embriogénesis. Los
mecanismos que regulan esta transicion
clave del desarrollo permanecen, sin embargo,
en gran medida desconocidos. En nuestro
laboratorio investigamos este fendmeno
mediante microscopia de fluorescencia con
sdbanas de luz, andlisis cuantitativos basados
enimdgenes, y evaluaciones de la dindmica
del citoesqueleto de actomiosina. Nuestros
resultados demuestran que la transicién
de dispersion a agregacién en el pez anual
Argolebias nigripinnis estd estrechamente
acoplada a cambios mecdnicos mediados
por tension en el entorno extra-embrionario,
particularmente aquellos asociados a la
epibolia—un movimiento morfogenético
que permite a los tejidos extra-embrionarios
envolver el huevo en desarrollo. Estos hallazgos
destacan el papel esencial de las fuerzas
fisicas y de las interacciones biomecdanicas
con el entorno extra-embrionario en la guia de
eventos auto-organizativos que desencadenan
elinicio de la embriogénesis en vertebrados.

Keywords: Fuerzas mecdnicas, auto-
organizacidon, desarrollo embrionario,
transiciones del desarrollo, peces anuales

Financing: Proyectos ANID: Fondecyt 1230919,
Nucleo Milenio SELFONCN2024 _068 y Fondequip
EQMI30051 / EQM210020.
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TIRANDO DE LAS CUERDAS: GAI2 EN EL
CONTROL DE LA TENSION Y LA POLARIDAD

Marcela Torrejon', J. Ignacio Leal', L. Mariana
Tovar, Ignacio Marin', Jossef Guajardol, Roberto
Mayor?, Soraya Villasecd'

(1) Universidad de Concepcién, Laboratorio de
sefalizacién y Desarrollo, Depto. Bioquimica
y Biologia Molecular, Facultad de Ciencias
Biolégicas, Barrio Universitario S/N, Concepcion,
Chile

(2) university College London, Department
of Cell and Developmental Biology, Gower
Street, London, UK

Las células de la cresta neural craneal
(CNC) son una poblacién transitoria y
multipotente que, al igual que las células
mesodermales durante la gastrulacion
de Xenopus, experimentan una migraciéon
colectiva altamente regulada, esencial parala
morfogénesis. La correcta induccion, polaridad
y migracion de estas células requiere una
coordinacioén precisa entre la remodelaciéon
del citoesqueleto y la respuesta a sefiales
quimicas y mecdnicas. En este contexto,
hemos identificado a la subunidad Gai2 de
las proteinas G heterotriméricas como un
regulador clave. La pérdida de funcién de
Gai2 en etapas tempranas altera la expresion
del marcador de CN snail2 y modifica la
localizacién de proteinas de polaridad como
Par3, Rac y Rho, revelando un rol no reconocido
previamente en los procesos de induccién
y migracién. Ademads, Gai2 es esencial para
la regulacion de la polaridad, la morfologia
y la dindmica de adhesiones durante la
migracioén colectiva de células mesenquimales
y epiteliales. Mediante silenciamiento génico,
microscopia en célula viva, y de fuerza de
traccion, demostramos que Gai2 controla la
dindmica de microtdbulos y su interaccién
con los filamentos de actinag, siendo critico
para la organizacion del citoesqueleto, la
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distribucion de fuerzas y la respuesta a
gradientes de rigidez. Las células deficientes
en Gai2 presentan una organizaciéon anormal
del citoesqueleto, adhesiones mas estables y
persistentes, y una incapacidad de responder
alas sefiales mecdnicas del microambiente.
En conjunto, nuestros resultados posicionan
a Gai2 como un mediador central de la
mecanotransduccién y de la migracion
colectiva mecanosensible de poblaciones
celulares embrionarias

Acknowledgments: Fondecyt 1180926; VRID
2022000483INV; FCB-1-2022-03, NCN2024 _068.

“ONE MITE TO RULE THEM ALL": COMO
ELEMENTOS TRANSPONIBLES FUERON
DOMESTICADOS EN PROMOTORES FUERTES
EN XENOPUS

Sylvain Marcellini', Japhet Rojas!, Marco
Mundaca', Hector Castillo', Roberto Amigo),
Braulio Valdebenito?

(1) Universidad de Concepcidn, Departamento
de Biologia Celular, Facultad de Ciencias
Biolégicas, Concepcion, Chile

(2) Memorial Sloan Kettering Cancer Center,
Department of Epidemiology and Biostatistics,
Computational Oncology Service, New York, USA
Los elementos transponibles fueron
inicialmente calificados como “ADN basura” o
“pardsitos moleculares” de nuestro genoma. Sin
embargo, hoy dig, se sabe que pueden cumplir
numerosas funciones celulares, un proceso
conocido como “domesticacién”. Aunque
en ratdén y humano se ha demostrado que
transposones de ARN pueden domesticarse
en elementos distales de la regulacion
transcripcional (enhancers), poco se sabe de
este fendbmeno en animales no-mamiferos. Es
por este motivo que combinamos andlisis dew,
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transcriptomica (RNA-Seq) y accesibilidad de
la cromatina (ATAC-Seq) en dos organismos
modelos anfibios: las ranas Xenopus tropicalis
y Xenopus laevis. Identificamos un elemento
transponible de ADN en su forma de MITE
(Miniature Inverted-repeat Transposable
Elements) que fue domesticado en promotores
fuertes antes de la divergencia de ambas
ranas. Encontramos que este MITE activa la
transcripcion de forma ubicua, y tomé el control
de alrededor de 60 genes por fenbmeno de
captura de exones y posterior eliminacién del
promotor original. Estos genes participan en
procesos celulares fundamentales, incluyendo
biologia lisosomal, homeostasis del reticulo
y metabolismo. Nuestros resultados revelan
que el MITE se propaga preferentemente por
“saltos pequefos” en el genoma, favoreciendo
la captura de genes cercanos a genes
previamente domesticados. En esta charla,
presentaré evidencia adicional basada en
filogenia de copias de MITEs, presencia de
sitios de unién para factores de transcripcion,
y ensayos reporteros en embryones
transgénicos. Globalmente, nuestra data
ilustra por la primera vez como la amplificaciéon
y propagacion de un MITE permite capturar
genes bajo una légica regulatoria derivada
de un transposon.

Keywords: Transposones, Domesticacion,
Promotores ubicuos, Xenopus, MITEs
Financing: FONDECYT 1241095

EL ALTO PRECIO DE UNA CONVERSACION
INTERRUMPIDA: EL ORIGEN NEUROVASCULAR
DE LA ESQUIZOFRENIA

Veronica Palma’

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Biologia, Facultad de Ciencias, Lab. de Células
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troncales y Biologia del Desarrollo (CTYBD). Las
Encinas 3370 Edificio Milenio piso 3, Santiago,
Chile

La barrera hematoencefdlica (BHE) es una
interfaz dindmica que regula el paso de
moléculas entre la sangre y el cerebro,
asegurando tanto el suministro de nutrientes
como la homeostasis neuronal. Su formacion
depende de la interaccidn coordinada entre
neuronas, astrocitos y células endoteliales, que
conforman la unidad neurovascular (UNV).
Cuando este equilibrio se altera, pueden
surgir trastornos del neurodesarrollo como
la esquizofrenia (EZ), una enfermedad de
alta prevalencia y curso crénico sin terapias
curativas.

Nuestro proyecto busca entender cémo
fallas tempranas en la construccién de
la UNV pueden debilitar la BHE y alterar la
comunicacién neuronal en EZ. Empleamos
células madre humanas reprogramadas
(hiPSCs) de individuos sanos y pacientes,
generando neuronas, astrocitos y células
endoteliales, que analizamos en términos de
funcién, secrecidén de moléculas e interaccion.
Ademas, complementamos estos estudios con
andlisis de proteinas en plasma de pacientes,
vinculando los resultados con datos clinicos.
Los modelos celulares derivados de hipSCs de
pacientes mostraron fallas claras: las células
endoteliales tenian respuestas vasculares
deficientes; los astrocitos mantenian un estado
proinflamatorio con efectos negativos sobre los
vasos; y las redes neuronales revelaban déficits
tempranos de conectividad. Notablemente,
los niveles plasmdaticos de Netrina-1estaban
alterados en los pacientes EZ y variaban segidn
el tratamiento, apuntando a su potencial
como biomarcador farmacodindmico.

Estos hallazgos sugieren que la EZ involucra
defectos tanto neuronales como vasculares
desde etapas tempranas del desarrollo, ™
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y destacan nuevas vias de sefalizacién
neuroangiogénica como posibles blancos
terapéuticos.

Keywords: Esquizofrenia Desarrollo cerebral
Barrera hematoencefdlica Nicho neurovascular
hiPSC

Financing: Fondecyt Regular N°1221522 y 1190083
Acknowledgments: Laboratorio Dr. S. Rehen
(IDOR; Brasil).
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SANEAMIENTO Y LEGISLACION AMBIENTAL

Coordinador: Dr. Michael Seeger

“DE DESAFIO AMBIENTAL A OPORTUNIDAD
URBANA: LA TRANSFORMACION DE LAS
SALINAS EN VINA

Stephanie Rotella’

El proyecto Las Salinas, en Vifia del Mar,
constituye una iniciativa pionera en Chile de
saneamiento y recuperacién de suelos con
pasivo histérico industrial, orientada a habilitar
un nuevo espacio urbano con altos estdndares
ambientales y urbanos.

Durante mds de 80 aios, el terreno fue utilizado
para el almacenamiento de combustibles,
generando impactos relevantes en el suelo
y subsuelo. Ante este desafio, Las Salinas
impulsé un proceso de remediacion integral,
disefiado bajo lineamientos técnicos
internacionales y la normativa ambiental
chilena, con acomparnamiento de cientificos
de prestigiosas universidades regionales y
comunidades locales.

El enfoque aplicado se basa en la
biorremediacion, una solucion basada en la
naturaleza que aprovecha la capacidad de
microorganismos presentes en el suelo para
degradar hidrocarburos. Esta técnica, inédita
en proyectos de esta escala en Chile pero
ampliaomente utilizada a nivel mundial, asegura
resultados efectivos y seguros para la salud
y el medio ambiente, reduciendo riesgos
y aportando a la regeneracion de suelos
urbanos.

Un elemento distintivo del proyecto ha sido
la implementacion del Plan de Monitoreo
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Participativo, que incorpora arepresentantes de
la comunidad en el seguimiento colaborativo de
la remediacion. Esta experiencia ha fortalecido
la confianza, validado las decisiones técnicas
y consolidado un modelo de gobernanza
ambiental basado en la corresponsabilidad.

Con la fase de saneamiento en ejecucion,
Las Salinas proyecta un desarrollo urbano a
escala humana, inspirado en principios de
circularidad, identidad local y sostenibilidad.
La propuesta buccal reintegrar un darea
estratégica ala ciudad, transformando terreno
ex industrial en un espacio con valor social,
econémico y ambiental para Vifia del Mar
y como referente para la regeneracion de
suelos en Chile y Latino

LA BIORREMEDIACION FRENTE AL MARCO
NORMATIVO AMBIENTAL CHILENO: AVANCES
Y LIMITACIONES

Salvador Donghi'? Roberto Orellana?®

(1) simbiosis Servicios Integrales SpA, Scipién
Borgoro 270, Concén, Chile

(2) Pontificia Universidad Catélica de
Valparaiso, Facultad de Ciencias del Mar y
Geografia, Avda Brasil 2241, Valparaiso, Chile
(3) Universidad de Playa Ancha, Laboratorio
de Biologia Celular y Ecofisiologia Microbiana,
Facultad de Ciencias Naturales y Exactas,
Subida Leopoldo Carvallo 270, Playa Ancha,
Valparaiso, Chile
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La Ley sobre bases generales del medio
ambiente define la recuperacién como la
accioén de restituir el medio ambiente, uno o
mds de sus componentes, a una calidad similar
ala previa al dafio causado o de restablecer
sus propiedades bdsicas silo primero no es
posible (Art. 2, Ley 19.300). EI DS 40/2013 RSEIA
establece que los proyectos de reparacién o
recuperacion de dreas contaminadas iguales
o mayores a 1 hectdrea generan impacto
ambiental (Art. 3, N° 11).

Entre 1999 y 2024, Chile otorgd 95 resoluciones
de Calificacién Ambiental favorable para
iniciativas de saneamiento, con unainversion
cercana a US$ 830 millones. Sin embargo,
solo 6 proyectos han cumplido plenamente
con la exigencia de reponer la calidad
ambiental original, representando apenas
el 14,6 % del monto invertido. La técnica que
ha permitido cumplir este estdndar ha sido
la biorremediacion, aunque su elevado costo
la hace poco atractiva desde un punto de
vista econémico (Las Salinas, Vifia del Mar;
Orellana et al,, 2022).

A pesar de ello, la biorremediacion ofrece
ventajas relevantes: es sustentable, reduce
la disposicion final de residuos peligrosos y
disminuye los riesgos asociados al transporte
de contaminantes. Asimismo, favorece la
recuperaciéon de funciones ecoldgicas del
suelo, incrementando su fertilidad y resiliencia
(Orellana et al., 2022).

Estos antecedentes plantean desafios que
van mas alld de lo técnico y econdmico,
considerando que el éxito de los procesos de
recuperacion ambiental depende también de
motivaciones sociales como la reciprocidad,
la justicia y el bien comudn, y no Gnicamente
del interés individual (Claro, 2007).

Keywords: Recuperacién ambiental,
saneamiento, biorremediaciéon
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Financing: Fondos aportados por Simbiosis
Servicios Integrales SpA

“MICROORGANISMOS ALRESCATE CONTRA
QUIMICOS AL ATAQUE: LA NECESARIA
BATALLA POR SALVAR LOS SUELOS
CONTAMINADOS EN CHILE MEDIANTE
TECNOLOGIAS BIOLOGICAS SOSTENIBLES
FRENTE A SOLUCIONES FISICO-QUIMICAS
RAPIDAS PERO COSTOSAS Y MENOS
AMIGABLES CON EL MEDIO AMBIENTE”

Germdn Monge'
(1) sin Afiliacion

La remediacién de suelos contaminados en
Chile enfrenta un desafio crucial: elegir entre
tecnologias bioldgicas y fisico-quimicas.
Con mas de 9.000 sitios potencialmente
contaminados, principalmente por mineria
e hidrocarburos, la falta de normativa
especifica agrava el problema. Las tecnologias
biolégicas, como biopilas y fitorremediacion,
aprovechan microorganismos y plantas
para degradar contaminantes, ofreciendo
soluciones sostenibles, de bajo costo y con
menor impacto ambiental. Sin embargo,
requieren mds tiempo y son menos efectivas
frente a metales pesados.

Por otro lado, las tecnologias fisico-quimicas,
como lavado de suelos, estabilizacion
y electrorremediacion, destacan por su
rapidez y alta eficiencia en la remocion de
metales, aunque implican costos elevados,
consumo energético y generacion de residuos
secundarios. Esta presentacién compara
ambos enfoques mediante una tabla visual
y ejemplos prdcticos, resaltando ventajas y
limitaciones.

Con un tono distendido y creativo, se proponew
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ver las biopilas como “spas ecoldgicos para
suelos” y las soluciones fisico-quimicas
como “cirugia invasiva con bisturi quimico”.
El objetivo es inspirar a optar por estrategias
mds sostenibles, sin perder de vista la
necesidad de combinar métodos segun el
tipo de contaminante y contexto local. En
definitiva, la batalla no es solo tecnolégica, sino
también ética y ambiental: capostamos por
la naturaleza o por la quimica? La respuesta
marcard el futuro de nuestros suelos y
ecosistemas

BIORREMEDIACION DE ECOSISTEMAS
CONTAMINADOS MEDIANTE
MICROORGANISMOS CON EFICIENTES
CAPACIDADES METABOLICAS Y RESILIENTES
AL ESTRES

Michael Seeger Pfeiffer'?, Constanza C.
Macaya'?, Ximena Bdez-Matus'? Lisette
Herndndez'?, Roberto E. Duréan'?, Teresa
Esparza'? Joselyn Breitler'?, Josefina Abarca'??,
Karol Quiroz'?, Mario Sepulveda'?, Guillermo
Bravo'?, Valentina Méndez'?, Anna Espinoza-
Tofalos* Andrea Franzetti4, Roberto Orellana??

(1) Universidad Técnica Federico Santa Maria,
Laboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental, Departamento de
Quimica &amp; Centro de Biotecnologia
Daniel Alkalay Lowitt,, Avenida Esparna 1680,
2390123 Valparaiso, ,Chile

(2) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),,
Avenida Esparia 1680, 2390123 Valparaiso, Chile
(3) Universidad de Playa Ancha, Laboratorio
de Biologia Celular y Ecofisiologia Microbiana,,
Facultad de Ciencias Naturales y Exactas,,
Leopoldo Carvallo 270, 2360001 Valparaiso,
Chile

(4) Universita degli Studi di Milano-Bicocca,
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Dipartimento di Scienze dellAmbiente e della
Terra, Milan, Italia

La restauracion de ecosistemas contaminados
o degradados es un desafio mayor que
debe ser enfrentado mediante enfoques
multidisciplinarios. La contaminaciéon impacta
negativamente los servicios ecosistémicos de
los ecosistemas, incluyendo su empleo para
una amplia gama de actividades humanas
como la vida urbana, la agricultura y la pesca.
Para poder remediar ecosistemas impactados,
se han empleado diversas tecnologias
fisicoquimicas y biolégicas. La biorremediacion
microbiana es una biotecnologia eficiente,
sostenible y rentable, que requiere la
caracterizacion fisicoquimicay biolégica de las
matrices. Los objetivos de este estudio fueron
caracterizar las capacidades metabdlicas y
los mecanismos de adaptacion a estrés de
bacterias en presencia de contaminantes
(hidrocarburos de petréleo, pesticidas y
metales pesados), y determinar su eficiencia
en procesos de biorremediacion. Se estudio el
crecimiento y la remocién de contaminantes
por bacterias. Los estudios de genémica
funcional en bacterias permitieron su
reconstruccion metabdlica, el descubrimiento
de circuitos bioquimicos y eléctricos, y la
exploracion de sus multiples mecanismos
de adaptacioén bajo diversas condiciones de
estrés (Méndez et al. 2025. FEMS Microbiol Rev).
Los mecanismos adaptativos favorecieron
la tolerancia celular a contaminantes y
otros factores de estrés, incrementando la
remocion de contaminantes. Se seleccionaron
diversas cepas para establecer consorcios
bacterianos para la biorremediacidén. Se
compararon estrategias de bioestimulacion
y bioaumentacién, y se caracterizaron sus
efectos sobre la dindmica de las comunidades
microbianas. Las proteobacterias y los
actinomycetes desemperiaron funciones claves
y complementarias en la biorremediacion. Se
disefiaron tecnologias de biorremediacion ™=
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ambiental basados en microorganismos
con eficientes capacidades metabdlicas y
mecanismos de adaptacion al estrés.

Keywords: biorremediacidn, contaminacion,
metabolismo bacteriano, adaptacion, estrés
Financing: Becas ANID, USM & PUCV
(XB,LH,RED,TE,JA), Proyectos ANID-Milenio-
NCN2023_054 (MS,CM,XB,RED,JB,LH,VM,RO,JA),
FONDECYT 1250809 & 1200756
(MS,CM,RED,XB,LH,JB,KQ,VM), USM (MS,RED),
ILS (MS,CM,XB,RED,TE,RO), M3R (AET,AF), Ciencia
+2030-C203020002 USM (MS,LH,REDKQ).
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PLANTAS Y PRACTICAS SUSTENTABLES.
PROYECTOBIOGEM

Coordinador: Dra. Diyanira Castillo

MANEJO SOSTENIBLE DE BOTRYOSPHAERIA
DIEBACK EN VIDES MEDIANTE EL USO DE
BACTERIAS ANTAGONISTAS.

Diyanira Constansa Maria Castillo Novales'??,
Paulina Vega Celeddn'?3, Michael Seeger
Pfeiffer'®, Ximena Besaoin Canales??

(1) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental, Departamento
de Quimica, Center de Biotecnologia Daniel
Alkalay Lowitt, Universidad Técnica Federico
Santa Maria, Avenida Esparfia 1680, Valparaiso
2390123, Chile

(2) Laboratorio de Fitopatologia, Escuela de
Agronomia, Facultad de Ciencias Agronémicas
y de los Alimentos, Pontificia Universidad
Catélica de Valparaiso, San Francisco s/n La
Palma, Quillota 2260000, Chile

(3) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Avenida Esparna 1680, Valparaiso 2390123, Chile

Botryosphaeria dieback es una de las
enfermedades del tronco mds importantes
que afectan a los vifiedos a nivel mundial, y
se asocia con diversos hongos de la familia
Botryosphaeriaceae. Esta investigacion
compara los perfiles de biocontrol de
Diplodia seriata y Neofusicoccum parvum,
basdndose en ensayos de enfrentamientos
realizados in vitro y bajo condiciones de
campo en brotes y brazos de Vitis vinifera,
en las variedades Cabernet Sauvignon y
Sauvignon Blanc utilizando bacterias con
capacidad el potencial biocontrolador de
cepas bacterianas nativas (Pseudomonas
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spp. AMCR2b, GcRI5a y Rhodococcus sp. PU4).
Los resultados muestran diferencias evidentes
entre ambos patdébgenos segun el tipo de
tejido afectado. D. seriata fue mds agresivo
en madera con mds de 7 anos de edad,
mientras que N. parvum presenté mayor
severidad en brotes jévenes. A nivel varietal,
Sauvignon Blanc fue consistentemente mas
susceptible que Cabernet Sauvignon frente
a ambos patdégenos en brotes jovenes.

En cuanto ala severidad promedio, N. parvum
mostré valores mds altos en Cabernet
Sauvignon y Sauvignon Blanc en brotes, en
comparacién con D. seriata. Por su parte, D.
seriata también tuvo valores mds elevados
en ambas variedades, pero especificamente
en tejido lefoso (brazos).

Por otro lado, se destacan los efectos de
biocontrol observados a distintas temperaturas,
tanto para N. parvum como para D. seriata,
y su confrontaciéon con biocontroladores
en condiciones de baja, media y alta
temperaturas.

Estos hallazgos indican una diferenciacion en
los mecanismos de infeccién y dafo segln
el patdégeno, tipo de tejido y variedad, lo cual
es clave para disefar estrategias de manejo
integrado y para la aplicacién especifica de
agentes de biocontrol.

Keywords: Diplodia seriata, Neofusicoccum
parvum, Cabernet Sauvignon, Sauvignon
Blanc, biocontrol

Financing: Proyecto FONDECYT Regular.,
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N°1211094; Proyecto FONDECYT Regular
N°1200756 y ANID NdGcleo Milenio de
Bioproductos, Genémica y Microbiologia
Ambiental (BioGEM) NCN2023_054 Chile.

POTENCIAL INSECTICIDA DE LOS ACEITES
ESENCIALES DE BACCHARIS MACRAEI: UN
ENFOQUE ECOLOGICO DE SUCOMPOSICION
VOLATIL EN EL MANEJO DE INSECTOS

Evelyn Muhoz', Manuel Martinez Lobos),
Alejandro Madrid Villegas'

(1) Universidad de Playa Ancha de Ciencias
de la Educacidén, Departamento de Ciencias,
Facultad de Ciencias naturales y exactas,
Leopoldo Carvallo 270, Valparaiso, Chile

El control de plagas agricolas depende en
gran medida del uso de insecticidas sintéticos,
cuyo empleo indiscriminado ha generado
resistencia, toxicidad ambiental y riesgos
para la salud humana. Como alternativa
sostenible, este estudio evalud los aceites
esenciales (AEs) de Baccharis macraei, una
especie endémica de Chile, con énfasis en su
composicién volatil e impacto insecticida. Se
recolectaron muestras de dos zonas costeras
de laregion de Valparaiso y se obtuvieron AEs
mediante destilacién por arrastre de vapor. Su
composicion quimica fue analizada por GC-MS,
identificGndose principalmente sesquiterpenos
oxigenados como espatulenol, a-cadinol y
oxido de cariofileno. La bioactividad se evalud
frente alarvas de Drosophila melanogaster,
Tenebrio molitor y Galleria mellonella. Los AEs
mostraron actividad larvicida dependiente
de la dosis, con valores de DLs e entre 46.5
y 465.8 ug/mL, siendo D. melanogaster el
organismo mds sensible. Ademds, ambos
extractos inhibieron significativamente la
acetilcolinesterasa (Cls, = 12 ug/mL), sugiriendo
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un mecanismo de accidn neurotdxico. Los
andlisis de acoplamiento molecular revelaron
una fuerte interaccién de o-cadinol con el
sitio activo de la enzima. Predicciones in silico
mediante InsectiPAD y ProTox-Ill confirmaron
la similitud estructural de los metabolitos
mayoritarios con insecticidas conocidos y
una toxicidad reducida hacia mamiferos.
Estos hallazgos posicionan a B. macraei como
una fuente prometedora de biopesticidas de
origen vegetal, con potencial aplicacioén en el
manejo integrado de plagas. Se recomienda
explorar formulaciones avanzadas, como
nanoemulsiones, para mejorar la estabilidad
y eficacia en condiciones de campo.

Keywords: Baccharis macraei, Aceites
esenciales, Sesquiterpenos oxigenados,
Actividad insecticida, Acetilcolinesterasa
(AChE)

Financing: Fondecyt Post Doctoral N° 3230296
Acknowledgments: Laboratorio de Productos
Naturales y Sintesis orgdnica Universidad de
Playa Ancha

CONTROL BIOLOGICO A BAJAS
TEMPERATURAS: USO DE CEPAS
PSICROTOLERANTES DE PSEUDOMONAS
SPP. CONTRA CEPAS DEL COMPLEJO
PSEUDOMONAS SYRINGAE DE CEREZO

Paulina Andrea Vega Celedén'2?, Diyanira
Castillo-Novales'?3, Guillermo Bravo'?3, Boris
Sagredo?, Michael Seeger'?, Ximena Besoain??

(1) ILaboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental, Departamento de
Quimica, Universidad Técnica Federico Santa
Maria, Avenida Espafia 1680, Valparaiso, Chile.
(2) 2Laboratorio de Fitopatologia, Escuela de
Agronomia, Facultad de Ciencias Agrondmicas
y de los Alimentos, Pontificia Universidad,__
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Catdlica de Valparaiso, Quillota, Chile.

(3) 3Millennium Nucleus of Bioproducts,
Genomics, and Environmental Microbiology
(BioGEM)

(4) 4instituto de Investigaciones Agropecuarias,
INIA Rayentué, Avenida Salamanca s/n, Sector
Los Choapinos, Rengo, Chile.

El cerezo es el cultivo de mayor importancia
econdémica de Chile. Una de las enfermedades
mds importantes de este frutal es el cdncer
bacterial, que provoca grandes pérdidas
econdmicas. Bacterias del complejo de
Pseudomonas syringae (cPs) son el principal
agente causal de esta enfermedad. Algunas
cepas del cPs presentan la actividad
nucleadora de hielo, la cual magnifica el
dano provocado por las heladas, que en
cultivos de cerezo en Chile ha alcanzado
X40% de pérdidas. La naturaleza endofitica
de estos patégenos hace que el control
de esta enfermedad sea desafiante. Por
ende, se requiere de un enfoque preventivo,
como la busqueda de microorganismos
biocontroladores resistentes a las bajas
temperaturas. El objetivo de este trabajo fue
establecer el efecto biocontrolador de cepas
de Pseudomonas psicrotolerantes contra
distintas cepas del cPs a bajas temperaturas.
La actividad antagonista de 5 cepas de
Pseudomonas contra 5 cepas del cPs (entre
ellas Pseudomonas syringae pv. syringae,
P. syringae y P. viridiflava) fue analizada in
vitro en placas Petri con medio King B. Se
evalué la produccién de posibles compuestos
orgdnicos difusibles y volatiles, mediante los
métodos de rayas radiales y placa dividida,
respectivamente. Las placas se incubaron
a 4°C durante 12 dias y se evalud su efecto
mediante registro fotografico. Dos cepas
de Pseudomonas presentaron los mejores
resultados de inhibicion completa y atenuacion
en ambos ensayos contra cepas del cPs.
Estos resultados permitieron seleccionar
cepas de Pseudomonas psicrotolerantes

4]

biocontroladoras para ser aplicadas de forma
preventiva en futuros ensayos en cerezos
bajo estrés por frio.

Keywords: Biocontrol, Cancer bacterial,
Pseudomonas psicrotolerantes, Pseudomonas
syringae, Bajas temperaturas

Financing: Proyecto Fondecyt Postdoctorado
3230205, ANID Millenium Nucleus of Bioproducts,
Genomics, and Environmental Microbiology
(BioGEM) NCN2023_054 Chile.

Acknowledgments: Proyecto Fondecyt
Postdoctorado 3230205, ANID Millenium Nucleus
of Bioproducts, Genomics, and Environmental
Microbiology (BioGEM) NCN2023_054 Chile.

REVOLUCIONANDO LA AGRICULTURA CON
MICROORGANISMOS Y NANOEMULSIONES:
ESCALAMIENTO DE PRODUCTOS BIOLOGICOS
PARA UNA FUTURO SOSTENIBLE

Guillermo Bravo Cortes'**5, lvan Montenegro®4,
Xlmena Besoain Canales?4, Paulina Vega-
Celedon*s, Fabiola Cadiz? Michael Seeger*®

(1) Universidad Federico Santa Maria, Quimica
y Medio ambiente, Valparaiso, Chile

(2) Laboratorio de Fitopatologia, Escuela de
Agronomia, Facultad de Ciencias Agrondmicas
y de los Alimentos, Pontificia Universidad
Catélica de Valparaiso, Quillota, Chile.

(3) Facultad de obstetricia y puericulturag,
Universidad de Valparaiso, Angamos 655,
Renacaq, Vida del Mar, Chile.

(4) Millennium Nucleus of Bioproducts,
Genomics, and Environmental Microbiology
(BioGEM)

(5) Laboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental, Departamento de
Quimica, Universidad Técnica Federico Santa
Maria, Avenida Esparia 1680, Valparaiso, Chile.
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La agricultura enfrenta el desafio de avanzar
hacia sistemas mds sostenibles y resilientes.
En este contexto, los productos bioldgicos
surgen como herramientas capaces de
proteger cultivos y al mismo tiempo reducir
la dependencia de agroquimicos sintéticos.
Nuestro trabajo busca demostrar como el
escalamiento de soluciones basadas en
microorganismos y nanoemulsiones puede
transformar el futuro agricola.

Las nanoemulsiones de polygodial, un
compuesto natural del canelo (Drimys
winteri), han mostrado alta estabilidad
y un potente efecto bactericida contra
Xanthomonas arboricola pv. juglandis, uno
de los principales patégenos del nogal. Su
produccién a gran escala ha sido posible
gracias al uso de operaciones unitarias como
la homogeneizacién de alta presion, ha
permitido obtener emulsiones estables en
grandes voliumenes y avanzar hacia niveles
de TRL 4-5.

En paralelo, el consorcio microbiano PUCV-VBL,
compuesto por Hanseniaspora osmophilay
Gluconobacter cerinus, ha demostrado eficacia
en el control de pudricién gris y pudriciéon
del racimo en vides. Su escalamiento en
biorreactores ha permitido dar el salto desde
experimentos en matraces hacia la produccion
industrial, alcanzando actualmente un TRL
8 y validando su potencial como bioinsumo
agricola.

Estos avances muestran que la combinaciéon
de innovacioén biotecnoldgica, infraestructura
universitaria y vision sostenible permite
convertir descubrimientos de laboratorio
en soluciones reales para la agricultura,
marcando el inicio de una nueva era donde
la ciencia y la naturaleza trabajan juntas para
garantizar un futuro sostenible.

Keywords: Control Biologico, Bioprocesos,
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Nanoemulsiones, Biorreactor, Homogenizacion
de alta presiéon

Financing: NUcleo Milenio BioGEM NCN2023_054,
Startup Ciencia SUC2400139
Acknowledgments: Nucleo Milenio BioGEM
NCN2023_054, SUC2400139, FONDEQUIP
EQM170194
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DESARROLLO DE UN BIOPROCESO
INTEGRADO PARA LA PRODUCCION DE
ORGANOIDES OSEOS BASADOS EN CELULAS
MADRE DE PULPA DENTAL HUMANA Y
ALGINATO

Mauricio Zamorano'

(1) Universidad de La Frontera, Departamento
de Ingenieria Quimica, Facultad de Ingenieria
y Ciencias, Avenida Francisco Salazar 01145,
Temuco, Chile

La ingenieria de tejido 6seo (BTE, por sus
siglas en inglés) ha surgido como una
estrategia para superar las limitaciones de
la industria protésica, integrando biologia del
desarrollo, ingenieria y medicina con el fin
de generar tejido 6seo funcional. Las células
madre mesenquimales destacan por su
autorrenovacion y diferenciacion, siendo base
para BTE. Entre ellas, las células madre de pulpa
dental humana (hDPSCs) muestran mayor
proliferacién, menor tiempo de duplicacioén,
menor senescencia y osteogénesis mds
eficiente que las células de médula 6sea
(hBM-MSCs) bajo condiciones especificas.
Las hDPSCs son accesibles mediante
procedimientos poco invasivos y plantean
menos cuestionamientos éticos, lo que las
convierte en una fuente celular prometedora
parareemplazar alas hBM-MSCs. Sin embargo,
su estudio sigue siendo limitado, existiendo
necesidad de profundizar en bioprocesos que
permitan generar constructos 6seos viables
y homogéneos a escala clinica.

En este trabajo se evalud la diferenciacion
osteogénica de hDPSCs encapsuladas
en hidrogeles de alginato, cultivadas en
suspension en un biorreactor de perfusion
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disefiado in-house. El sistema se compard
con metodologias tradicionales de cultivo 3D
estatico y de alimentacién discontinua (fed-
batch). El biorreactor desarrollado mostré
mejor desempefio, con mayor actividad
de fosfatasa alcalina y constructos mas
homogéneos, densos y funcionales. Ademads,
los tejidos producidos contenian una mayor
proporcion de células maduras con fenotipo
osteoblasto y osteocito en mineralizacion.

En conclusidn, se presenta un bioproceso
innovador capaz de generar constructos
Oseos a partir de hDPSCs, aportando nuevas
perspectivas terapéuticas y un sistema
transferible del laboratorio a entornos clinicos.

Keywords: ingenieria de tejido 6seo, organoides
de alginato, perfusion, biorreactor, hDPSCs
Financing: Fondecyt de iniciacion n°
11230701Fondecyt regular n° 1240197

EFECTO COMBINADO DE LA PRESION
HIDROSTATICA E HIPERCAPNIA AGUDA EN
LAS BRANQUIAS DEL PEZ MARINO LUMPFISH
(CYCLOPTERUS LUMPUS)

Javier Santander’, Jaime Soto-Neird', Vimbie
Machimbirike'

(1) Memorial University of Newfoundland,
Department of Ocean Sciences, Faculty of
Sicence, 1 Marine Lab Road, St John's, Canada
El CO, es un tema central para cientificos y
gobiernos, ya que contribuye al calentamiento
global. Para ayudar a reducir los niveles
atmosféricos de CO,, se estdn llevando a cabo
diversos esfuerzos para capturar y almacenar
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CO; bajo el fondo marino. Sin embargo, un
resultado colateral de estas estrategias es
el riesgo de fugas accidentales de CO-.
Ademds de las fuentes antropogénicas,
los altos niveles de CO:z también pueden
originarse por actividades tectonicas naturales.
La respuesta molecular y fisioldgica de los
peces a la exposicidon de corto plazo al CO:
en combinacién con la presidén no ha sido
explorada. Esto debido en parte alos desafios
técnicos de estudiar organismos vivos bajo
presion.

El lumpfish (Cyclopterus lumpus) es un pez
marino de importancia ecolbégica que se
encuentra a ambos lados del Atlantico Norte.
Aungue normalmente se registran dentro
de los primeros 60 metros, también se han
observado a profundidades de hasta 800
m. Las branquias, como érgano respiratorio
principal, son especialmente vulnerables a
los cambios en el ambiente marino. Por lo
tanto, en este estudio evaluamos los efectos
de una exposicion de corto plazo e intensa al
CO: bajo presion creciente (a 6 °C) sobre la
fisiologia branquial del lumpfish. Los peces
fueron colocados en cdmaras hiperbdricasy
expuestos a diferentes presiones (hasta 1000
m) bajo concentraciones bajas y altas de CO-
(0.8-98 mg/L) durante 24 h. Posteriormente,
los tejidos branquiales fueron sometidos a
andlisis histolégicos y transcriptomicos para
evaluar los impactos fisioldgicos del CO:z y
la presion.

Keywords: Presion hidrostartica, Peces marinos,
Branquias, CO2, Transcriptomica
Financing: ExxonMobil-Hebron project, Canada
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LA CONCENTRACION SANGUINEA DE
VESICULAS EXTRACELULARES QUE
CONTIENEN HSP70 ESTA ASOCIADA CON
UNA MENOR LESION RENAL INDUCIDA POR
ISQUEMIA/REPERFUSION EN RATONES.

Paola Soto', Gonzalo Méndez? Carlos Irarrdzabal

(1) Universidad de los Andes, Departamento de
Fisiologia, Facultad de Medicinag, Av. Monsefior
Alvaro del Portillo 12455, Santiago, Chile

(2) Inmunocel, Anatomia Patolégica, Del Inca
4446, Santiago, Chile

Introduccién. La lesién renal aguda (LRA), que
afecta al 20% de pacientes hospitalizados,
puede progresar a enfermedad renal crénica
(ERC). La isquemia seguida de reperfusion
(1/R) renal genera estrés oxidativo y activa
procesos apoptéticos, contribuyendo a la
LRA. Las vesiculas extracelulares (VE) actlan
en la comunicacion intercelular y pueden
proteger érganos como el corazén vy rifdn.
La proteina chaperona HSP70, puede estar
presente en la membrana de estas vesiculas
(VE-HSP70) bajo estrés celular e inflamacion,
ejerciendo un papel antiapoptético. Por lo
tanto, se planted la hipétesis de que VE-HSP70
previenen el dafo renal por I/R.

Métodos. Ratones C57BL/6 fueron sometidos
a 30 minutos de isquemia renal y 48 horas
de reperfusiéon. Se midieron creatinina sérica
(scr), nitrégeno ureico en sangre (BUN),
biomarcadores de dafio renal (TIMP—2, IGFBP-7,
NGAL) y se realizd andlisis histolégico. Algunos
ratones recibieron geranilgeranil acetona
(GGA), un inductor de HSP70, y se cuantificaron
los niveles plasmaticos de VE-HSP70 por ELISA.
Resultados. Se observaron incrementos en
SCr, BUN, biomarcadores de dafio renal y
alteraciones histologicas en ratones C57BL/6
sometidos a I/R respecto al grupo control
(sham). La administraciéon de GGA previno

este fendmeno. Los niveles de VE-HSP70 sews
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modificaron en el grupo I/R, y el tratamiento
con GGA recuper6 su nivel plasmatico.

Discusién. Los niveles sanguineos de VE-
HSP70 estdn asociados con la lesién renal
inducida por I/R y representan un potencial
biomarcador y estrategia terapéutica para
reducir la lesion renal aguda.

Keywords: Vesiculas extracelulares, Isquemia-
reperfusién, dafo renal, HSP70

Financing: ANID, Fondecyt Postdoctorado
3230322

Acknowledgments: Agradecimientos, ANID,
Fondecyt Postdoctorado 3230322

AEROMONAS SALMONICIDA PATOGENESIS E
INMUNIDAD DE PECES MARINOS DE AGUAS
FRIAS.

Javier Santander’

(1) Memorial University of Newfoundland,
Department of Ocean Sciences, Faculty of
Science, 1 Marine Lab Road, St John’s, Canada

Aeromonas salmonicida es el agente causal de
la enfermedad de peces llamada furunculosis.
A. salmonicida tiene un rango de hospedero
amplio y de distribucién global, causando
mortalidades en peces silvestres y cultivados.
Aqui hablare de nuevos aspectos de la biologia
de A. salmonicida y respuesta inmune de
peces marinos de aguas frias. La diversidad
de A. salmonicida es altamente influenciada
por elementos moéviles termo-inducibles.
Una vez inducidos estos elementos moviles
causan mutaciones enddgenas. El impacto
gendmico y fenotipico de estas mutaciones
endbégenas en A. salmonicida no ha sido
explorado. Nuestros estudios indican que
estas mutaciones enddégenas impactan la
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clasificacion fenotipica clinica y virulencia.
Andlisis genémicos indican que la clasificacion
fenotipica no estd relacionada a la filogenia
de A. salmonicida. Estudios animales indican
que las mutaciones enddégenas causan
cepas menos virulentas, pero mds cronicas.
Esto sugiere un potencial efecto del cambio
climatico en la virulencia de A. salmonicida.
También, hemos explorado los efectos del
ambiente marino en A. salmonicida y la
respuesta del hospedar a la infeccion. En
general, A. salmonicida infecta las branquias y
causa un shock sistémico letal en salménidos y
otros peces. Una vez que infecta al hospedador,
A. salmonicida es opsonizada, fagocitada por
células presentadoras de antigenos, donde
se propaga. Al parecer A. salmonicida inhibe
la apoptosis de los macréfagos, controla su
citoesqueleto, y se propaga en el endosoma.
Finalmente, estudios inmunolégicos indican
que ciertas cepas de A. salmonicida no son
adecuadas para su utilizacién en vacunas,
ya que causan inmune supresion.

Keywords: Aeromonas, peces marinos,
Infeccién, cambio climatico, virulencia
Financing: NSERC Discovery Grant competition
# RGPIN-2018-05942
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DETERMINACION DE LA EFICACIA
BACTERICIDA DE FORMULACIONES
BASADAS EN BACTERIOFAGOS LITICOS
MICROENCAPSULADOS

Camila Moore Franco', Claudio Pizarro!, Rodrigo
Herrera', Bernardo Latorre!, Antonio Castillo’

(1) 1Universidad de Santiago de Chile,
Departamento de Biologia, Facultad de
Quimica y Biologia, Alameda 3363, 9170022,
Estacion Central, Santiago, Chile

Chile lidera la exportacién de cerezas en
el hemisferio sur, con envios superiores a
2.200 millones de délares entre noviembre
de 2023 y febrero de 2024. Sin embargo,
Pseudomonas syringae (Ps) puede reducir
el rendimiento de la produccién hasta en
un 75% en plantas jévenes y entre un 10-20%
en arboles adultos. En Chile, los patovares
tomato (Pst), syringae (Pss) y actinidiae (Psa)
presentan alta prevalencia. La aparicién de
cepas resistentes a antibiéticos y compuestos
de cobre ha generado la necesidad de nuevas
estrategias de control para este fitopatégeno.
Una alternativa de interés es el uso de
bacteriéfagos liticos, reconocidos por su
eficacia y especificidad contra su hospedador
bacteriano. No obstante, los fagos son sensibles
a condiciones ambientales adversas —altas
temperaturas, cambios de pH, deshidratacion
y radiaciéon UV— lo que limita su aplicaciéon en
campo. Para superar estas limitaciones, se
ha propuesto la microencapsulacion, técnica
que protege la suspensidn fagica dentro de
matrices poliméricas y permite controlar su
liberacion.

En estas condiciones, se evaluaron tres
formulaciones: fagos en suspension, fagos

encapsulados y una combinacion de ambos
con aditivos. Los bioensayos in vitro en tejido
vegetal mostraron porcentajes de proteccion
superiores al 90% en todos los tratamientos.
Asimismo, los ensayos in vivo en plantas de
tomate confirmaron la efectividad de los fagos
frente a la Peca Bacteriana. Finalmente, se
determind que los bacteriéfagos encapsulados
permanecen viables después de 2 meses
sobre el tejido vegetal y aimacenados en el
laboratorio a 4°C, con una disminucion del
titulo viral de dos 6rdenes de magnitud.

Keywords: Bacteriéfagos, Pseudomonas
syringae, Microencapsulacion, Bioensayos
Financing: Trabajo financiado por el proyecto
FONDEF IDeA 1D22110173

SINTESIS DE POLIHIDROXIALCANOATOS POR
LA BACTERIA MODELO PARABURKHOLDERIA
XENOVORANS Y LA BACTERIA NATIVA
JANTHINOBACTERIUM SP. BMR6B
PARA PRODUCIR BIOPLASTICOS CON
PROPIEDADES AJUSTABLES

Mario Sepulveda Mardones'?, Viviana Urtuvias,
Natalia Alvarez-Santullano', Pamela Villegas?,
Jeyson Hermosilla?%, Jacqueline Vasquez-
Navarrete'?, Francisca Acevedo2,5, Michael
Seegerl,2

(1) Laboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental (Universidad Técnica
Federico Santa Maria), Departamento de
Quimica &amp; Centro de Biotecnologia
Daniel Alkalay Lowitt, Avenida Espana 1680
- 2390123, Valparaiso, Chile.

(2) Millenium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Genomics (BioGEM),
Avenida Espafa 1680, 2390123, Valparaiso, ™%
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Chile.

(3) Pontificia Universidad Catélica de
Valparaiso, Facultad de Ingenieria, Escuela
de Ingenieria Bioquimica, Av. Brasil 2147 Casilla
4059, Valparaiso, Chile.

(4) Universidad Tecnolégica Metropolitana,
Facultad de Ingenieria, Programa Doctorado
en Ciencias de Materiales e Ingenieria de
Procesos, Santiago 8940000, Chile.

(5) Universidad de la Frontera, Facultad de
Medicina, Departamento de Ciencias Bdsicas,
Temuco, Chile.

Los polihidroxialcanoatos (PHA) son
poliésteres acumulados al interior de las
células bacterianas, presentando diversas
estructuras quimicas segun el metabolismo
bacteriano y la fuente de carbono presente
en el medio. Estos PHAs son biodegradables,
renovables y de versdtiles propiedades termo-
mecdnicas, que varian de acuerdo con su
composicion monomeérica, asemejdndose a
distintos plasticos no biodegradables de origen
fosil. El objetivo fue evaluar el metabolismo
de las bacterias modelo P. xenovorans y
nativa Janthinobacterium sp. BmR6b para la
produccién de poli(3-hidroxibutirato-co-3-
hidroxivalerato) y la co-produccién de poli(3-
hidroxibutirato) con la molécula bioactiva
violaceina, respectivamente, para obtener
biopldasticos con propiedades ajustables. Se
reconstruyo el metabolismo de carbohidratos
para la produccion de PHAs en ambas
bacterias mediante métodos gendémicos
in silico. Se evalud la produccién de poli(3-
hidroxibutirato-co-3-hidroxivalerato) y poli(3-
hidroxibutirato) en la bacteria respectiva,
usando diferentes fuentes de carbono. P.
xenovorans presentd un versatil metabolismo
de carbohidratos y acido valérico para sintetizar
el co-polimero de poli(3-hidroxibutirato-
co-3-hidroxivalerato). P. xenovorans fue
cultivada con carbohidratos diferentes
adicionando un pulso de écido valérico durante
el cultivo, obteniendo el co-polimero de
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poli(3-hidroxibutirato-co-3-hidroxivalerato).
El tipo de carbohidrato seleccionado permitié
ajustar la composicion monomérica del
copolimero. Janthinobacterium sp. BmR6b
metabolizé distintos carbohidratos en
poli(3-hidroxibutirato) y el compuesto activo
violaceina. El cultivo de la cepa BmR6b con
glicerol como Unica fuente de carbono permitid
la co-produccién de P(3HB) y violaceina.
La integraciéon de P(3HB) y violaceina
resultd en un biopldastico con actividad
antibacteriana y antioxidante. El metabolismo
de P. xenovorans y Janthinobacterium sp.
BmR6b presentan el potencial metabdlico
para el disefio de biopldsticos con propiedades
termopldsticas ajustables y propiedades
bioactivas adquiridas, respectivamente.
La diversidad bacteriana es una fuente de
herramientas biotecnolégicas que permite
ampliar el repertorio de bioplasticos para el
reemplazo de los pldsticos no biodegradables
de origen fosil.

Keywords: Bioplasticos biodegradables,
Polihidroxialcanoatos, Paraburkholderia
xenovorans, Janthinobacterium sp.,
Metabolismo

Financing: ANID-Nucleo Milenio-NCN2023_054,
ANID-Fondecyt—-1250809, ANID-Fondequip
EQM-170194.

ADAPTACION DEL METODO DE DIFUSION
EN POZO DE AGAR PARA EVALUAR LA
ACTIVIDAD ANTIMICROBIANA DE BIOMASA
VEGETAL LIOFILIZADA Y MICRONIZADA
CONTRA STAPHYLOCOCCUS AUREUS
RESISTENTE A METICILINA

Diego Verdugo!, Gloria Gonzdlez!, Sergio
Espinoza', David Vergard'

(1) Universidad Catélica del Maule, Ciencias,__
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Forestales, Ciencias Agrarias y Forestales,
Avenida San Miguel 3605, Talca, Chile

La creciente demanda de medicamentos
naturales y menos procesados, haimpulsado
la busqueda de biocompuestos en biomasa
vegetal. Sin embargo, los protocolos clasicos
basados en extracciones con solventes
aislan fracciones purificadas de compuestos,
perdiendo la sinergia intrinseca de la matriz
vegetal. Por lo anterior se adapté el método
de difusiéon en pozo de agar para evaluar
directamente la actividad antimicrobiana
de biomasa vegetal entera liofilizada y
micronizada contra Staphylococcus aureus
resistente a meticilina (SARM).

Se prepard un polvo fino a partir de la biomasa
liofilizada y micronizada, el cual se depositd en
pozos sobre agar Mueller-Hinton previamente
inoculado con una suspension de S. aureus
SARM (0,5 McFarland). Tras hidratar la biomasa
con agua destilada estéril, las placas se
incubaron a 37 °C por 24 horas.

Los resultados preliminares muestran la
formacién de halos de inhibicién claros y
reproducibles alrededor de los pozos con
la biomasa. Esta actividad fue contrastada
con un control positivo (vancomicina) y
la ausencia de inhibicidn en los controles
negativos (agua y meticilina).

Lo que demuestra que este protocolo sencillo
permite evaluar la actividad antimicrobiana
de la biomasa intacta, preservando la sinergia
de sus biocompuestos y ofreciendo una
herramienta eficiente para la valoracién de
productos naturales menos procesados.

Keywords: Antimicrobianos, Biocompuestos,
Resistencia antimicrobiana, Biomasa vegetal
Financing: Doctorado en Biotecnologia Traslacional,
Facultad de Ciencias Agrarias y Forestales,
Universidad Catélica del Maule.
Acknowledgments: Agradecimiento a mis tutores,
Dr. Sergio Espinoza y Dra. Gloria Gonzdlez

49

DEL ESTRES AMBIENTAL ALLABORATORIO:
MICROORGANISMOS EFICACES CONTRA
RESIDUOS TEXTILES.

Elizabeth Yugsi'? Alejandra Vergara??, Bruno
Lizama? Tomas Corrales?, Marcela Carvajal®

(1) Programa conjunto de Doctorado en
Biotecnologia, Universidad Técnica Federico
Santa Maria - Pontificia Universidad Catolica
de Valparaiso, Valparaiso, Chile

(2) Universidad Técnica Federico Santa Marig,
Laboratorio de Agrobiotecnologia, Centro
de Biotecnologia Dr. Daniel Alkalay Lowitt,
Valparaiso, Chile., Valparaiso, Chile

(3) Universidad Técnica Federico Santa Maria,
Departamento de Quimica, Valparaiso, Chile
(4) universidad Técnica Federico Santa Marig,
Departamento de Fisica, Valparaiso, Chile.

La acumulacidn de residuos textiles, en
particular los derivados de poliéster (polietileno
tereftalato PET) ha saturado los sistemas de
gestion y disposicion final debido a su baja
biodegradabilidad. Frente a este desafio,
exploramos fuentes microbianas nativas con
potencial de despolimerizacion enzimatica,
provenientes de ambientes sometidos a
estrés selectivo, como suelos contaminados
con metales pesados, suelos post-incendio
y ecosistemas de alta salinidad y baja
disponibilidad hidrica, ademds de matrices
enriquecidas con residuos textiles y pldsticos,
compost y enmiendas orgdnicas.

Se aislaron e identificaron150 cepas de hongos
y 60 cepas bacterias. Mediante ensayos
microbioloégicos se evalud un panel enzimatico
de lacasas, esterasas, cutinasas y lipasas,
dirigido a actividades hidroliticas y oxidativas
relevantes para PET; este andlisis permitio
priorizar alrededor de 9 cepas bacterianas
y 26 fangicas que exhibieron tres o mas
actividades enzimdaticas.
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Con base en su desempeno en el panel
enzimdatico, los aislados priorizados se
evaluaron mediante MicroResp™, adaptada a
polvo de textil 100% PET (1g/L), para determinar
su capacidad de utilizar el polimero como
Unica fuente de carbono. La produccién de
CO:2 se empled como indicador de respiracion
microbiana sobre PET. Cinco aislados 3
hongos y 2 bacterias mostraron incrementos
consistentes de CO: frente a PET(p<0.05).

Para vincular el fenotipo respiratorio con el
potencial genético, los aislados se sometieron
aidentificacién molecular y andlisis genémicos
dirigidos a identificar funciones candidatas
implicadas en la interaccién microbio—
polimero. En conjunto, los datos respaldan
un flujo experimental que permite priorizar
candidatos biodegradadores de textiles PET
y proporcionan una base metodoldgica para
estudios cinéticos y ensayos in vitro.
Keywords: biodegradacién, MicroResp™,
poliéster, residuos textiles, microorganismos.
Financing: Agradecemos al Proyecto Interno
de Desarrollo Tecnoldgico de la UTFSM -PI_
DT_24_07.

Acknowledgments: Beca Doctorado Nacional
ANID - 21240074FDRP GORE-V - ID_57: “Disefio
de planta piloto para el tratamiento ecoldgico
de residuos textiles”
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COMUNICACIONES LIBRE Il

VARIABILIDAD ESPACIO-TEMPORAL
DE COMUNIDADES DE COCCINELIDOS
AFIDOFAGOS Y AFIDOS EN EL PAISAJE
AGRICOLA DE CHILE CENTRAL

Audrey Alejandra Grez', Romina Oberti',
Leonardo Almonacid'!, Javiera Orelland),
Alejandro Costamagna?

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Bioldgicas Animales, Facultad de
Ciencias veterinarias y Pecuarias, Santa Rosa
11735, Santiago, Chile

(2) University of Manitoba, Department of
Entomology, Faculty of Agricultural and Food
Sciences, Winnipeg, Canada

Los coccinélidos son uno de los principales
depredadores de las plagas de afidos.
Colonizan cultivos desde otros hdbitats, pero
la mayor parte de la literatura ignora cémo
estos enemigos naturales ocupan diferentes
hdbitats durante el afio. Los paisajes agricolas
en Chile central son muy heterogéneos,
incluyendo cultivos y hdbitats naturales y
seminaturales. En este trabajo, estudiamos
la variabilidad espacio-temporal de las
comunidades de coccinélidos y afidos en el
paisaje agricola. Muestreamos coccinélidos
y &fidos durante otofio, invierno, primaveray
verano de 2023y 2024, con trampas adhesivas
amarillas y apaleos de follaje en coberturas
que representan un gradiente de perturbacion.
Recolectamos 4098 coccinélidos de 28
especies (18 nativas y 10 exéticas). Ellos fueron
mds abundantes en alfalfa y maiz, mientras
que los &fidos lo fueron en alfalfa y campos
abandonados. Ambos taxones fueron menos
abundantes en setos vivos y matorrales. La
diversidad taxonémica de coccinélidos fue
mayor en alfalfa y matorrales, aunque la
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dispersion funcional fue menor en alfalfa
y maiz. La composicién de la comunidad
varidé entre los tipos de cobertura segun un
gradiente de perturbaciéon, oponiéndose las
comunidades de matorrales y setos vivos a
las de alfalfa y maiz. Distintas especies se
asociaron con uno o mas tipos de cobertura,
excepto durante el invierno. Pocas especies
cambiaron entre los tipos de cobertura entre
estaciones. Nuestros resultados muestran
cdmo las comunidades de coccinélidos en
paisajes agricolas varian en el espacio y el
tiempo, informacién que es crucial para la
conservacion de especies y el control biolégico
de conservacion.

Keywords: composicion, diversidad taxondmica,
diversidad funcional, enemigos naturales,
habitat

Financing: Fondecyt 1230073

UNA PERSPECTIVA GLOBAL SOBRE EL
PLOMO EN PALOMAS URBANAS (COLUMBA
LIVIA): PAISAJE, CLIMA 'Y DETERMINANTES
BIOLOGICOS.

Isaac PeAa-Villalobos'?, Fallon Nacarattesd,
Renata Novoa?d, Verdnica Palma? Pablo
Sabat'#®, Sylvia V Copaja®

(1) Departamento de Ciencias Ecolégicas,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile,
Santiago, Chile.

(2) Laboratorio de Células troncales y Biologia
del Desarrollo, Departamento de Biologia,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile,
Santiago, Chile.

(3) Departamento de Quimica, Facultad de
Ciencias, Universidad de Chile, Santiago, Chile.
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(4) Center of Applied Ecology and Sustainability
(CAPES), Santiago, Chile.

(5) Millenium Nucleus of Patagonian Limit of
Life (LiLi), Chile.

Los metales traza representan un riesgo
ambiental importante, con concentraciones
elevadas frecuentemente detectadas en
animales urbanos. Las palomas (Columba
livia) han sido utilizadas como bioindicadores
de contaminacion para ciertos metales; sin
embargo, no existen andlisis que integren los
niveles de contaminaciéon con los factores
ambientales y bioldgicos que los determinan.
A partir de ello, este estudio analizé la
acumulacién de plomo, cobre y zinc en plumas
de palomas urbanas y su relacion con variables
como coloracién del plumaije, la temperatura
ambiental, las precipitaciones, el porcentaje
de superficies impermeables y el indice global
de modificacidn humana de los sistemas
terrestres. Ademds, se aplicé un enfoque
dual: (1) andlisis de palomas provenientes de
Santiago, desde zonas con distintos niveles
de urbanizacién; y (2) evaluacién de patrones
globales con datos de estudios de otros
paises (Corea del Sur, Irén, Francia, México
y Brasil). Los resultados muestran menores
concentraciones de plomo en aves que
habitan dreas con mayor proporcién de
superficies impermeables, lo que contrasta
con la tendencia generalmente observada de
altos niveles en entornos urbanos. Asimismo,
los valores mds elevados se relacionaron con
un mayor indice de modificacion humana
global. Proponemos que, en contextos donde
la gasolina con plomo no es la fuente principal
de Pb, las superficies impermeables y la
mayor precipitacion favorecen el lavado
del suelo, reduciendo el polvo contaminado
disponible para ser ingerido por las aves.
Finalmente, se observd que la oscuridad del
plumaje, asociada a melaninay patrones de
coloracion, tiene un efecto secundario frente
a los factores ambientales.
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Keywords: Contaminacion, Aves urbanas,
Plumas, Melanismo, Metales pesados
Financing: FONDECYT 1251362FONDECYT 11221062
Acknowledgments: Agradecemos a Javiera
Arcila, Catalina Munoz-Pacheco, Felipe
Sanhueza-Cisterna, Carolina Cardenas, Tomds
Jiménez y Andrés Sazo por su ayuda en el
procesamiento de las muestras.

HIBERNACION EN AMBIENTES NATURALES
GATILLADA POR LA MICROBIOTA.

Marcela Serey', Andrea Calixto'

(1) Cento Interdisciplinario de Neurociencia
de Valparaiso, Universidad de Valparaiso,
Gran Bretafia 1111, Valparaiso, Chile

Las interacciones microbianas dan forma
a la estabilidad ecolégica, sin embargo, la
forma en que las bacterias, las amebas y los
nematodos influyen en los comportamientos
de los demds sigue siendo poco conocida. La
formacién de Dauer (etapa de hibernacién)
es una estrategia clave de supervivencia de
los nematodos, pero sus desencadenantes
naturales siguen siendo en gran parte
desconocidos. En este estudio, desarrollamos
un marco para examinar las interacciones
a largo plazo entre microbios y animales en
ambientes templados y extremos.

De muestras de suelo recolectadas en un clima
templado y semidrido, aislamos Comamonas,
Stenotrophomonas, Chryseobacterium y
Rhodococcus, y la ameba Tetramitus. Este
conjunto microbiano, alimentado a C. elegans
durante mds de 20 generaciones, indujo la
Formacidn de Dauer en Conjuntos Derivados
Naturalmente (DaFNE), un fenémeno en el que
los nematodos entran en diapausa después
de multiples generaciones en un entornows
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microbianamente estable, intensificdndose
con el tiempo y dependiendo de la biosintesis
de feromonas del nematodo y de las vias de
interferencia de ARN (ARNi).

Después, exploramos los microbiomas del suelo
del desierto de Atacama, descubrimos que
las comunidades bacterianas enriquecidas
con vitamina B12 se correlacionan con la
presencia de nematodos. Descubrimos que
las bacterias productoras de vitamina B12,
asi como la suplementacién con B12 por
si sola, aumentaron significativamente la
penetrancia de dauer a 27 °C. Esto sugiere que
metabolitos bacterianos especificos actdan
como senales ecolégicas que influyen en la
persistencia de los nematodos y la formacién
de dauer en ambientes hostiles.

Keywords: natural environments, microbiota,
behavior, RNAi, interpecies communication
Financing: Proyecto Fondecyt Regular N°
1220650

TRISTERIX SP.: PLANTAS PARASITAS
EPIFITAS CLAVE EN EL APORTE DE HIERRO
A LA CADENA TROFICA EN CHILE CENTRAL
Y CENTRO-SUR

Pia Urbina Castillo', Tomds Bernales Santolayd!,
Damaris Santibdnez Mufioz, Marlene Fuenzalida
Cerdd', Matias-Ignacio Baroni Norambuend,
Maria Victoria Gangas Pefd', Felipe Cancino
Prado'?, Vera Martinez-Barradas'?, Pablo
Gonzdlez Munoz'?, Christian Dubos?, Maria
Fernanda Pérez Trautmann', Marcia Gonzdlez
Teuber', Hannetz Roschzttardtz'

(1) Pontificia Universidad Catélica de Chile,
Facultad de Ciencias Biolégicas, Santiago,
Chile

(2) Instituto Milenio en Inmunologia e
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Inmunoterapia

(3) Universidad Auténoma de Chile, Instituto
de Ciencias Aplicadas, Santiago, Chile

(4) university Montpellier, IPSiM, CNRS, INRAE,
Institut Agro, Montpellier, Francia

Este estudio destaca la importancia ecolégica
y préctica de Tristerix corymbosus y Tristerix
aphyllus en los ecosistemas chilenos. Las
especies del género Tristerix cumplen un rol
relevante en la cadena tréfica y en el ciclo del
hierro, al proporcionar este nutriente esencial
a consumidores primarios, especialmente
durante periodos de escasez de recursos como
el invierno, beneficiando a especies como
Dromiciops gliroides y diversas aves. Ambas
especies almacenan hierro en complejos
FERRITINA dentro de los embriones de sus
frutos, lo que permite que este nutriente esté
facilmente disponible paralos consumidores,
una caracteristica poco comun en otras
plantas, especialmente en invierno. Ademas,
describimos que los embriones verdes de
Tristerix corymbosus y Tristerix aphyllus podrian
ser fotosintéticamente activos, favoreciendo
el crecimiento temprano de las plantulas.
Este rasgo particular podria deberse a una
baja sensibilidad al dcido abscisico (ABA),
lo que permitiria la retencién de clorofila y
la diferenciacién de estructuras vasculares
como el xilema. Nuestro estudio también
resalta la capacidad de adaptacion de
estas epifitas para adquirir nutrientes, ya que
dependen de sus hospedadores tanto para
soporte como para sustento, demostrando
estrategias especializadas de supervivencia
en ambientes sin acceso al suelo. Finalmente,
nuestros hallazgos son relevantes para
comprender la nutricion ecosistémica y
para mejorar la resiliencia vegetal frente
al estrés ambiental. En conjunto, Tristerix
corymbosus y Tristerix aphyllus cumplen
funciones ecoldgicas clave, aportando a la
comprension del flujo de nutrientes en los
ecosistemas y de las adaptaciones en las™




LXVIII 555 oc1a [ #% | BEEGI26R
CHILE -_

Reunién Anual DE E %CHE

estrategias de almacenamiento de hierro
en plantas epifitas y parasiticas.

Keywords: Hierro, Quintral, Tristerix, Plantas
epifitas, Cadena tréfica

Financing: ANID FONDECYT #1231048; ANID
FONDECYT #1211765; ANID FONDECYT #1240971;
ANID Iniciativa Cientifica Milenio - Instituto
Milenio en Inmunologia e Inmunoterapia
(ICN2021_045); beca VRI para TB; ANID Anillo
ATE230007

Acknowledgments: Agradecemos a Juan
Carlos Niculante por coleccién de frutos
y fotografias; a la Unidad de Microscopia
Avanzada PUC (UMA-UC); y al Centro de
Estudios Quimicos UC (CEQUC)
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COMUNICACIONES LIBRE IV

IDENTIFICACION DE LAS ViAS DE ENTRADA DE
PISCIRICKETTSIA SALMONIS EN FAGOCITOS
DE SALMON

Javiera Pérez Valenzuela'? Francisca Vera-
Tamargo'?, Andrea Talamilla-Espinoza'?,
Ignacio Chavez-Baez'? Daniela Ortiz'?, Roberto
Bravo Sagua?, Rodrigo Pulgar Tejo'?

(1) Universidad de Chile, INTA, Laboratorio de
Gendmica y Genética de las Interacciones
Bioldgicas (LG2IB), El Libano 5524, Santiago,
Chile

(2) Universidad de Chile, Campus Sur, Center
for Research and Innovation in Aquaculture
(CRIA), santiago, Chile

(3) Universidad de Chile, INTA, Laboratorio de
Obesidad y Metabolismo (OMEGA), El Libano
5524, Santiago, Chile

Piscirickettsia salmonis es el agente etioldgico
de la Septicemia Rickettsial del Salmén (SRS),
la principal enfermedad infecciosa que
afecta a la salmonicultura chilena. A pesar
de su impacto econdémico y sanitario, los
mecanismos especificos de entrada de P.
salmonis en fagocitos de salmdn permanecen
poco caracterizados. En este estudio se
combind un enfoque protedmico global
con andlisis funcional mediante inhibidores
farmacolégicos para identificar y validar
las rutas de internalizacién utilizadas por
el patdébgeno en células SHK-1. El andlisis
protedmico reveld una clara separacion entre
células expuestas al patégeno y controles,
con mds de 1800 proteinas diferencialmente
expresadas. El enriquecimiento funcional
destacd rutas vinculadas a endocitosis
y fagosomas. El andlisis de ortélogos de
Salmo salar permitié discriminar cuatro vias
canoénicas de internalizacion (fogocitosis,
endocitosis mediada por clatring, caveolinas

55

y macropinocitosis), de las cuales fagocitosis
y clatrina mostraron mayor representacion
diferencial. Los ensayos de inhibicion funcional
confirmaron que el bloqueo de la fagocitosis
redujo significativamente la internalizacion
y cargaintracelular de P. salmonis, mientras
que la inhibicidén de clatring, caveolinas o
macropinocitosis no mostrd efectos relevantes
en la infeccidn. Estos resultados indican
que P. salmonis depende principalmente
de la fagocitosis para invadir fagocitos de
salmon. Este estudio aporta nuevas evidencias
sobre la interaccion huésped-patégeno,
relevantes para el desarrollo de terapias
dirigidas a disminuir la replicacion intracelular
y reducir la dependencia de antibibticos en
la salmonicultura.

Keywords: P. salmonis, Salmonicultura,
Interaccion hospedero-patdégeno
Financing: FONDECYT Regular:
#1221848Exploracion: #13240202

DESCIFRANDO ESTRATEGIAS EVOLUTIVAS
DE UN PATOGENO PERSISTENTE: ANALISIS DE
GENOMAS COMPLETOS DE PISCIRICKETTSIA
SALMONIS

Jaime Eugenio Figueroa Valverde?, Karen
Moreno Mendieta?, Genaro Soto-Rauch?,
Denise Haussmann Bielefeld'

(1) Universidad Santo Tomas, Ciencias Basicas,
Ciencias, Picarte 1130/1160, Valdivia, Chile
(2) Universidad Austral de Chile, Bioquimica
y Microbiologia, Ciencias, Campus Isla Teja,
Valdivia, Chile

Pisciricketsia salmonis es el agente causal
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de la Pisciricketsiosis, principal responsable
de las mortalidades y pérdidas econdmicas
por causa infecciosa en la salmonicultura
nacional. Mediante diversos proyectos
Inter universidades se logré secuenciar y
ensamblar cerca de 80 genomas completos
de P. salmonis, que incluyé desde la cepa
original (1989) hasta otras de 2021. Todos los
genomas contienen un total de ~3500 genes,
~4 pldsmidos por genoma, y se describe un
pangenoma de cerca de 6504 genes y un
coregenoma de 1767 genes. curiosamente
los genomas contienen el mismo numero de
genes de resistencia antibiéticay de virulencia,
todos formando parte del coregenoma, por
tanto, presentes en todos los aislados, pero
con diferencias en susceptibilidad antibidtica
y virulencia. Asi, el proceso evolutivo de los
genomas mantiene un tamafno de genoma
estable pero con otras adaptaciones. Destacan
mutaciones puntuales de un nucleétido (SNPs),
rearreglos génicos con transposicion de genes,
un alto ndmero de transposasas y elementos
moviles, y reorganizacién de genes en islas
gendmicas de diversos tipos, destacando
las de virulencia y las metabdlicas o fitness.
Los hallazgos in silico revelaron conservacion
de barrios génicos para genes reguladores
transcripcionales de metabolismo de metales,
al igual que proteasas, cercanos a islas, y
barrios variados con menos islas para genes
asociados a proteinas de membrana.

Finalmente, en este estudio se ratifico la
clasificacion en los genogrupos, LF derivadas
de laLF-89 aislada en 1989, y las EM derivadas
de la cepa EM-90, y ademds se compard
con los genomas de cepas de Noruega y
Nueva Zelanda que constituyen un genogrupo
diferente alas anteriores, pero aparece cada
vez mds evidente que los genomas siguen
divergiendo y al borde de constituir 2 especies
diferentes, tanto por sus caracteristicas
génicas, como por sus estrategias evolutivas
particulares.
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Keywords: Patogeno bacteriano, Piscirickettsia
salmonis, evolucion bacterianag, resistencia
antibiotica

Financing: Centro FONDAP-INCAR 1523A0007

RECAMBIOS REGULATORIOS EN GENES
CLAVE DE LA HIDROXIAPATITA'Y EVOLUCION
DE LA MINERALIZACION OSEA ENTRE
XENOPUS LAEVIS Y XENOPUS TROPICALIS.

Marco Mundaca Escobar’, Lefney Cumilaf!,
Héctor Castillo!, Sergio Bustamante', japhet
Rojas', Fabiana Vivar', Roberto Amigo', Renato
Saavedra? Sylvain Marcellini'

(1) Departamento de Biologia Celular, Escuela
de Ciencias Biologicas, Universidad de
Concepcién, Concepcidn, Chile

(2) Departamento de Fisica, Escuela de Fisica
y Matemadtica, Universidad de Concepcion,
Concepcion, Chile

Antecedentes: COmo surgen las novedades
regulatorias que controlan la expresion génica
es un tema de interés en la biologia evolutiva
del desarrollo. Para ello, la comparaciéon
genética entre el anfibio alotetraploide
Xenopus laevis (XI) que presenta dos
subgenomas y su pariente diploide Xenopus
tropicalis (Xt) brinda la oportunidad de abordar
este tipo de interrogantes. Metodologia: La
mineralizaciéon 6sea se evalué mediante
tinciones histologicas, espectroscopia FTIR-
PAS y SEM. Se realizaron andlisis de RNA-Seq
y ATAC-Seq en mesénquima osteogénico
y osteoblastos de Xl y Xt. La expresion
espacial de genes de interés se examind
mediante hibridacion in situ HCR. Resultados:
Encontramos que los genes osteobldsticos
phosphol y enppl, que codifican enzimas
implicadas en la formacién del mineral
6seo hidroxiapatita, se expresan a niveles__
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relativamente altos desde los subgenomas Sy
L de X|, respectivamente. Esto se correlaciona
con la presencia de sefial ATAC-Seq especifica
de osteoblastos en ambos loci. Andlisis de
secuencias indicaron que estas regiones
evolucionaron en el linaje de Xl y contienen
sitios de union para factores de transcripcion
osteogénicos. Ademads, los huesos craneales
de XI presentan un mayor contenido mineral (P
y Ca) que Xt. Finalmente, el gen phosphol.S de
Xl se activa transcripcionalmente en el frente
de mineralizacién y se mantiene expresado en
osteoblastos. Conclusion: En conjunto, nuestros
datos ilustran cémo la novedad reguladora
puede afectar a la expresion génica y, a su
vez, provocar una divergencia fenotipica en
la biologia 6sea de Xl y Xt.

Keywords: Evolucidn, Xenopus, Desarrollo
craneal, Mineralizacién, Novedad regulatoria
Financing: Financiamiento: FONDECYT 1241095.

22A-HIDROXISTICTAN-3-ONA: UN
NUEVO AGENTE BIOACTIVO CON EFECTO
PRO-MIGRATORIO Y PROLIFERATIVO EN
FIBROBLASTOS DERMICOS HUMANOS IN
VITRO

Samuel Torrejon Gonzalez', Natalia Quifiones
sobarzo? Caroline Weinstein Oppenheimer?,
Ricardo Ceriani Ferndndez?, Jaime Maripillan?

(1) Magister de Bioactividad de Productos
Naturales y de Sintesis, Universidad de
Valparaiso., Escuela de Farmacia, Facultad
de Farmacia, Av. Gran Bretafia 1093 Valparaiso
2340000, Valparaiso, Chile

(2) centro de Investigacién, Desarrollo e
Innovacién de Productos Bioactivos (CInBIO),
Universidad de Valparaiso, Escuela de de
Farmacia, Facultad de Farmacia, Av. Gran
Bretafia 1093 Valparaiso 2340000., Valparaiso,
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(3) Centro para la Investigacion Traslacional
en Neurofarmacologia (CITNE), Universidad
de Valparaiso, Instituto de Neurociencia,
Facultad de Ciencias, Av. Gran Bretana 1091
Valparaiso 2340000., Valparaiso, Chile

Antecedentes:Centella asiatica (L),
ampliamente utilizada en la medicina
tradicional china, ha demostrado efectos
cicatrizantes atribuidos a sus terpenoides
pentaciclicos. Los metabolitos secundarios
terpénicos de liquenes del género
Pseudocyphellaria comparten similitudes
estructurales con los triterpenoides presentes
en la Centella asidtica, lo que sugiere un
posible efecto regenerativo.

Objetivo: El objetivo principal de esta
investigacion fue evaluar in vitro el potencial
regenerativo de la molécula 22-hidroxistictan-
3-ong, obtenida desde un extracto hexdnico
de la especie liquénica Pseudocyphellaria
berberina, sobre fibroblastos dérmicos
humanos, en un modelo in vitro.

Métodos: Se evaludé la molécula
22-hidroxistictan-3-ona en ensayos de:
viabilidad, proliferaciéon y migracién celular,
ademds se realizd la cuantificacién de
la expresién de los transcritos de VEGF,
fibronectina, coladgeno tipo 1y lIl.

Resultados: La molécula 22-hidroxistictan-3-
ona demostrd una viabilidad y proliferacion
celular comparables al control. El ensayo de
cicatrizacion in vitro demostré que la molécula
estimuld la migracién en mayor medida que
el control. Por otro lado, la cuantificacion
de la expresidon génica revelé un aumento
en la expresion de genes involucrados con
procesos de produccion de matriz extracelular
y angiogénesis

Conclusiones: La molécula 22-hidroxistictan- %
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3-ona promueve la proliferacién y migracion
de fibroblastos sin inducir citotoxicidad en el
rango de concentracion utilizado, demostrando
un notable potencial regenerativo. Este estudio
pionero identifica a esta molécula derivada
de liguenes como candidata prometedora
para la futura reparacion de heridas.

Keywords: Pseudocyphellaria, Terpenos,
Bioactivo, Liquenes, In vitro

Financing: fondecyt 11200922 y proyecto SIA
85220025

Acknowledgments: Gracias al Magister en
Bioactividad de Productos Natrales y de
sintesis, al Laboratorio de Productos Naturales
y al de Innovacion Terapéutica y Diagnéstico
Molecular por su apoyo y colaboracion

LA PERDIDA DE FAT3 ALTERA EL BALANCE
DE LA CODIFICACION NEURONAL ON/OFF
EN LA RETINA

Adrian Palacios!, Daniela Ponce!, David
Neird', Leonel E. Medina? Kevins Jara?, Nicolds
Schiappacasse? Pablo Roncagliolo? Evelyn
C. Avilés®

(1) Universidad de Valparaiso, Instituto de
Neurociencia, Facultad de Ciencias, Gran
Bretafia 1111, Valparaiso, Chile

(2) universidad de Valparaiso, Escuela de
Ingenieria Civil Biomédica, Ingenieria, Gral.
Cruz 222, Valparaiso, Chile

(3) Pontificia Universidad Catélica de Chile,
Biomedicina, Facultad de Ciencias Biolégicas,
Avda. Libertador Bernardo O'Higgins 340,
Santiago, Chile

(4) Universidad de Santiago, Ingenieria Civil
Biomédica, Facultad de Ingenieria, Av. Victor
Jara 3659, Santiago, Chile

Background: FAT3, an atypical cadherin, directs
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amacrine dendrites to the inner plexiform
layer to support ON/OFF segregation and
temporal tuning. Its downstream impact on
retinal ganglion cell (RGC) population coding
and vision is unknown. Because bipolar circuits
set ON / OFF balance and temporal bandwidth,
we tested whether Fat3 deletion reconfigures
RGC output.

Methods: We recorded retinal ganglion cell
(RGC) populations from 2-month-old Fat3-/-
(n=3) and WT (n=3) mice on a 256-channel
multielectrode array (MEA). Stimuli were full-
field flashes, a chirp (temporal frequency/
contrast sweeps), checkerboard white-noise for
spike-triggered averaging (STA), and natural-
movie clips. Group comparisons used two-
tailed Mann—-Whitney U tests. Planned assays:
micro-ERG (UERG) with Refined Composite
Multiscale Entropy (RCMSE) to quantify scale-
dependent temporal complexity, and RT-qPCR
to assess post-deletion RGC-relevant gene
expression.

Results: Fat3 mutants exhibited a robust ON
bias and reduced OFF/scotopic activity. ON-
flash mean firing: 11.08 vs 6.30 sp/s (+76%);
chirp: 7.74 vs 5.32 (+45%); photopic: 7.78
vs 4.18 (+86%); checkerboard: 10.17 vs 7.74
(+31%); natural images: 11.76 vs 7.01 (+68%).
OFF-flash: 3.19 vs 4.55 sp/s (-30%; n=440
vs 834); scotopic: 0.66 vs 1.61 sp/s (-59%).
Population polarity index shifted toward ON
(0.67 vs 0.54). Responses were more transient
(TI: ON 0.48 vs 0.54; OFF 0.44 vs 0.55). STA
mapping increased the fraction of RF-valid
units (56.4% vs 46.6%), doubled ON-center
prevalence (40.8% vs 22.7%), and enlarged RF
diameter (~+12%), indicating broader spatial
pooling. Planned NERG—-RCMSE will test for
reduced fine-scale temporal complexity
around d-wave epochs, while RT-gPCR will
assay ON/OFF synaptic markers.

Conclusion: FAT3 loss biases RGC populations ™%
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toward ON-preferring, faster, and spatially
broader codes. Data support a model in
which reduced OFF bipolar synaptic gain/
bandwidth (FAT3-PTP6—GRIK1) yields ON-
dominant population coding and predicts
selective high-frequency coherence loss in
OFF-dominant RGCs.

Keywords: Retinal ganglion cells (RGCs), FAT3
cadherin, OFF-cone bipolar synapses, ON/OFF
pathway balance, Population coding
Financing: Fondecyt 11241253, Ben Barres
Spotlight Award, elife, IBRO Rising Stars (ECA).
Fondecyt 1200880 (AGP) and 13220082 (LEM,
AGP), 24-STIC-02 STIC AmSud (ECA, AGP).
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COMUNICACIONES LIBRE V

MAS ALLA DEL CLIMA: ELROL MODULADOR
DE FACTORES EDAFICOS EN LA FISIONOMIA
FOLIAR DE NOTHOFAGUS DOMBEY!I

Felipe Figueroa Ponce', Aurora Gaxiola??, Luis
Felipe Hinojosa'

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecoldgicas, Facultad de Ciencias
(2) Pontificia Universidad Catélica de Chile,
Departamento de Ecologia, Facultad de
Ciencias Bioldgicas

(3) Instituto de Ecologia y Biodiversidad

La fisionomia foliar se ha utilizado ampliamente
como proxy paleoclimdtico bajo la premisa de
una relacion directa entre rasgos morfolégicos
y variables climéaticas. Sin embargo, estos
rasgos, por ejemplo, el area foliar o la
complejidad del margen,implican también
costos nutricionales para las plantas, lo que
sugiere que la disponibilidad de nutrientes
del suelo podria modular dicha relacién.

Proponemos que factores eddficos, como la
disponibilidad de nutrientes, actidan como
un filtro limitante de la plasticidad foliar,
atenuando o corregulando los patrones
atribuidos exclusivamente al clima. Para
evaluar esta hipdtesis, colectamos hojas de
117 individuos de Nothofagus dombeyi en 40
sitios a lo largo de la distribucién de la especie,
medimos 21 rasgos fisiondémicos foliares, LMA,
LDMC, cuantificamos las concentraciones
totales de Nitrogeno, Fésforo y Carbono y
establecimos variables bioclimaticas (CHELSA).
Los andlisis de redundancia (RDA) y particion
de la varianza revelaron que el contenido
de nutrientes del suelo fue el predictor mas
relevante para entender los patrones de
diferenciacion foliar a lo largo del gradiente
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de distribucién, asociado positivamente con
formas mds circulares, compactas y con mayor
LMA, mientras que negativamente con la
complejidad foliar (nGmeroy érea de dientes),
atributos cladsicamente relacionados con el
clima. La particién de la varianza mostré que
los nutrientes explican de forma exclusiva un
27,8 % de la variacion morfoloégica, mientras
que el clima explica soloun 7,2 %, con un 42,4
% de varianza compartida.

Estos resultados evidencian que los nutrientes
del suelo modulan fuertemente la respuesta
fisiondmica foliar al clima, abriendo la
posibilidad de incorporar variables edaficas en
las calibraciones de proxies paleoclimaticos y
asi mejorar la precision de las reconstrucciones
ambientales.

Keywords: Nothofagus dombeyi, foliar traits, soil
Financing: Beca Magister Nacional ANID
22251775; Fondecyt 1221214, |EB Basal/FB210006
Acknowledgments: Beca Magister Nacional
ANID 22251775; Fondecyt 1221214, IEB Basal/
FB210006.

RELEVANCIA DE LA LEY EVOLUTIVA DE
FUERZA CERO (ZFEL) EN LA EVOLUCION
DE LA COMPLEJIDAD DE LOS MAMIFEROS
TERRESTRES

Cristian E. Hernandez|, Nicolas Espinoza-
Aravena'?, Oscar Inostroza-Michael?, Reinaldo
Rivera? Joaquin Carcamo'? Enrique Rodriguez-
Serrano?

(1) Facultad de Medicina Veterinaria,
Universidad San Sebastidn, Chile.
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(2) Facultad de Cs. Naturales y Oceanogrdficas,
Universidad de Concepcién, Chile.

(3) Centro de Investigacion en Recursos
Naturales (Holon SpA.), Chile.

A pesar de sus formas y fisiologias dispares,
la evolucién de los animales siguid
tendencias globales similares, lo que sugiere
principios generales que rigen su evolucion.
Recientemente, se propuso un principio general
que rige estas tendencias evolutivas, la Ley
Evolutiva de Fuerza Cero (ZFEL); La cual sugiere
que «en cualquier sistema evolutivo con
variacién y herencia, existe una tendencia al
aumento de la diversidad y la complejidad,
una tendencia que siempre estd presente,
pero que puede verse contrarrestada o
aumentada por la seleccion natural, otras
fuerzas o restricciones que actldan sobre la
diversidad o la complejidad». Esto se debe a
que tanto la diversidad como la complejidad
son medidas de varianza, y las varianzas
tienden a aumentar espontdneamente a
medida que se acumulan eventos aleatorios.
Esta idea de una tendencia siempre presente
alaumento de la diversidad y la complejidad
sin fuerzas (p. ej., la seleccién natural) ni
restricciones predominantes supone que
los entornos que rodean a los linajes son
estables, productivos y benignos. Sin embargo,
los entornos son heterogéneos, y podemos
observar una relacién continua entre estable-
productivo-benigno e inestable-improductivo-
severo. En este proceso continuo de fuerzas
y restricciones, la seleccion natural y otras
fuerzas y restricciones pueden oponerse o
aumentar la diversidad y la complejidad,
dependiendo del entorno. Si bien el ZFEL
es un valioso Modelo Nulo y sirve como
punto de partida para comprender el
origen de la diversidad y la complejidad
biolégicas actuales, su importancia ha sido
escasamente evaluada. Evaluamos la ZFEL
como hipétesis, prediciendo que la ZFEL es
un factor determinante de la biodiversidad
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y la complejidad, lo cual es coherente con
la Hipotesis de Estabilidad Climatica para
explicar el gradiente de diversidad de especies.

Keywords: Biodiversidad, Macroevolucion,
Métodos Comparativos Filogenéticos, Dinamica
Eco-Evolutiva, Ecologia Evolutiva

Financing: FONDECYT-1240219
Acknowledgments: Vicerrectoria de
Investigacion y Doctorados (VRID) de la
Universidad San Sebastian (USS), y a la
Facultad de Medicina Veterinaria USS

ESTUDIO DE ASOCIACION DE GENOMA
COMPLETO DE LA TOLERANCIA A LA HIPOXIA
EN EL SALMON DEL ATLANTICO

Sergio Paolo Barahona Padilla’, Paz Caballero',
Nicol Delgado!, Nicolds Salinas Parrd!, Alvaro
Bastias?, Maria Angélica Rueda Calderén!,
Alfonso Romero? Carlos Soto? José Gallardo-
Matus'

(1) Laboratorio de Genética y Genémica
Aplicada, Pontificia Universidad Catélica
de Valparaiso, Avenida Universidad 330,
Valparaiso, postal code: 2373223, Chile.

(2) salmones Camanchaca S.A, Diego Portales
2000, Puerto Montt, postal code: 5503642, Chile.
Con el cambio climéatico incrementando
la frecuencia e intensidad de los eventos
de hipoxig, la tolerancia a este estresor se
ha vuelto un rasgo imprescindible para la
acuicultura. En este estudio se investigo la
base genética de la tolerancia a la hipoxia
en el salmén del Atlantico (Salmo salar).
Se evaluaron 741 juveniles de la cepa Lochy
(54,2 g), pertenecientes a 40 familias, de la
empresa Salmones Camanchaca S.A. La
tolerancia se midié mediante el enfoque
LOE (“pérdida de equilibrio”), registrando el
tiempo que cada pez resistid bajos niveles dew..
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oxigeno disuelto (1.5 - 2 mg/L) hasta perder
el equilibrio (TLOE). Los ensayos (trials) se
realizaron durante cinco dias. El genotipado
de SNPs se efectué con un microarreglo de
62K. Luego del control de calidad de SNPs, se
realizé un GWAS con el modelo mixto MLMA-
LOCO usando el software GCTA. Se observo
un rango fenotipico amplio (TLOE: 0-209 min).
Dada la variabilidad observada entre trials y
tanques, se ajusté un modelo lineal incluyendo
trial_tank como efecto fijo, y se utilizaron los
residuales como fenotipo corregido. El GWAS
identificd cuatro SNPs significativos: tres en el
cromosoma 27y uno en el cromosoma 17. Entre
los genes cercanos destacan stk16, asociado
a respuestas hipoxicas, y brd2, vinculado
a la regulaciéon metabdlica. Finalmente, la
heredabilidad gendmica estimada por REML
fue de 0.09 + 0.04. En conjunto, los resultados
apoyan una arquitectura poligénica de la
tolerancia a la hipoxiag, lo que posiciona a la
seleccion gendbmica como la estrategia mas
prometedora para su mejoramiento.

Keywords: Tolerancia a la hipoxia, GWAS, SNP,
Acuicultura, Salmoén del Atldntico
Financing: Beca ANID Doctorado Nacional
Folio N° 21250925, Fondecyt postdoctorado
N° 3240697, Fondecyt regular N° 1231206.

EVALUACION DE LA DIVERSIDAD DEL
GENERO HISTIOTUS (CHIROPTERA,
VESPERTILIONIDAE) EN CHILE Y PERU

Enrique Rodriguez-Serrano, Belén Veloso-
Frias!, Kateryn Pino', Fulgencio Lisén? Cristidn
E. Herndndez®

(1) Universidad de Concepcién, Departamento
de Zoologia, Facultad de Ciencias Naturales
y Oceanogrdficas, Barrio Universitario s/n,
Concepcibn, Chile
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(2) Universidad de Murcia, Departamento de
Ecologia e Hidrologia, Facultad de Biologiq,
Murcia, Espafia

(3) Universidad San Sebastian, Facultad de
Medicina Veterinarig, Lientur 1457, Concepcion,
Chile

The Vespertilionidae family is one of the
most diverse among mammals, comprising
approximately 400 species. Many genera of this
family are widely distributed in the Neotropics.
Despite the low diversity of Chiroptera in Chile,
this family represents more than 50% of the
species in this country and is an important
part of the bats of Peru. Along this extensive
latitudinal extension, species of the recently
revalidated genus Histiotus stand out. Four
species of this genus are distributed in Chile
and southern Peru with slightly latitudinally
organized and, in some cases, strongly
overlapping geographic ranges: H. laephotis, H.
macrotus, H. montanus, and H. magellanicus.
In this work, we evaluate for the first time the
inter- and intraspecific diversity of a dense
sampling of specimens correctly assigned
to the species of the genus in Chile and
Peru and throughout most of their known
distribution range. We use morphological
data, single nucleotide polymorphisms, and
general tests for this evidence. Our results
show the presence of only two species, H.
montanus, and H. magellanicus, with a high
morphological uniformity across a huge
latitudinal gradient.

Keywords: Chiroptera, Systematics, Speciation
Financing: FONDECYT 1220998; 1240219
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COMUNICACIONES LIBRE VI

DIVERGENCIA EN LA OSIFICACION DEL
CRANEO EN XENOPUS LAEVIS Y XENOPUS
TROPICALIS. ;UN COMPROMISO ENTRE EL
DEPOSITO DE HUESO Y DIFERENCIACION
DE OSTEOCITOS?

Lefney Ayvlen Cumilaf Saavedra', Marco
Mundaca, Sergio Bustamante', Héctor Castillo),
Sylvain Marcellini'

(1) Universidad de Concepcién, Departamento
de Biologia Celular, Facultad Ciencias
Biol6gicas, Concepcidn, Chile

Introduccion: Comprender las bases genéticas
de la diversificacion fenotipica es un reto
persistente en biologia del desarrollo. Para
abordar esta cuestion, hemos comparado el
desarrollo del crdneo y el transcriptoma entre
dos especies de ranas hermanas, Xenopus
laevis (XI) y Xenopus tropicalis (Xt). Métodos:
Se cuantifico la tasa de crecimiento y cierre
craneal en larvas mediante la aplicacion
diferida de Alizarin Red y Calcein Green.
Lagunas osteociticas se caracterizaron
mediante MEB. La expresion génica se examind
mediante RNA-Seq e hibridacién in situ HCR en
hueso craneal. Resultados: Ambas especies
muestran tendencias opuestas en su tasa
de osificacién, ya que la deposicién 6sea
se realentiza en Xt mientras que se acelera
drasticamente en XI. En Xt, el hueso contiene
lagunas osteociticas de menor tamafo pero
mds abundantes que XI. Entre los genes con
expresion diferencial en XI, identificamos
col2aly coll8al (que codifican proteinas de
colageno que no son asociadas habitualmente
a la matriz 6sea) y pcolce (implicado en la
maduracién del coldgeno). Por el contrario,
la expresion de hifla, phosphol y enppl en
Xt es consistente con una mayor tasa de
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diferenciacion de osteocitos en esta especie.
Conclusiones: Proponemos que el crdneo
en larvas de XI, mds grande y de expansion
mads répida, requiere una mayor demanda
en la deposicion de matriz superficial que Xt.
Por el contrario, el crdneo mds pequeno de
Xt favorece la diferenciacion de osteocitos.
Nuestro estudio contribuye a disminuir la
brecha entre genotipo y fenotipo durante la
esqueletogénesis.

Keywords: Xenopus, Desarrollo craneal, Hueso
frontoparietal, Matriz colagenosa, Osteocitos
Financing: Financiamiento: FONDECY 1241095.

MODULACION DE LA INFLAMACION Y DE
LA MICROBIOTA INTESTINAL EN PERROS
GERONTES MEDIANTE LA ADMINISTRACION
ORAL DE PROBIOTICOS CANINOS ESPECIE-
ESPECIFICOS

Carolina Mufioz'?, Felipe Sandoval’, Rafael
Maura Pérez!, Sandra Quilodrdn Vega?, Jorge
R. Toledo Alonso!

(1) Universidad de Concepcién, Departamento
de Fisiopatologia, Facultad de Ciencias
Biolégicas, Barrio Universitario s/n, Concepcion,
Chile

(2) Universidad de Concepcion, Departamento
de Patologia y Medicina Preventiva, Facultad
de Ciencias Veterinarias, Avenida Vicente
Méndez s/n, Chillan, Chile

El inflammmaging es una inflamacién crénica
de bajo grado asociada al envejecimiento
y vinculada, entre otros mecanismos, a
la disbiosis intestinal. En caninos, este eje
envejecimiento—-inflamnmaging—microbiota ha
sido poco explorado pese a su relevancia en ™=
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enfermedades cronicas asociadas a la edad.
En este estudio se evalud el efecto de dos
cepas probidticas aisladas de leche materna
canina (Lactiplantibacillus plantarum TUCO-
16 y Lacticaseibacillus rhamnosus TUCO-17),
formuladas con prebibticos y administradas
oralmente durante 30 dias a perros gerontes.
Los grupos de comparacion incluyeron un
probiético comercial y un placebo con
prebiéticos. Se obtuvieron muestras de sangre
-para ensayos de ELISA- y heces -para ensayos
de metagenédmica- los dias 0 y 30, y se
realizé seguimiento clinico hasta el dia 40. Los
resultados mostraron que la concentraciéon
sérica de IL-6 disminuyd significativamente (p
< 0.05) entodos los grupos, alcanzando niveles
indetectables al término del tratamiento.
Los andlisis metagendmicos mostraron
que el grupo tratado con probibticos
caninos presentd una reconfiguracion
selectiva de la microbiota, con aumento
de Selenomonadaceae (por expansiéon de
Megamonas funiformis) y reduccién leve
de Prevotellaceae y Fusobacteriaceae. Este
patrén sugiere un desplazamiento funcional
hacia comunidades productoras de dcidos
grasos de cadena corta, coherente con un
microbioma mas eficiente y antiinflamatorio.
La diversidad alfa se redujo moderadamente
(Shannon 4.95-4.26), reflejando estabilizacion
metabdlica mas que pérdida ecolbgica,
mientras que la diversidad beta (Bray-
Curtis) evidenci6 alta similitud estructural
entre los dias 0 y 30. Ninguna formulacién
causo efectos adversos y se reportd mejoria
conductual. Estos resultados respaldan el
uso de probidticos especie-especificos para
modular la inflamacién y optimizar la funcién
intestinal durante el envejecimiento canino.

Keywords: Inflammaging, probiéticos caninos,
microbiota intestinal, envejecimiento,
inmunomodulacion

Financing: Fondecyt Postdoctorado N°3230216
Acknowledgments: Facultad de Ciencias
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Biol6gicas y Facultad de Ciencias Veterinarias,
Universidad de Concepcidn.

EL DOMINIO C-TERMINAL DE LA PROTEINA
SREINOES REQUERIDO PARA LA ACTIVACION
DE SRE1 EN LA VIiA SREBP DE PHAFFIA
RHODOZYMA

Gabriela Apariz Villarroel', Nidia Leal Reyes,
Jennifer Alcaino Gorman'!, Marcelo Baeza
Cancinod'

(1) Univerdad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecolbgicas, Facultad de Ciencias,
Santiago, Chile

Las proteinas SREBPs (Sterol Regulatory
Element-Binding Proteins) son factores de
transcripcion que participan en la homeostasis
lipidica en eucariontes. La via SREBP ha sido
ampliamente caracterizada en mamiferos,
donde el factor de transcripcién SREBP
se encuentra inicialmente en su forma
precursora anclado en la membrana del
reticulo endosplasmatico a través de dos
regiones transmembrana quedando en el
citoplasma tanto su dominio N- (unién a DNA)
como su dominio C- terminal (regulador).
Este Ultimo permite la interaccién con
SCAP, una proteina de membrana con un
dominio de unién a esteroles que actda
como sensor y desencadena la activacién
de SREBP cuando los niveles de esteroles
son bajos. En la levadura carotenogénica
Phaffia rhodozyma se ha descrito el factor de
transcripcion Srel, homodlogo de SREBP, y se
demostrd que la proteasa Stpl participa en
su activacion. Sin embargo, hasta la fecha no
se ha encontrado un homologo de SCAP en
esta levadura y se desconoce si el dominio
C-terminal de Srel cumple una funcién
reguladora. En este trabajo se evaluaron lo
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cambios en la via SREBP que pudiesen ocurrir
al escindir el dominio C-terminal de Srel en
dos cepas de P.rhodozyma, en las que el gen
SRE1 silvestre se reemplazd por una version
trunca que no codifica dicho dominio. Los
transformantes obtenidos fueron confirmados
por PCRy analizados fenotipicamente. Ademas,
mediante Western blot, se evalUo el estado
de Srel. Los resultados obtenidos sugieren
que en P.rhodozyma, el dominio C-terminal
de Srel no tendria un rol regulador para su
activacion.

Keywords: SREBP, Phaffia Rhodozyma, Srel,
C-terminal
Financing: FONDECYT 1220384

ACUAPONICA: UNA TECNOLOGIA
SOSTENIBLE PARA EL FUTURO

Kathleen Whitlock!, A. E. Providell', Ciencia
Al Tiro'

(1) Instituto de Neurociencia, Centro
Interdisciplinario de Neurociencia, Facultad
de Ciencias, Universidad de Valparaiso, Chile.

Llevamos mas de una década trabajando
en tecnologias sostenibles, incluyendo
sistemas Solares Térmicos de Masa,
sistemas Acuapoénicos y el desarrollo de
talleres educativos (https://cienciaaltiro.
cl/). Chile atraviesa una doble crisis: la del
Agua y la de la Educacion. Nuestra regién
(valparaiso) ha sufrido una megasequia
que se ha extendido por mds de una década,
agravada por inviernos mds secos debido
al cambio climdtico. Esto ha provocado un
enorme aumento en la extraccién de agua
subterrdnea en los Gltimos diez afios, dejondo a
muchas poblaciones de la regidn de Valparaiso
con escasez de agua (https://cienciaaltiro.
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cl/proyectos/agua-la-raiz-de-la-vida/).
Ademas, el 50% del profesorado chileno carece
de un dominio adecuado de la materia que
debe impartir (The Economist, 24 de mayo de
2014). Por lo tanto, Chile no solo enfrenta una
creciente crisis hidrica a nivel nacional, sino
que tampoco cuenta con el conocimiento
tecnolégico necesario para afrontarla. Para
abordar los problemas del agua y la educacion,
hemos trabajado con Acuaponia (https://
cienciaaltiro.cl/proyectos/acuaponia/), un
método que es hasta un 80% mads eficiente en
el uso del agua que la agricultura tradicional,
para desarrollar tecnologia para pequenas
empresas y el sector educativo. Nuestro
innovador disefio, adaptado a Chile y basado
en nuestro sistema de Acuaponia actual
ubicado en Valparaiso, nos permite conservar
agua, ensefar a la poblacién a cuidarla y
fomentar la autosuficiencia en comunidades
con escasez hidrica. A través de Ciencia
Al Tiro, trabajando en nuestro centro de
ciencias (Edificio Verde; https://cienciaaltiro.
cl/nosotros/), hemos desarrollado métodos
de ensenanza de tecnologias sostenibles
necesarias para implementar los disefios de
Acuaponia, contribuyendo asi a la creacion
del capital humano necesario para afrontar
las futuras crisis hidricas.
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COMUNICACIONES LIBRE VII

IMPACTO DE LA SALINIDAD E
HIDROCARBUROS EN EL CRECIMIENTO,
MORFOLOGIA Y ESTRES OXIDATIVO DE
RHODOCOCCUS ERYTHROPOLIS ICBD2
Y ACINETOBACTER RADIORESISTENS
DD78 AISLADAS DE SUELOS SALINOS
CONTAMINADOS DE LA REGION DE
VALPARAISO.

Ximena Bdez-Matus'?, Fernanda Rodriguez-
Rojas?, Fabrizio Beltrametti4, Michael Seeger
Pfeifer'?

(1) lLaboratorio de Microbiologia Molecular y
Biotecnologia Ambiental, Universidad Técnica
Federico Santa Maria, Departamento de
Quimica &amp; Centro de Biotecnologia, Av
Espana 1680, Valparaiso, Chile

(2) Nucleo Milenio Bioproductos, Genémicay
Microbiologia Ambiental (BioGEM), Av Esparia
1680, Valparaiso, Chile

(3) HUB Ambiental, Universidad de Playa
Ancha, Valparaiso, Chile

(4) BioC-CheM Solution Srl, Milano, Italy

La biorremediacion de suelos contaminados
con hidrocarburos cobra creciente importancia
en Latinoamérica. La salinidad del suelo
y la presencia de hidrocarburos afectan
la viabilidad microbiana y la degradacion
de contaminantes. Este estudio analizé las
cepas Rhodococcus erythropolis ICBD2 y
Acinetobacter radioresistens DD78 mediante
identificacién de genes asociados a la
degradacién de hidrocarburos y tolerancia a
salinidad. Se evalué su crecimiento, morfologia
y respuesta a estrés oxidativo en medios
salinos suplementados con hidrocarburos
bajo cuatro condiciones: (a) acetato, (b)
acetato + Nacl, (c) diésel y (d) diésel + NaCl.
El genoma de ICBD2 presentdé un mayor
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repertorio genético, otorgdndole flexibilidad
para el balance osmético y la respuesta a
contaminantes; DD78 mostrd un repertorio
mds restringido. En acetato, DD78 alcanzd su
maximo crecimiento a las 20 h (OD600nm: 1,8),
independiente de NaCl, mientras que ICBD2
lo hizo a las 25 h. En diésel, DD78 mostré bajo
crecimiento (OD600NmM: 0,9) a los 33 dias y
no crecidé con NacCl, en contraste con ICBD2,
que alcanzé crecimiento (OD600NM: 1,2) a
los 8 dias en ambas condiciones. El andlisis
morfolégico por microscopia electronica
(FESEM) mostré que DD78 cultivada en acetato
+ NaCl redujo longitud y &rea celular, mientras
que en diésel aumenté el ancho y el area.
En ICBD2, el acetato + NaCl redujo el ancho
celular, sin cambios relevantes en diésel. Las
condiciones de salinidad e hidrocarburos
indujeron especies reactivas de oxigeno (ROS).
En DD78 este estrés se tradujo en mayor darno
lipidico, mientras que ICBD2 control6 el dafio de
manera mas eficiente gracias a su repertorio
genéticoy estructura celular. En conjunto, estos
resultados evidencian respuestas adaptativas
diferenciadas de ambas cepas frente a
salinidad e hidrocarburos, pese a compartir
habitat en suelos salinos contaminados.

Keywords: Biorremediacién, salinidad,
Microbiologia Ambiental, Hidrocarburo
Financing: Becas doctorales ANID, UTFSM y
PUCV (XBM), beca PIIC UTFSM (XBM), UTFSM
Ciencia+ (XBM). ANID-Milenio-NCN2023_054
(MS, XBM), FONDECYT 1250809 (MS).
Acknowledgments: Agradecimientos: Becas
doctorales ANID, UTFSM y PUCV (XBM), beca
PIIC UTFSM (XBM), UTFSM Ciencia+ (XBM). ANID-
Milenio-NCN2023_054 (MS, XBM), FONDECYT
1250809 (MS).
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FACTORES FISICOQUIMICOS Y
ESTACIONALIDAD COMO MODULADORES
DE LA ESTRUCTURA MICROBIANA EN EL
SALAR DELHUASCO, UN HUMEDAL SALINO
ALTOANDINO.

Yuliana Rafaela Antonia Gonzdlez Munizaga',
Camila Escutil, Roberto Véliz', Mauricio Acosta
Grinok!, Cecilia Demergasso!

(1) Universidad Catélica del Norte, Centro de
Biotecnologia, Av. Angamos 0610, Antofagasta,
Chile

Los humedales salinos del Altiplano, como
el Salar del Huasco (3.778 msnm, Regién de
Tarapacd), son ecosistemas sujetos a fuertes
gradientes fisicoquimicos y una marcada
estacionalidad. El objetivo de este estudio
fue caracterizar la variacion estacional y por
tipo de muestra (agua dulce, agua salada,
sedimento) de las comunidades microbianas
del humedal. Se buscd describir patrones de
abundancia relativa, estructura comunitaria y
sus vinculos con los gradientes ambientales,
particularmente la composicidn idénica y la
salinidad. Para ello, se realizaron muestreos
en cuatro puntos durante tres campanas
(invierno 2023, verano 2024, invierno 2024).
Se integraron mediciones fisicoquimicas in
situ y de laboratorio (pH, OD, TDS, salinidad,
Cl-, SO42-, K+, Na+, Mg2+, Ca2+, Li+) con
un levantamiento taxonémico basado en
la secuenciacién del gen ribosomal 16S. El
procesamiento bioinformatico incluyd el
cdlculo de diversidad alfa y beta, andlisis de
agrupamiento jer@rquico, NMDS y pruebas
PERMANOVA para contrastar las matrices
de abundancia. La integracién de estos
datos nos permitié identificar taxones
representativos y evaluar el impacto de los
gradientes ambientales sobre la estructura
microbiana, generando insumos para el
monitoreo ecolégico y la bioprospeccion de
extremofilos.
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Keywords: Comunidades microbianas,
Gradientes fisicoquimicos, Estacionalidad,
Salar del Huasco

Financing: FONDEF ID23110439
Acknowledgments: Agradecemos a la
Asociacién Indigena Aymara Laguna del
Huasco por permitirnos desarrollar esta
investigaciéon y su ayuda la ejecucion de
los muestreos.

DIVERSIDAD FUNGICA Y POTENCIAL
ENZIMATICO EN LEVADURAS DE SUELOS
DEL ALTIPLANO CHILENO

Mario Fernandez Hurtado!, Jennifer Alcaino
Gorman!, Claudio Veloso Iriarte!, Marcelo
Baeza Cancino!

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecolbgicas, Facultad de Ciencias,
Las Palmeras 3425, Santiago, Chile

El altiplano de los Andes, con una altitud
promedio de 3800 m, presenta condiciones
ambientales extremas tales como alta
radiacién solar, variaciones severas de
temperatura diaria y aridez. Recientemente
elinterés por las comunidades microbianas
de esta regidn ha aumentado ya que las
adaptaciones de estos organismos les
confieren un potencial aplicado. Las levaduras
en particular representan un importante
reservorio de metabolitos y macromoléculas
con potenciales aplicaciones biotecnoldgicas.
Se evalub la presencia de levaduras en 57
muestras de suelo del Altiplano mediante
siembra en medio agar YM suplementado con
antibiéticos y diversas fuentes de carbono.
Las placas se incubaron a 10y 22 °C y colonias
tipo levadura fueron aisladas a medida se
observaba su aparicién, obteniendo mas

de 300 colonias. Se evalud la actividad.
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xilanolitica, celulolitica, amilolitica y lacasa
en 42 de estos aislados mediante crecimiento
en medio agar SD suplementado con los
sustratos adecuados. Un total de 12 aislados
presentaron al menos un tipo de actividad
enzimdatica. Todos ellos presentaron actividad
xilanolitica, mientras que la actividad lacasa
solo se observo en 3 aislados. Ademds, 4
aislados presentaron actividad diferida
segun la temperatura de incubacion, con 1
de ellos presentando actividad celulolitica
solo a 10 °C. Estos resultados demuestran
el potencial biotecnolégico que poseen las
levaduras presentes en suelos del Altiplano,
con potenciales aplicaciones en industrias
como la textil, alimentaria, papelera y de
biocombustibles.

Keywords: Levaduras, Potencial biotecnoldgico,
Altiplano
Financing: Financiado por Fondecyt N° 1230427.

BAJO UNA COBERTURA VEGETAL UNIFORME,
LA DIVERSIDAD DE COMUNIDADES
MICROBIANAS EDAFICAS DE MONTANA ESTA
DETERMINADA POR LA ESTACIONALIDAD DE
LAS PRECIPITACIONES Y SU ENSAMBLAJE
POR LA ARIDEZ.

Barbara Peiia-Ahumada’, Romona Marasco?
Daniele Daffonchio? Jean-Baptiste Ramond'

(1) Extreme Ecosystem Microbiomics &amp;
Ecogenomics Lab, Pontificia Universidad
Catdlica de Chile, Santiago, Chile

(2) Extreme System Microbiology Lab, King
Abdullah University of Science and Technology,
Arabia Saudita

Los ambientes de montafa imponen
fuertes restricciones para la vida por sus
gradientes climdticos y eddaficos extremos. Las
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comunidades microbianas son fundamentales
para el desarrollo del suelo, los ciclos
biogeoquimicos y el balance global de gases
de efecto invernadero.

En este estudio caracterizamos como 51
variables espaciales, topoclimaticas y edaficas
moldean comunidades procaribticas y
microeucariéticas en 93 suelos abiertos de
montana a lo largo de 1100 km en los Andes,
usando Pappostipa como modelo para reducir
la variacion en cobertura vegetal.

Las clasificaciones de aridez basadas solo
en el Al (Aridity index) o en la relacion MAT
(Mean anual temperatura)/MAP (mean anual
precipitation) no reflejaron la dinédmica local
de las precipitaciones. La estacionalidad
de las precipitaciones, junto con el pH 'y
la topografia, fueron los predictores mas
relevantes de la a-diversidad microbiana,
mientras que la estacionalidady el Al explicaron
la B-diversidad. Una menor estacionalidad
en las precipitaciones favorecio redes de
co-ocurrencia multidominio méas modulares
y complejas. El ensamblaje comunitario varidé
de determinista (hiperdrido) a estocéstico
(semiéarido).

Detectamos un microbioma central compartido
entre regiones (189 ASVs), dominado por
taxones adaptados al frio y a la sequiaq,
asociados a rasgos como formacion de
biofilm, melanizacidn y crioproteccion. Esto
evidencia que los filtros ambientales de los
ecosistemas de montana dridos seleccionan
microorganismos especializados para
prosperar bajo condiciones extremas.

Nuestros hallazgos destacan la necesidad
de integrar descriptores topoclimaticos
que incluyan la estacionalidad, con el fin
de comprender de manera mds precisa
la dindmica del microbioma eddafico en
gradientes montanosos.
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Keywords: Microbial Ecology, soil microbiome,
Mountain ecosystem

Financing: ANID, Scholarship 2119110Fondecyt
Project 1210912 and ECOS-ANID EC0OS220015
assigned to J-B Ramond
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COMUNICACIONES LIBRE VIII

VARIACION DE LA MIMETIZACION EN
BOQUILA TRIFOLIOLATA

Poulette Gonzalez Campos? Carmen Gloria
Ossa'4, Mauricio Landaeta'?, Ignacio Nieto'?

(1) Universidad de Valparaiso, Instituto de
Biologia, Facultad de Ciencias, Gran Bretafa
1111, Valparaiso, Chile

(2) universidad de Valparaiso, Licenciatura
en Ciencias, mencion Biologia, Facultad de
Ciencias, Gran Bretana 1111, Valparaiso, Chile
(3) Universidad Finis Terrae, Escuela de Artes
Visuales, Facultad de Artes, Av. Pedro de
Valdivia 1646 Providencia, Santiago, Chile
(4) Universidad de Valparaiso, Centro de
Investigacion y Gestion de Recursos Naturales
CIGREN, Valparaiso, Chile

(5) Universidad de Valparaiso, Centro de
Observacion Marino para Estudios de Riesgos
del Ambiente Costero (COSTA-R), Valparaiso,
Chile

El mimetismo se define como la capacidad de
una especie para imitar rasgos morfolégicos
de otra especie, estableciendo una estrategia
adaptativa que disminuye el riesgo de
herbivoria o depredacidn, o aumenta el éxito
reproductivo. En plantas, este fendbmeno ha
sido menos estudiado que en animales.

Boquila trifoliolata, es una enredadera
endémica de Chile, que es capaz de imitar
el tamano, forma y color de las hojas de
diferentes hospedadores. En investigacion se
evalud la variacién de la morfologia foliar de
B. trifoliolata en relacién a distintas especies
hospederas. Para lo cual, se recolectaron
hojas de B. trifoliolata en estado original,
con mimesis y hojas de distintas especies
hospederas (Luma apiculata, Ugni molinae,
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Hedera helix y Embothrium coccineum) en
la Regidn de Los Rios. Las muestras fueron
digitalizadas para andlisis de morfometria
geomeétrica en MorphodJ. Ademads, se realizaron
mediciones de dreq, perimetro y largo de las
hojas en ImagelJ. Los resultados mostraron que
la mimetizacion de Boquila varia significativa
con algunas formas de hojas, por ejemplo,
cuando B. trifoliolata se mimetiza Hedera
helix, las hojas miméticas no se diferencian
de las hojas canénicas, indicando una menor
similitud con el hospedero, en cambio en Luma
apiculata, las hojas mimetizadas difieren
significativamente de las hojas candnicas,
asemejdndose a la forma de las hojas del
hospedero.

Keywords: mimetizacion, boquila trifoliolata,
mimesis, morfometria geométrica, hojas
Financing: Proyecto CICI 2024 (U. Finis Terra);
FONDECYT 3150551

Acknowledgments: Proyecto CICI 2024 (U.
Finis Terra); FONDECYT 3250551

EVALUACION ESPACIO-TEMPORAL DE
INCENDIOS FORESTALES DE BOSQUES
NATIVOS EN LA REGION DE NUBLE

Carmen Gloria Ossa'?, Maria Isabel Mujicas®,
Daira Velandia®, Paola Poch?5, lvan Riquelme®

(1) universidad de Valpraiso, Instituto de
Biologiq, Facultad de Ciencias, Gran Bretafa
1M, Playa Ancha, Valparaiso, Chile

(2) universidad de Valparaiso, Centro de
Investigacion y Gestion de Recursos Naturales
(CIGREN), NA, Gran Bretaria 1111, Playa Ancha,
Valparaiso, Chile
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(3) Universidad de Valpraiso, Instituto de
Estadistica, Facultad de Ciencias, Gran Bretania
111, Playa Ancha, Valparaiso, Chile

(4) Universidad de Chile, Departamento de
Silvicultura y Conservacion de la Naturaleza,
Facultad de Ciencias Forestales y de la
Conservacion de la Naturaleza, Av. Santa
Rosa 11315, La Pintana, Santiago, Chile

(5) Instituto de Ecologia y Biodiversidad (IEB),
NA, NA, NA, NA, Chile

(6) Universidad Austral, Instituto de Ciencias
Ambientales y Evolutivas, Facultad de Ciencias,
Campus Isla Teja, Emilio Pugin, 4° piso, Valdivia,
Chile

El cambio climético y la actividad humana
han reducido la cobertura de bosques nativos
y aumentado la frecuencia e intensidad
de incendios a nivel global. En Chile, estos
incendios se concentran en la zona central,
dentro del Hotspot de biodiversidad “Chilean
Winter Rainfall-Valdivian Forests”, y son
mayormente causados por el ser humano.
Desde 2010, una megasequia ha intensificado
estos eventos, afectando la biodiversidad,
la microbiota del suelo y el funcionamiento
de los ecosistemas. Los bosques quemados
pueden recuperarse naturalmente o mediante
restauracion, aunque también pueden ser
reemplazados por agricultura, plantaciones
o zonas urbanas. La Regién de Nuble, carece
de registros histéricos propios debido a su
reciente creacion administrativa. Para evaluar
la recuperacién de los bosques post-incendio
se realizaron andlisis geoespaciotemporales
utilizando informacion satelital, geoestadistica
y machine learning desde 1986 -2024. Los
resultados indican que las comunas del norte
de la region tienen mayor probabilidad de
guemarse, los incendios suelen repetirse en los
mismos sitios y son de alta severidad. Andlisis
preliminares muestran que la recuperacion de
los bosques depende en parte de interaccién
con humanos, los sitios usados para pastoreo,
o enlos que se ha echo remocién de tocones,
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el bosque ha sido reemplazado por pastizales o
formaciones vegetales de arboles introducidos.
La integracion de esta informacién en la
plataforma PLANSAT, facilitara visualizacién
de los incendios, o que esperamos haga
mas facil identificar zonas prioritarias para
conservacion haciendo mds expedita la toma
de decisiones sobre restauracion y uso de
bosques nativos.

Keywords: Incendios forestales, Nuble,
geoestadistica, biodiversidad

Financing: Proyecto PINC 230010 (ANID-
Incendios)

Acknowledgments: Agradecemos a Carlos
Maldonado, Joaquin Mendizabal, Michael
Maldonado y Sebastiana Cortés por su
colaboracién en el trabajo de campo.

ACTIVIDAD FUNGICIDA DE ESPECIES
BACTERIANAS SILVESTRES CONTRA
HONGOS PATOGENOS DE PLANTAS DE
INTERES AGRICOLA.

Claudio Pizarro Fernandez', Camila Moore},
Sofia Conejeros!, Rodrigo Herrera', Bernardo
Latorre!, Antonio Castillo’

(1) Universidad de Santiago de Chile,
Departamento de Biologia, Laboratorio de
Control Biolégico y Nanotecnologia, Facultad
de Quimica y Biologia, Alameda 3363, 9170022,
Estacion Central, Santiago, Chile

El manejo de enfermedades causadas
por hongos fitopatégenos ha dependido
tradicionalmente de fungicidas quimicos,
los cuales, aunque eficaces, presentan
limitaciones ecoldgicas, como toxicidad para
organismos no objetivo, baja biodegradabilidad
y la aparicién de cepas resistentes. En este
contexto, el control bioldgico se presenta COMO.,
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una alternativa sostenible, aprovechando
microorganismos que interfieren con el ciclo de
vida de los patégenos mediante mecanismos
de antagonismo.

En este estudio se evalud la actividad
antifGngica de un consorcio bacteriano
formulado como biofungicida tribacteriano,
compuesto por especies de los géneros
Pseudomonas, Stenotrophomonas y Bacillus.
En este contexto, se ha descrito que especies
bacterianas de estos géneros, poseen mltiples
mecanismos de accidn que incluyen la
produccion de metabolitos antifngicos, la
competencia por espacio y nutrientes y la
induccion de respuestas de defensa en las
plantas hospedadoras.

Se analizaron los efectos del biofungicida sobre
distintas especies de hongos fitopatdégenos
de importancia agricola, como Geotrichum
candidum, Colletotrichum gloeosporioides,
Monilinia fructicola, Chondrostereum
purpureum, Pestalotia vaccinii y Rhizoctonia
solani. Los ensayos incluyeron pruebas de
antagonismo directo, asi como inhibicién
de la germinacién de esporas, utilizando
tanto células bacterianas viables como
sobrenadantes de cultivos bacterianos, ricos
en compuestos bioactivos secretados.

Los resultados mostraron que el biofungicida
tribacteriano inhibid eficazmente el crecimiento
y la esporulaciéon de la mayoria de los
hongos, superando incluso la eficacia de
un biofungicida comercial y un fungicida
sintético. Estos hallazgos destacan el potencial
de estos microorganismos como agentes de
biocontrol en la agricultura sostenible.

Financing: Trabajo financiado por el proyecto
FONDEF 172410065
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SESION DE PANELES |

DIVERGENCIA MORFOLOGICA Y
COMPARACION FILOGENETICA DE ORESTIAS
AGASSII (TELEOSTEI: CYPRINODONTIDAE)
PARA CHILE Y BOLIVIA

Valentina Gallegos Cortés', Marco Antonio
Méndez Torres'

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecolbgicas, Facultad de Ciencias,
Las Palmeras 3425, Nufioq, Santiago, Chile

La divergencia del género Orestias en
el Altiplano andino ha sido atribuida a
eventos geo-climaticos historicos. Orestias
agassii es la especie de mayor distribucion,
encontrdndose en distintos tipos de sistemas
hidricos y adaptdndose a distintas condiciones
ambientales, mostrando una gran variacion
morfolégica, presentando un reto para la
sistematica y zoogeografia de la especie.
Se estudio6 las variaciones en la forma de la
especie para Bolivia y Chile, usando técnicas
de morfometria lineal y geométrica. Se
compard con andlisis genéticos previos. El
estudio incluyd ejemplares del Rio Corocoro,
Bolivia (topotipos) y la especie Pseudorestias
lirimensis (antes O. agassii), provenientes de
la localidad de Lirima.

Anteriormente andlisis genéticos propusieron
una diferenciacion de las poblaciones peruanas
delas bolivianas y chilenas, donde estas Gltimas
corresponden a tres sublinajes asociados a
las poblaciones bolivianas del sistema de
cuencas de los Lagos Titicaca y Poopb, el Rio
Desaguadero, y los Salares Coipasa y Uyuni.
Los andlisis morfolégicos mostraron una
distincion de las poblaciones del Lago Titicaca,
las que corresponderian a una morfo-especie
distinta. El conjunto de individuos restantes
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se presenté como una Unica agrupacién en
los espacios morfométricos, observdndose
para las poblaciones chilenas asociaciones
similares a las propuestas por la filogenia.
Se hipotetiza una influencia de la ubicacién
geogrdaficay conectividad histérica y actual
de las cuencas hidricas sobre la variacion
morfolégica de cada poblacién, siendo las
localidades en territorio chileno las mas
aisladas, con una mayor diferenciacion. Esto
explicaria procesos de diversificacién para
las poblaciones de Orestias agassii en Chile
y su alto endemismo.

Keywords: Morfometria lineal, Morfometria
geomeétrica, Altiplano andino, Diversificacion
Financing: El financiamiento fue posible gracias
a los proyectos FONDECYT 1221214, 1200419, y
1250559.

Acknowledgments: Agradezco a mi tutor, Dr.
Marco Antonio Méndez.Agradezco también
a los proyectos FONDECYT 1221214, 1200419 y
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ANALISIS DE LA DIFERENCIACION GENETICA
DE LAS POBLACIONES DEL COMPLEJO
TELMATOBIUS MARMORATUS EN EL
ALTIPLANO ANDINO

Shu-Chen Lin', Paola A. SGez2 Marco Méndez!

(1) Universidad de Chile, Biologia, Ciencias, Las
Palmeras 3425, Nufoq, Santiago, Santiago,
Chile

(2) Centro de Ecologia Aplicada, Av. Principe
de Gales 6465, Santiago, Chile

El género Telmatobius es el mas diverso de
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anuros endémicos de Los Andes Centrales.
Sus especies han desarrollado caracteristicas
morfolégicas convergentes para sobrevivir
a las condiciones ambientales extremas de
la regién. Esto ha dificultado la delimitacion
taxonémica de estas especies. Telmatobius
marmoratus, conocida comunmente como
la rana marmoleada, es la especie mds
ampliamente distribuida dentro del género,
lo cual puede considerarse incompatible con
su baja capacidad de dispersion y que las
demds especies pertenecientes al mismo
género poseen distribuciones geograficas
restringidas a una o pocas localidades. El
estatus taxonémico de T. marmoratus ha sido
debatido, adicionalmente, se ha asignado
otros linajes ajenos a T. marmotatus por el
parecido morfolégico compartido, por lo
que T. marmoratus es considerado como
un complejo. Estudios genéticos recientes
muestran una baja estructuracién genética
y débiles sefiales de conectividad histéricq,
pero adn se desconoce la variacion genéticaa
nivel poblacional, sugiriendo que podria haber
una mayor diferenciacion genética entre las
poblaciones a la detectada previamente. Se
analizaron secuencias de la regién D-loop del
MtDNA (432 pb) y se estimé el flujo genético
mediante una aproximacion bayesiana.
Los resultados evidenciarian una marcada
estructuraciéon genética.

Keywords: Microsatélites, mtDNA, Estructura
Genética, Filogenia, Taxonomia

Financing: El financiamiento serd a través del
proyecto FONDECYT 12505589.
Acknowledgments: Agradezco al mi tutor
Dr. Marco Méndez y cotutora Paola A. Séez.
También al proyecto FONDECYT 1250559 por
su financiamiento.
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RELACION ENTRE FENOTIPOS DE COLOR
Y METRICAS MORFOMETRICAS CON LA
SUPERVIVENCIA DE JUVENILES DEL OSTION
ARGOPECTEN PURPURATUS ALPATOGENO
VIBRIO BIVALVICIDA.

Yurubi Borregales', Paulina Schmitt!, Katherina
Brokordt?

(1) Pontificia Universidad Catélica de
Valparaiso (PUCV), Grupo de Biomarcadores
de Holobiontes Marinos Acuicolas (BIHOMA),
Instituto de Biologia, Avenida Universidad
#330, Curauma, Valparaiso, Chile

(2) Universidad Catélica del Norte (UCN),
Laboratorio de Fisiologia y Genética Marina
(FIGEMA), Departamento de Acuicultura,
Larrondo 1281, Coquimbo, Chile

El cultivo de A. purpuratus enfrenta mortalidades
larvales asociadas a patdégenos bacterianos.
La variacidn de color y tamafio en bivalvos
se harelacionado con la tolerancia al estrés
y la resistencia a patégenos. El objetivo es
determinar si existe relacién entre morfometria
y color de concha de juveniles de ostidén con
la supervivencia frente a un patégeno. Para
ello, 300 ostiones juveniles, fueron desafiados
por inyeccién con Vibrio bivalvicida (VPAP30,
LD50 = 2,5 x 10A6/ind). Las mortalidades se
registraron durante 8 dias y, en todos los
individuos, se registré el alto, largo, ancho, peso
y el color de la concha (morado/naranja). La
mortalidad promedio en grupos desafiados
fue 66%, sin muertes en el control. Las medidas
morfométricas promedios fueron de 34,1
mm (largo), 34,7 mm (ancho), 11,7 mm (alto)
y 6,5 g (peso). La correlaciéon de Pearson
indicé una asociacién negativa entre talla
(largo x ancho x alto, r = -0.12; p = 0.028) y
mortalidad, y Modelos de Cox mostré que a
mayor alto se reduce el riesgo de mortalidad
(HR = 0.89, p= 0.01). No hubo asociaciones
significativas entre mortalidad y color. En el
modelo logistico; cada milimetro extra dews
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talla reduce el riesgo en torno a un 0.005% (p
= 0.026), mientras que color naranja mostroé
una tendencia no significativa. En el modelo
de Cox, la talla se asocidé levemente a un
menor riesgo de mortalidad (HR = 0.99, p =
0.002). La supervivencia de juveniles de ostion
frente a V. bivalvicida estuvo principalmente
asociada al tamafo.

Keywords: Argopecten purpuratus, Fenotipo,
Tamano, Color, Resistencia a V. bivalvicida.
Acknowledgments: Agencia Nacional de
Investigacion y Desarrollo (ANID)Programa
de Doctorado en Biotecnologia de la PUCV.
Réxana Gonzales (UCN)Mauricio Pefia (UCN)
German Lira (Aquapacifico)

EFECTO DE LA INFECCION CON
PISCIRICKETTSIA SALMONIS EN EL
MICROBIOMA INTESTINAL DE LA TRUCHA
ARCOIRIS
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(4) universidad de Chile, Center for Research
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Piscirickettsia salmonis es el patégeno
causante de la Piscirickettsiosis en salmonidos,
generando graves pérdidas en la industria
salmonera chilena. En trucha arcoiris
(Oncorhynchus mykiss), esta enfermedad
representa la principal causa de mortalidad
infecciosa. Los tratamientos actuales
(antibiéticos) no sélo son ineficaces, sino
que promueven resistencia bacteriana y
alteran el microbioma intestinal, provocando
infecciones secundarias. De ahi el interés
por estudiar el efecto de P. salmonis sobre el
microbioma intestinal de O. mykiss, dada la
importancia, especificamente de las bacterias
que habitan el intestino, en la nutricién, el
desarrolloy la proteccién frente a patégenos. El
objetivo de este estudio fue analizar mediante
secuenciacion y herramientas bioinformaticas,
el microbioma intestinal de truchas libres
de antibibtico, infectadas y no infectadas
con P. salmonis. Los resultados mostraron
que la infeccién disminuyd la diversidad
bacteriana y aumentd la abundancia de
patdébgenos oportunistas, pertenecientes al
género Aliivibrio, Photobacterium, Clostridium
y Shewanella. En cuanto a las funciones
metaboblicas del microbioma intestinal, la via
de los glicerolipidos estaba mas enriquecida
en la condicion infectada y la via metabdlica
de la tiamina disminuyd. Por Gltimo, las
redes de interaccién de las comunidades
bacterianas mostraron que la infeccidn tiende
aaumentar las interacciones negativas entre
las bacterias presentes, contribuyendo a
una mayor competencia en el intestino. En
conjunto, estos resultados permiten esclarecer
el efecto de P. salmonis sobre el microbioma
intestinal, sin el efecto perturbador asociado
al uso de antibibticos.

Keywords: Psicirickettsia salmonis, Gut
Microbiome, Rainbow trout, Infection

Financing: Fondecyt regular #1221848Proyecto
de exploraciéon #13240202
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EXPANDIENDO EL RANGO DE DISTRIBUCION
DE COCCINELIDOS EN CHILE A TRAVES DE
LA CIENCIA CIUDADANA

Alexandra Estay', Daniela Reyes', Audrey
Gre?'

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Biolégicas Animales, Facultad de
Ciencias Veterinarias y Pecuarias, Santa Rosa
#11735, La Pintana, Santiago, Chile

Los coccinélidos (Coleoptera: Coccinellidae) son
un grupo de insectos diversos y amenazados a
nivel mundial. En Chile, existen 124 especies, 87%
de ellas nativas, que se encuentran alo largo
de todo el pais, incluyendo el territorio insular.
Su distribucion, sin embargo, es conocida solo
parcialmente, siendo el trabajo de Gonzdlez
(2024; www.coccinellidae.cl) la informacién
mds actualizada y completa. La ciencia
ciudadana surge como una alternativa robusta
para la recopilacion de datos de distribucién
a gran escalq, siendo iNaturalist (iINAT) una de
las plataformas mds exitosas. En este trabajo,
se analizaron los registros de coccinélidos
presentes en Chile en iNAT, desde el afo
2006 hasta Julio de 2025, y se compararon
con la distribucion descrita en la literatura.
Luego de la validacién de cada registro, se
generaron mapas de distribucion para cada
especie registrada en iNAT, identificando
ocurrencias en lugares previomente no
descritos. En total, se recopilaron 5.304 registros
de coccinélidos en iNAT, representando
a 51 de las 124 descritas para el pais. Se
documentaron nuevas localidades para
18 especies, incluyendo cinco especies
exbticas. Destacan los primeros registros
de Eriopis chilensis en las Islas San Ambrosio
y Mochaq, y la expansién de su distribucion
hacia Antofagasta. También Psyllobora picta
extendid su rango de norte a sur, y Eriopis
eschscholtzii hacia Chiloé. Estos hallazgos
demuestran que la ciencia ciudadana, aunque

77

tiene limitaciones, proporciona informacion
novedosa sobre distribucion de especies
que puede orientar futuras investigaciones
y medidas de conservacion.

Keywords: iNaturalist, Coccinellidae, Distribucion
Financing: FONDECYT 1230073

ECORREGIONES DE AGUA DULCE BASADAS
EN PARAMETROS FISICOQUIMICOS EN RIOS
DE CHILE

Kathrina Loyola Soto', Pablo Fierro'

(1) universidad Austral de Chile, Instituto de
Ciencias Marinas y Limnoldgicas, Facultad
de Ciencias, Valdivia, Chile

Este estudio evalud la coherencia entre
las ecorregiones dulceacuicolas en rios de
Chile, definidas previamente con base en
la distribucién de la fauna ictica y criterios
fisicos, y los patrones fisicoquimicos de los
rios. A partir de datos provenientes de 667
estaciones de monitoreo de calidad de agua
de la Direccién General de Aguas (DGA),
se analizaron pardmetros clave como pH,
conductividad y concentraciones de nutrientes
(nitrégeno y fésforo). Los resultados del
Andlisis de Componentes Principales (PCA)
y ANOVA mostraron diferencias significativas
en conductividad, fosforo total y nitrégeno totall
entre ecorregiones, validando parcialmente las
clasificaciones existentes de Dyer 2000 y Fuster
et al. 2015. Sin embargo, la homogeneidad
en el pHy la variabilidad en otros nutrientes
sugieren que los criterios basados Gnicamente
en peces no capturan completamente la
diversidad abibtica de estos ecosistemas.
Se identificaron patrones fisicoquimicos
distintivos en las ecorregiones de Atacama,
Lagos Valdivianos y Patagonia, asociados o
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gradientes climdticos e influencias antropicas.
Los resultados destacan la necesidad de
integrar variables hidrolégicas, climaticas
y geomorfolégicas en la delimitacién de
ecorregiones, proponiendo un enfoque
multidisciplinario que combine factores
biéticos y abibticos para una conservacion
mas efectiva de los ecosistemas acudticos.
Esta investigacion aporta evidencia para
ajustar las clasificaciones actuales y brinda
bases para el manejo de los recursos hidricos
en Chile.

Financing: Investigaciéon financiada por el
proyecto FONDECYT 1231089
Acknowledgments: Se agradece al Laboratorio
Bentos del Instituto de Ciencias Marinas y
Limnolégicas de la UACh.

DIAGNOSTICO DE FLORA LENOSA Y
ESTRATEGIAS DE RESTAURACION Y
EDUCACION AMBIENTAL EN EL PARQUE
LA RESERVA VILLA ALEMANA (REGION DE
VALPARAISO, CHILE)

Carmen Gloria Ossa'?, Vicente Picd', Rodrigo
Cordovd!, Sebastiana Cértes', Sergio Balboltin?,
Joaquin Mendizabal'

(1) Universidad de Valparaiso, Instituto de
Biologia, Facultad de Ciencias, Gran Bretafia
1111, Playa Ancha, Valparaiso, Chile

(2) Universidad de Valparaiso, Vinculacion
con el Medio, Facultad de Ciencias, Gran
Bretafia 1M1, Playa Ancha, Valparaiso, Chile
(3) Universidad de Valparaiso, Centro de
Investigacion y Gestion de Recursos Naturales
(CIGREN), Gran Bretana 1111, Playa Ancha,
Valparaiso, Chile

El Parque La Reserva de Villa Alemana, un
espacio urbano de 45 hectdreas administrado
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por la llustre Municipalidad de Villa
Alemana, muestra signos de degradaciéon
ecologica, producto de la tala de especies
nativas y la introducciéon de flora exética,
principalmente Eucalyptus sp. En respuesta,
la comunidad ha impulsado acciones de
restauracion de especies nativas. Para orientar
adecuadamente estos esfuerzos, se realizd
un catastro de la flora lefiosa mediante
transectas en quebradas del parque que
no habian sido catastradas. La actividad fue
desarrollada por un equipo interdisciplinario
compuesto por bidlogos, personal municipal
y vecinos, bajo la coordinacién de la Direccidn
Ambiental Municipal y la Facultad de Ciencias
de la Universidad de Valparaiso. El estudio
permitié detectar la presencia de bosque
escleréfilo dominado por Lithrea caustica
(Litre) y Peumus boldus*(Boldo), no descrito
para la Regidn. Esta informacion ha sido clave
para reorientar las acciones de restauracion
ecolbégica con especies mds idoneas. Los
resultados fueron presentados a vecinos y
funcionarios municipales la ceremonia de
cierre del proyecto, donde se entregd material
educativo al para Educacion Ambiental y
un informe técnico a autoridades y actores
sociales. Como resultado, se ha fortalecido la
valoracion de la flora nativa del parque por los
vecinos. Actualmente, se realizan talleres con
docentes de educacidén parvularia y bdsica
para incorporar el parque como un espacio
educativo y fommentando desde la infancia
la conservacion y proteccion del patrimonio
vegetal local.

Keywords: Villa Alemana, Catstro plantas,
restauracion

Financing: Proyecto UVA 2195, UVA 2395
Acknowledgments: Unidad de Medio Ambiente
de la llustre Municipalidad de Villa Alemana.
Vecinos de Restauracion Ecoldgica Villa
Alemana (REVA)
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COMPONENTES AMBIENTALES INFLUYENTES
EN EL USO DE SITIO DE MAMIFEROS
CARNIVOROS EN UN AREA PROTEGIDA
DE CHILE CENTRAL.

Raiza Antonia Sanchez-Astorgad', Francisca
Zamora-Cornejo, Enrique Rodriguez-Serrano!

(1) Universidad de Concepcién, Departamento
de Zoologia, Facultad de Ciencias Naturales
y Oceanogrdficas, Casilla160-C, Concepcidn,
Chile

Los mamiferos carnivoros que habitan paisajes
dominados por actividades antropogénicas
enfrentan amenazas como el riesgo de
atropellos, caza furtiva y contacto con
especies domésticas y sus patdégenos. Por
ello, en regiones altamente antropizadas,
las areas protegidas (AP) son elementos
de conservaciéon fundamentales para la
conservacion de especies dependientes del
bosque nativo y sus recursos. Pocos estudios
han evaluado los patrones espaciales de
carnivoros en AP considerando variables
antrépicas internas, como la actividad
turistica, senderos o edificaciones, ademads
de factores ambientales y disponibilidad
de presas. En este trabajo identificamos los
factores bibticos, abidticos y antropogénicos
que influyen en la probabilidad de ocupacion
(uso de sitio) de cinco carnivoros en un AP
de alta afluencia turistica en Chile central.
Se dispusieron de 30 cdmaras trampa
ubicadas durante 424 dias en tres sectores
con distintas caracteristicas ambientales
(Bosque esclerdfilo, matorral y plantacién
de pino). Para estimar la probabilidad de
uso de sitio de cada especie, empleamos
un modelo de ocupacidn single-species,
single-season. En general, el uso de sitio se
relaciond positivamente con la disponibilidad
de pequenos mamiferos, aves paseriformes
y la densidad vegetacional, y variando con
la elevacion. Las variables antropogénicas
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no evidenciaron efecto, sugiriendo que la
perturbacién humana en el AP no tiene mayor
impacto. Los epredadores tendieron a utilizar
sitios con mayor disponibilidad de presas, y
con condiciones favorables para el refugio,
movilidad y forrajeo, siendo factores relevantes
para la conservacion de estas especies en
un AP altamente turistico.

Keywords: Carnivoros, Comunidades, Area
Protegida, camara trampa, occupancy model
Financing: VRID 220.113.100-INV; FONDECYT
1201506, 1220998

Acknowledgments: Agradecemos o FONDECYT
1201506, 1220998, y VRID 220.113.100-INV, por el
financiamiento y la oportunidad para llevar a
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HIBRIDACION NATURAL DE PUYA VENUSTA
Y PUYA CHILENSIS (BROMELIACEAE) EN EL
CENTRO DE CHILE

Carmen Gloria Ossa'?, Jorge Cancino Ramirez'4,
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La hibridaciéon es un fendbmeno comu
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entre taxones estrechamente relacionados
y constituye una fuerza evolutiva clave en
plantas, sus consecuencias dependen del
genoma, el ambiente y las interacciones
ecologicas. En el Neotropico, la familia
Bromeliaceae presenta numerosos casos
de hibridacion, destacando el género Puyaq,
endémico de Sudamérica. En Chile central, P.
chilensis y P. venusta son especies endémicas
entre las cuales se han descrito individuos con
rasgos intermedios en localidades costeras
como Los Molles y Pichidangui, lo que podria
sugerir procesos de hibridacién natural. En
este estudio se evalud la estructuracion
genética de poblaciones parentales e hibridos
putativos en dos sitios (Los Molles y Zapallar),
junto con el modelamiento del nicho climatico
actual, y paleoclimatico, para identificar
posibles zonas de contacto secundario. Los
andlisis morfolégicos mostraron que los
hibridos exhiben rasgos intermedios. Un andlisis
discriminante lineal (LDA) separé claramente a
las especies parentales, ubicando a los hibridos
en una posicion intermedia. Genéticamente,
el andlisis STRUCTURE (K = 2) identificé dos
grupos asociados a P. chilensis y P. venusta, con
individuos problamente hibridos mostrando
composiciones intermedias y evidencia de
introgresion. Los modelos paleoclimaticos
revelaron ausencia de aislamiento de nicho
durante el Ultimo Méximo Glacial y el Gltimo
interglacial, con menor solapamiento en el
Plioceno, lo que sugiere que ambas especies
han coexistido en simpatria desde al menos
el Pleistoceno. Estos resultados refuerzan
la hipbétesis de hibridacion ancestral en el
género y aportan ala discusion taxonémica
del mismo

Keywords: Hibridacién, Puya, Estructuraciéon
genética, Paleoclima

Financing: Proyecto RED21992 R17
Acknowledgments: Guarda parques del
Bioparque Puquen

80

EFECTO DE LA ViA ALTERNATIVA DE CORTISOL
SOBRE LA REGULACION TEMPRANA DE GENES
EN BRANQUIAS Y MUSCULO ESQUELETICO
DE TRUCHA ARCOIRIS (ONCORHYNCHUS
MYKISS)

Jorge Aedo Abadie'?, Daniela Aravena-
Canales®*4, Luis Eduardo Pastenes Opazo'?,
Juan Antonio Valdés®4, Alfredo Molina®#

(1) Departamento de Biologia y Quimica,
Facultad de Ciencias Bdsicas, Universidad
Catdlica del Maule, Talca, Chile

(2) Laboratorio de Genética y Microevolucion,
Facultad de Ciencias Bdasicas, Universidad
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(3) Laboratorio de Biotecnologia Molecular,
Facultad de Ciencias de la Vida, Universidad
Andres Bello, Santiago, Chile

(4) Interdisciplinary Center for Aquaculture
Research (INCAR), Universidad de Concepcion,
Chile

Cortisol representa la principal hormona
reguladora del estrés en peces. La via clasica de
accién de cortisol involucra su interaccién con
receptores intracelulares de glucocorticoides
(GR1y GR2) y mineralocorticoides (MR) y
posterior regulacién de genes blanco. Se ha
comenzado a caracterizar una segunda via
alternativa de cortisol mediada por GR y/o
MR localizados en la superficie celular, sin
embargo, su contribucion sobre la respuesta
transcripcional en branquias y musculo
esquelético de peces no estd completamente
dilucidada.

Truchas arcoiris (n = 6 por tratamiento) fueron
administradas con solucion vehiculo, cortisol
o cortisol-BSA (inductor exclusivo de efectos
iniciados en la superficie). Luego de una hora
de tratamiento, se obtuvieron branquias
y musculo esquelético de los ejemplares
para medir en ambos tejidos la expresion
de genes candidatos mediante qPCR. Lo
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genes candidatos incluyeron grl, gr2 y mr, asi
como genes blanco de cortisol asociados a
osmorregulacion, inmunidad y metabolismo.
Observamos que en ambos tejidos se
increment6 especificamente la expresion de
gr2 luego de la administracion con cortisol y
cortisol-BSA. Por el contrario, la expresion de
grly mr permanecid sin cambios en ambos
tejidos. En branquias, ambas versiones de
cortisol disminuyen la expresion de genes de
inmunidad, mientras incrementan la expresion
de genes relacionados a osmorregulacion.
Finalmente, ambas versiones de cortisol
regulan en el mUsculo la expresién de genes
asociados al metabolismo de carbohidratos.
Sugerimos que la regulacion temprana de
genes asociados a procesos biolégicos
complejos en branquias y masculo esquelético
es regulada por la via alternativa de cortisol,
mediante GR2.

Keywords: Cortisol, Expresion génica, Branquias,
Musculo esquelético, Trucha arcoiris
Financing: Proyecto Interno UCM-IN-25213;
Proyecto ANID-Postdoctorado N° 3210050

MODIFICACIONES EPIGENETICAS EN EL
MUSCULO ESQUELETICO DE TRUCHA
ARCOIRIS (ONCORHYNCHUS MYKISS)
INDUCIDAS POR EL VIRUS DE LA NECROSIS
PANCREATICA INFECCIOSA (IPNV)
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Molina'?, Juan Antonio Valdés'?

(1) Universidad Andrés Bello, Departamento
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(3) universidad Catélica del Maule,
Departamento de Biologia y Quimica, Facultad
de Ciencias Basicas, Talca, Chile

El virus de la necrosis pancredtica infecciosa
(IPNV) es un patégeno que causa altas
mortalidades en salmdbnidos. Sin embargo, los
efectos moleculares de IPNV en tejidos inmunes
no cldsicos, como el mUsculo esquelético,
son limitados. Por otra parte, los cambios
epigenéticos (como metilaciones del ADN)
pueden ser inducidos por distintos patégenos
en mamiferos. Sin embargo, no es claro si
infecciones virales pueden inducir cambios
epigenéticos en los peces.

Se realizé un ensayo in vivo de administracion
de IPNV, via intraperitoneal, a truchas arcoiris
juveniles. Luego de 15 y 30 dias, se obtuvo
musculo esquelético de cada individuo,
se aisld ADN y se realizaron librerias por
conversion de bisulfito para identificar regiones
diferencialmente metiladas (DMR).

Se identificaron 3855 y 4964 DMR en el
musculo esquelético luego de 15 y 30 dias
de infeccién con IPNV, respectivamente.
Luego de 15 dias, se observé un aumento en
la metilacion de genes asociados a procesos
como regulacién del sistema inmune; y
una disminuciéon en la metilacién de genes
asociados a organizacion del citoesqueletoy
morfogénesis. Luego de 30 dias, se observo una
metilacion de genes asociados a transduccion
de sefiales intracelulares y organizacién de
la matriz extracelular; mientras que los genes
relacionados a procesos de recombinacion
del ADN e integracién del ADN, se encontraron
con metilacién reducida.

Sugerimos que IPNV regula la metilacion
de genes en el muUsculo esquelético de
trucha arcoiris. Este estudio contribuye a
la comprensién de la base molecular que
subyace a la infeccién por IPNV en los
salmoénidos.
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Keywords: trucha arcoiris, masculo esquelético,
virus de la necrosis pancredtica infecciosa
(IPNV), metilaciones del ADN, epigenética
Financing: INCAR FONDAP 1522A0004 (2023)
y 1523A0007 (2024); FONDECYT 1230794; ANID
Beca Doctorado N°21220218.
Acknowledgments: ANID Beca Doctorado
N°21220218

NO ES FLOJERA, TENGO MALA CIRCULACION
CEREBRAL: LA HUELLA DE LA RESTRICCION
CALORICA PRENATALEN LA VASCULATURA
DEL ADULTO Y SU INFLUENCIA EN EL
COMPORTAMIENTO HIPOACTIVO.

Herndn Garay Gonzalez!, Jorge ZUniga
Herndndez!, Barbara Casas Atald!, Isaac Pefa
Villalobos'?, Verénica Palma Alvarado!

(1) universidad de Chile, Biologia, Ciencias,
Las Palmeras 3425, Nuiioa, Santiago, Chile
(2) Universidad de Chile, Ciencias Ecolégicas,
Ciencias, Las Palmeras 3425, Nuioa, Santiago,
Chile

La Teoria de los Origenes del Desarrollo de
la Salud y la Enfermedad (DOHaD) propone
que un ambiente prenatal adverso puede
moldear el fenotipo adulto, influyendo en
la vulnerabilidad a enfermedades cronicas
y trastornos conductuales. Bajo restriccion
calérica prenatal (RP), el organismo adopta
ajustes destinados a garantizar la supervivencia
fetal frente al estrés nutricional. No obstante,
estas adaptaciones persisten de por vida y,
en ausencia del estresor original, pueden
volverse desventajosas.

Tradicionalmente, los desdérdenes del
comportamiento se han atribuidos a
alteraciones del sistema nervioso central;
sin embargo, la integridad de la vasculatura
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cerebral ha emergido como un factor
igualmente relevante. Durante RP, cambios
en la vasculatura cerebral aseguran el
suministro de nutrientes al cerebro, aunque
ello compromete la estabilidad vascular a
largo plazo. La asociacion entre hambrunas
prenatales y una mayor incidencia de
enfermedades del neurodesarrollo sugiere
que estas adaptaciones podrian contribuir
a los fenotipos observados.

En nuestro laboratorio, ratones expuestos aRPy
auna segunda restriccion calérica en la adultez
(RP-CR) desarrollaron un fenotipo hipoactivo.
Para explorar sus bases moleculares,
realizamos andlisis transcriptémicos (RNA-seq)
en cerebro completo, enfocdndonos en genes
asociados al desarrollo y estabilidad vascular.
Encontramos que la expresion de multiples
componentes vasculares era alterada por
los tratamientos de restriccion, y que las
correlaciones entre marcadores vasculares
y conducta dependian del antecedente de
RP. De manera destacada, los ratones RP-CR
sobreexpresaron Cortistatina, un regulador
dual de la conducta y de la integridad vascular,
vinculando la hipoactividad observada con
alteraciones vasculares inducidas por la
historia nutricional temprana.

Keywords: Vasculatura, Comportamiento,
Restriccidn calbrica, Prenatal, Cortistatina

Financing: Fondecyt Regular N° 1221522.
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SISTEMA DE LAS MELANOCORTINAS, ESTRES
TERMICO Y MELANISMO EN PALOMAS
URBANAS (COLUMBA LIVIA): ASOCIACIONES
CON LA HETEROGENEIDAD TERMICA
ESTACIONAL Y ESPACIAL

Felipe Sanhueza-Cisterna', Isaac Pefa
Villalobos'?, Jorge Zuniga Herndndez', Javiera
Arcila Flores? Carolina Cardenas Aroca? Diego
Landaeta? Pablo Sabat?34, Verdnica Palma'

(1) Laboratorio de Células troncales y Biologia
del Desarrollo, Departamento de Biologia,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile,
Santiago, Chile.

(2) Departamento de Ciencias Ecolégicas,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile,
Santiago, Chile.

(3) Center of Applied Ecology and Sustainability
(CAPES), Santiago, Chile.

(4) Millenium Nucleus of Patagonian Limit of
Life (LiLi), Chile.

El ser humano ha transformado ecosistemas
naturales en ambientes urbanos, alterando el
habitat de la fauna preexistente y favoreciendo
el desarrollo de especies sinantrépicas como la
paloma feral (Columba livia). En este contexto,
la heterogeneidad térmica propia de las
ciudades induce cambios fisioldgicos en la
fauna urbana, adn poco explorados. En aves,
se sabe que el estrés térmico puede influir
en el melanismo del plumaije, la expresion
de proteinas de shock térmico (HSPs) y la
actividad mitocondrial; sin embargo, la
relaciéon entre temperatura ambiental y
coloracidon del plumaje sigue escasamente
investigada. Este estudio evalud el efecto de
la heterogeneidad térmica, tanto entre sitios
urbanos con temperaturas contrastantes
como a nivel estacional, sobre la respuesta al
estrés térmico en palomas ferales. Ademads,
se analizd la expresion de componentes del
sistema de las melanocortinas, explorando
su relacién con la temperatura ambiental y
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con la respuesta mediada por proteinas de
shock térmico. Los resultados muestran que la
exposicidon a ambientes con baja variabilidad
térmicay temperaturas elevadas se asocia con
una mayor expresion de HSPs y un incremento
en el melanismo del plumaje. Asimismo,
se encontré una correlacion significativa
entre la expresion de HSP60/70, la actividad
de enzimas mitocondriales (citocromo ¢
oxidasa) y elementos del sistema de las
melanocortinas. Aunque no fue posible
establecer direccionalidad ni causalidad
entre estas variables, los hallazgos abren una
via para comprender la compleja interaccion
entre las condiciones térmicas urbanas y
los mecanismos fisiolégicos que regulan la
adaptacion térmicay la coloracién en aves.

Keywords: Urbanizaciéon, Columba livig,
Melanismo, Estrés térmico, Melanocortinas
Financing: FONDECYT Iniciacion 11221062ANID
FONDECYT regular 1251362

CARACTERIZACION DELCOMPORTAMIENTO
ASOCIADO ALTRASTORNO DE ANSIEDAD EN
UN MODELO DEL TRASTORNO DELESPECTRO
AUTISTA EN DROSOPHILA MELANOGASTER

Luis Torres Gomez', Javiera Allup-Gonzdlez,
Esteban G. Contreras!

(1) Universidad de Concepcién, Grupo de
Procesos del Desarrollo (GDep), Departamento
de Biologia Celular, Concepcioén, Chile

El Trastorno del Espectro Autista (TEA) representa
uno de los trastornos del neurodesarrollo
con mayor impacto y prevalencia a nivel
mundial, afectando dimensiones sociales,
comunicativas y econdmicas. Este presenta
una interaccion multifactorial, como también
una alta comorbilidad con los Trastorno
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de Ansiedad. Sin embargo, la relacion entre
ambos adn no se encuentra completamente
esclarecida.

En el presente estudio tuvo como objetivo
caracterizar fenotipos asociados a Trastornos
de Ansiedad utilizando un modelo de D.
melanogaster con silenciamiento de nrx-1,
gen ortélogo de la mosca a NRXNT humana
que presenta una fuerte vinculacion al TEA all
presentar fenotipos comunes como trastornos
del sueno o déficits en el aprendizaje. El
gen NRXNI codifica multiples isoformas de
neurexinas cuya funcién se centra en la
adhesién celular presindptica, clave en el
proceso de la sinaptogénesis. Asi, se utilizaron
individuos con ARN de interferencia (ARNi)
realizando una inhibicién neuronal parcial
de Nrx-1vy se aplicaron metodologias
conductuales para medir ansiedad, entre
ellas: movimiento en bordes en arenas
cerradas, evaluacion de hiperactividad e
induccion de ansiedad mediante estresores
ambientales (choque térmico y radiacion
UV). De esta maneraq, la linea transgénica
de nrx-1 no difirié significativamente de
los controles, evidenciando respuestas
normales sin manifestaciones conductuales
asociadas a Trastornos de Ansiedad, pero
si aparentemente problemas locomotores.
Los hallazgos sugieren que la relacion entre
TEA y Trastornos de Ansiedad no depende
anicamente de nrx-1, sino que responderia
a una compleja interaccion multifactorial
que modula la expresion de dichos fenotipos.

EVOLUCION DEL HABITO DECIDUO Y
SIEMPREVERDE EN NOTHOFAGACEAE

Felipe Figueroa Ponce', Luis Retamal', Nataly
Glade-Vargas', Pierina Latorre'?, Luis Felipe
Hinojosa'

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecoldgicas, Facultada de Ciencias
(2) Universidad Rey Juan Carlos, Escuela
Superior de Ciencias Experimentales y
Tecnologia

El origen del hdbito deciduo en angiospermas
se postula en latitudes medias-altas durante
el Cretdcico tardio, como respuesta a climas
mesotermales con alta estacionalidad
(temperatura, precipitacion y luz), donde la
pérdida de hojas permitiria la conservaciéon de
recursos en estaciones de crecimiento cortas,
reduccion de transpiracion y respiracién en
condiciones adversas.

Nothofagaceae, una familia con origen
Gondwdanico hace mds de 86 millones de
anos en Antartica, se distribuye disyuntamente
entre Sudamérica y Oceania con especies
deciduasy siempreverdes. Su origen y amplio
registro fosil respaldan la hipotesis de un
ancestro deciduo.

Através del mapeo de los hdbitos en el espacio
y la filogenia, se miden las variables climaticas
que actualmente predicen su ocurrencia,
la sefal filogenética y la reconstruccion
del cardcter ancestral con modelos MK y
Biogeobears. Por otro lado, a través de rasgos
funcionales y morfoloégicos (LMA, forma y
fisionomia foliar), se asignan habitos a los
fésiles para modelar la reconstruccién del
hdbito sobre el arbol filogenético con especies
extintas.

Los resultados mostraron una superposicion

del nicho climatico del 71% entre los =
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hdbitos y una alta sefal filogenética. Los
modelos determinaron que el ancestro de
Nothofagaceae es deciduo, con el habito
siempreverde apareciendo de forma
independiente en clados posteriores. Estos
hallazgos validan la hipétesis y mejoran
la comprensién de la historia evolutiva de
Nothofagaceae y los bosques templados
deciduos del hemisferio sur.

Keywords: Nothofagus, Evergreen and
deciduous, ancestral recosntruction, traits
evolution

Financing: Beca Magister Nacional ANID
22251775; Fondecyt 1221214
Acknowledgments: Beca Magister Nacional
ANID 22251775; Fondecyt 1221214

EL ROL DE LAS FOSFORILACIONES DE
RESIDUOS DE SERINA EN LA PERMEACION
DE ATP POR HEMICANALES DE PANEXINA 3

Nicolas Bravo-Acufia'?, Valeria Marquez-
Miranddad', Juan Carlos Séez? Fernando Danilo
Gonzdalez- Nilo'?

(1) Centro de Bioinformatica y Biologia
Integrativa, Facultad de Ciencias de la Vida,
Universidad Andrés Bello

(2) centro Interdisciplinario de Neurociencia
de Valparaiso

Los tUneles laterales de los hemicanales de
PANX3 son posibles vias de permeacion de
iones monoatémicos y moléculas pequefas.
Estos tUneles también se han encontrado
en otros hemicanales como panexina 1,
inexinay VRAC. El objetivo de nuestro estudio
es dilucidar el rol de los siete tineles de
panexina 3 en la permeacion de ATP y otras
especies aniénicas. Nuestra hipbtesis es que
modificaciones postraduccionales de residuos
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de serina provocan el ensanchamiento de los
tuneles, por lo que las moléculas aniénicas
son capaces de atravesarlos para llegar al
poro central desde donde son liberadas al
espacio extracelular. Para investigar este
mecanismo, realizaremos simulaciones de
dindmica molecular en el colectivo estadistico
isotérmico-isobdrico usando el programa
NAMD, con fosforilaciones (SP2) en los
residuos Ser204 y S303. Los sistemas proteina-
membrana-solvente han sido construidos con
CHARMM-GUI, generando cajas hexaédricas
de 153 A x 153 A x174 A, con al menos 30 A de
solvente a cada lado de la bicapa lipidica.
Calcularemos los volUmenes y radios de
tanel de cada sistema. Estas simulaciones
podrian permitirnos identificar sitios clave
cuyas fosforilaciones favorezcan el paso de
aniones por los taneles hacia el poro central,
demostrando un mecanismo de permeaciéon
de ATP.

Keywords: Hemicanales, Panexina 3, ATP,
modificaciones postraduccionales
Financing: FONDECYT 1221498, FONDECYT
1231523.

Acknowledgments: Agencia Nacional de
Investigacion y Desarrollo, Laboratorio Nacional
de Computacién de Alto Rendimiento.

QUIMERISMO COMO ESTRATEGIA PARA
AUMENTAR LA RESILIENCIA DE BOSQUES
DE MACROALGAS

Maria Fernanda Goémez', Esdras Yaiez-Larenas),
David Véliz, Ursula Romero!, Lorena Toledo?,
Macarena Bravo? Fadia Tala? Alejandra
Gonzdalez?

(1) Departamento de Ciencias Ecolégicas,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile.
(2) bepartamento de Biologia Marina, Centro,.,
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de Investigacién y Desarrollo Tecnolégico en
Algas y otros Recursos Bioldgicos (CIDTA),
Instituto Milenio en Socioecologia Costera
(SECOS), Facultad de Ciencias del Mar,
Universidad Catdlica del Norte.

El cambio climatico acelera el declive de los
bosques de huiro a nivel global, amenazando
su integridad ecolbgica y los servicios que
proveen. Aumentar la diversidad genética es
clave para mejorar la resiliencia poblacional
ante el calentamiento y acidificacion del
océano, pero enfoques convencionales como
la seleccién o la edicidén genética enfrentan
limitaciones regulatorias y temporales. En este
contexto, el quimerismo donde coexististe
multiples genotipos de una misma especie,
surge como una estrategia répida, basada
en procesos naturales para reforzar la
tolerancia a estrés en macroalgas. En este
estudio evaluamos experimentalmente si
esporofitos quiméricos de Lessonia spicata 'y
L. berteroana presentan mejor crecimientoy
resistencia bajo escenarios de calentamiento y
acidificacion. Se cultivaron formas quiméricas
y unigenéticas tres regimenes térmicos:
actual (10 °C), mediados de siglo (15 °C) y fin
de siglo (21°C). Asi como dos regimenes de
acidificacién: actual (pH 8,0) y mediados de
siglo (pH 7,5). Nuestros resultados muestran
que los esporofitos quiméricos superaron
consistentemente a unigenéticos en ambas
especies en regimenes de incremento de
temperaturay de acidificacion. Aunque la tasa
de crecimiento disminuy a 21°C, las quimeras
mantuvieron una ventaja relativa respecto a
unigenéticas. Bajo acidificacion, las quimeras
no soélo exhibieron mayor crecimiento, si no
también mejor capacidad fotosintética que
unigenéticas. Estos resultados, apoyados por
ensayos de repoblamiento en ambientes
naturales con plantulas quiméricas y
coproduccién con comunidades costeras
(AMERB), posicionan al quimerismo como una
herramienta basada en la naturaleza, escalable
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y efectiva para repoblacioén, restauracion y
gestién adaptativa para mejorar la resiliencia
de bosques de macroalgas pardas

Keywords: Quimeras, resiliencia, cambio
climatico, adaptaciéon, macroalgas
Financing: FONDEF ID20110167; Packard (2021-
73304; 2024-76453)

GESTION SOSTENIBLE Y RESILIENTE
DE MACROALGAS PARDAS EN CHILE
CENTRAL: EXPERIENCIAS Y DESAFIOS EN
CUATRO AREAS DE MANEJO DE RECURSOS
BENTONICOS (AMERB)

Katalina Larrafiaga Fuentealba', Rocio
Ramirez, Kiara Castro', Milen Duarte?, Fadia
Tala®, Alejandra Gonzdle?'

(1) universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecolbgicas, Facultad de Ciencias,
Las Palmeras 3425, Santiago, Chile

(2) universidad Austral de Chile, Instituto
de Conservacion, Biodiversidad y Territorio,
Facultad de Ciencias Forestales y Recursos
Naturales, Valdivia, Valdivia, Chile

(3) Universidad Catélica del Norte,
Departamento de Biologia Marina, Facultad de
Ciencias del Mar, Angamos 0610, Antofagasta,
Chile

En Chile, los bosques de macroalgas
pardas (kelp) forman una franja natural de
proteccién alo largo de la costa, cumpliendo
un papel crucial como especies fundadoras
y proveedores de servicios ecosistémicos
esenciales para comunidades humanas y
marinas. Sin embargo, estos ecosistemas
afrontan amenazas crecientes debido a la
fragmentacion asociada al uso intensivo del
borde costero, la explotacién comercial, la
contaminacidn y el cambio climdatico. Frente_
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a este escenario, estrategias de conservacion
y uso sostenible de los recursos naturales que
considera a los sistemas socioecolégicos
como una unidad interdependiente, son
esenciales para equilibrar la satisfaccion
de las necesidades humanas presentes y
futuras, y la preservacion de la integridad del
ecosistema a largo plazo. Bajo este enfoque,
se realizd un andlisis comparativo del manejo
ecosistémico sustentado en el modelo de
gobernanza policéntrica de Ostrom, en
términos de la gestion de las macroalgas
en cuatro Areas de Manejo y Explotacion
de Recursos Bentonicos: Totoralillo Norte,
Chigualoco, Mineral de Talca y Punta Frédden
del norte-centro de Chile. Los resultados
muestran que esta perspectiva integral
permite visibilizar las complejas interacciones
entre reglas, actores y el sistema biolégico a
diferentes niveles, y resaltar la importancia
de la co-gestion, los acuerdos colectivos,
la integracion de saberes tradicionales y
cientificos para fortalecer la resiliencia socio-
ecolégica de las comunidades locales, siendo
una base que contribuya a la sostenibilidad
y conservacion a largo plazo de los bosques
de macroalgas pardas.

Keywords: Sistemas socioecolbgicos, Algas
pardas, Cogestidon, Modelo Ostrom
Financing: FONDEF ID20110167, Packard (2021-
73304) y (2024-76453)

SUPER-ALGAS QUIMERICAS Y
TRANSFERENCIA TECNOLOGICA: UNA
HERRAMIENTA PARA LA RESILIENCIA
CLIMATICA.

Ursula Romero', Maria Fernanda Gémez,
Alessandra Pirazzoli, Fadia Tala? Macarena
Bravo? Milén Duarte?, Peric Danisa4 Baeza
Maximiliano# Nicolds Lagos* Natalio Godoy?,
Armando Rosson$, Alejandra Gonzélez'

87

(1) Departamento de Ciencias Ecolégicas,
Facultad de Ciencias, Universidad de Chile.
(2) Departamento de Biologia Marina, Centro
de Investigacion y Desarrollo Tecnoldgico en
Algas y otros Recursos Bioldgicos (CIDTA),
Instituto Milenio en Socioecologia Costera
(SECOS), Facultad de Ciencias del Mar,
Universidad Catélica del Norte.

(3) Instituto de Conservacioén, Biodiversidad
y Territorio, Facultad de Ciencias Forestales
y Recursos Naturales, Universidad Austral de
Chile, Valdivia, Chile.

(4) FABLAB, Facultad de Ciencias Fisicas y
Matemadaticas. Universidad de Chile

(5) The Nature Conservancy (TNC) Chile
(6) Bitecma Ltda.

La fragmentacion costera, la cosecha y cambio
climatico estan disminuyendo la diversidad
genética y tamano de poblaciones de
macroalgas pardas, con pérdida de servicios
ecosistémicos y de ingresos para miles de
recolectoras/es artesanales. Frente a este
escenario, surge una solucién inspirada en
la naturaleza: quimeras, que resultan de la
coalescencia de plantulas genéticamente
distintas de la misma especie que actian como
una sola entidad con rasgos combinados. En
especies como Lessonia spicatay L. berteroana
(huiro negro), es posible generar quimeras
en laboratorio mediante la seleccion de
material parental local (perfiles genéticos y
morfologicos) y protocolos controlados de
fusion y aclimatacion, produciendo plantulas
con mayor tolerancia, tasas de crecimiento
y capacidad de adaptacién a condiciones
adversas. No obstante, el conocimiento sdlo
tiene impacto si se implementa en el ambiente
natural. Por ello, desarrollaomos transferencia del
paquete tecnolégico: protocolos de traslado,
instalaciéon y monitoreo, permitiendo escalar
el repoblamiento respetando la identidad
genética local y minimizando riesgos de
traslocacion. Se diseid mediante co-creacion

con comunidades, consultores, autoridades =
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y ONG, integrando saberes para seleccionar
sitios, métodos de instalacion y programas de
seguimiento. El enfoque prioriza la tecnologia
de usuario: facilidad de uso, disefio intuitivo
y bajo costo operativo, para transformar a
las comunidades desde recolectoras/es en
guardianas/es de los bosques de huiros.
Transferir el enfoque requiere fortalecer
capacidades locales, espacios de didlogo
y procesos participativos de decision. Esto
permitird generar estrategias de repoblamiento
efectivas, eficientes, escalables y basada en
la naturaleza para recuperar macroalgas,
aumentar la resiliencia y proteger medios
de vida costeros

Keywords: Quimeras, transferencia tecnolégica,
resiliencia, repoblamiento, macroalgas
Financing: FONDEF ID20110167, Packard (2021-
73304) y (2024-76453)

EFECTO DE LA APLICACION EXOGENA
DE SEROTONINA SOBRE EL DESEMPENO
FISIOLOGICO DE ARISTOLOCHIA CHILENSIS

Arnaldo Villalobos', Alessandra Veldsquez,,
Jorge Campusano', Marcia Gonzdlez Teuber'

(1) Pontificia Universidad Catélica de Chile,
Facultad de Ciencias Biolégicas, Portugal 49,
Santiago, Chile

Aristolochia chilensis es una planta endémica
de Chile, la cual se desarrolla principalmente
en ambientes dridos de la zona Norte, con
baja disponibilidad hidrica y alta radiacién
solar. Los metabolitos asociados al proceso
de tolerancia a estrés hidrico son amplios,
destacdndose principalmente la induccion
de fitohormonas. Dentro de esta categoria
recae la serotoninag, cuya funcién en las
plantas aldn es poco conocida. Con el fin de
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evaluar el rol de la serotonina en par@metros
fisioldgicos, asociados ala tolerancia frente a
estrés hidrico en A. chilensis, se desarrollé un
experimento controlado en condiciones de
laboratorio. Se generd dos grupos de plantas:
1) Con aplicacion exbgena de serotoninay 2)
Sin aplicacion exdgena de serotonina (control).
Luego, ambos grupos fueron sujetos ya sea a
un déficit hidrico o a un riego 6ptimo durante 2
semanas. Durante todo el experimento se llevd
registro de la eficiencia del PSIl en pardmetros
de Fv/Fmy Fv/FO. Posteriormente, se cuantificé
la concentracién enddégena de serotonina en
hojas y raices. Se midié también pigmentos
fotosintéticos (clorofilas y carotenoides),
azlcares totales solubles y actividades
enzimaticas antioxidante (peroxidasa
y catalasa). Se observé acumulacién de
serotonina Unicamente a nivel radicular,
siendo mayor en plantas tratadas con
serotonina que en plantas control. Mientras
que las plantas control fueron afectadas
negativamente por la sequia en términos
de pigmentos fotosintéticos y Fv/Fm, no se
observé un efecto negativo de la sequia en
las plantas tratadas con serotonina. Frente
a déficit hidrico, la actividad de peroxidasa
y catalasa solo aumenté significativamente
en plantas control; no asi en plantas tratadas
con serotonina. Los resultados muestran que
la serotonina cumpliria un rol importante,
mitigando el efecto negativo del déficit hidrico
en plantas de A. chilensis.

Keywords: Ecofisiologia, Fisiologia Vegetal,
Serotonina

Financing: Proyecto Exploracién 13250017
Acknowledgments: Laboratorio de Ecologia
Quimica y Neuro-genética de la Conducta
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ANALISIS DE NEURONAS QUE EXPRESAN
NPY EN LA AMIGDALA DE RATON:
CARACTERIZACION MORFOLOGICA Y
SINAPTICA, Y RESPUESTA AISLAMIENTO
SOCIAL

Maria JesUs Ulloa schneeberger', Paulina
Yariez, Camila Ramirez', Maria de los Angeles
Garcid', Antonia Recabal-Beyer!

(1) Universidad de concepcién, Biologia
celular, Facultad de Ciencias Biolégicas (FCB),
Edmundo Larenas 219, 4070409 Concepcion,
Bio Bio, Concepcidn, Chile

Chronic stress has emerged as a key factor
contributing to the global rise in obesity.
Numerous studies show that individuals
exposed to high levels of stress have a 25%
to 40% higher risk of developing obesity. In the
central nervous system, the hypothalamus,
particularly the arcuate nucleus (ARC),
regulates food intake, activating neurons
that secrete orexigenic peptides such as
neuropeptide Y (NPY). NPY is also expressed in
limbic regions like the amygdala, involved in
stress responses and the hedonic regulation
of appetite. Activation of NPY circuits in the
central (CeA) and medial (MeA) amygdala
has been linked to the prioritization of feeding
over other adaptive behaviors, as well as
responses to abstinence. Notably, increased
NPY in the amygdala has an anxiolytic effect
that appears sex-dependent under stress
conditions, although structural and numerical
differences in NPY-expressing neurons in the
CeA and MeA remain unclear.

Social isolation, recognized as a form of
chronic psychosocial stress, induces alterations
in brain regions such as the amygdala,
with sex-specific effects. While NPY plays a
protective role against stress, its expressionin
the amygdala in response to social isolation
is not fully understood. Using a transgenic
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NPY-EGFP mouse model, this study examines
sex differences in morphology, synaptic
connectivity, and NPY expression in amygdala
neurons under both baseline conditions and
after social isolation.

This research seeks to deepen understanding
of the neurobiological and sex-specific
mechanisms linking stress to emotional
regulation of appetite, highlighting NPY in the
amygdala as a potential mediator between
social isolation and vulnerability to obesity.

Financing: Funding: FONDECYT 11240516

HIBERNACION EN AMBIENTES NATURALES
GATILLADA POR LA MICROBIOTA.

Marcela Serey', Andrea Calixto'

(1) Cento Interdisciplinario de Neurociencia
de Valparaiso, Universidad de Valparaiso,
Gran Bretafia 1111, Valparaiso, Chile

Las interacciones microbianas dan forma
a la estabilidad ecolégica, sin embargo, la
forma en que las bacterias, las amebas y los
nematodos influyen en los comportamientos
de los demds sigue siendo poco conocida. La
formacion de Dauer (etapa de hibernacién)
es una estrategia clave de supervivencia de
los nematodos, pero sus desencadenantes
naturales siguen siendo en gran parte
desconocidos. En este estudio, desarrollamos
un Marco para examinar las interacciones
a largo plazo entre microbios y animales en
ambientes templados y extremos.

De muestras de suelo recolectadas en un clima
templado y semidrido, aislamos Comamonas,
Stenotrophomonas, Chryseobacterium y
Rhodococcus, y la ameba Tetramitus. Este™s
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conjunto microbiano, alimentado a C. elegans
durante mds de 20 generaciones, indujo la
Formacién de Dauer en Conjuntos Derivados
Naturalmente (DaFNE), un fenémeno en el que
los nematodos entran en diapausa después
de multiples generaciones en un entorno
microbionamente estable, intensificdndose
con el tiempo y dependiendo de la biosintesis
de feromonas del nematodo y de las vias de
interferencia de ARN (ARNi).

Después, exploramos los microbiomas del suelo
del desierto de Atacama, descubrimos que
las comunidades bacterianas enriquecidas
con vitamina B12 se correlacionan con la
presencia de nematodos. Descubrimos que
las bacterias productoras de vitamina B12,
asi como la suplementacién con B12 por
si sola, aumentaron significativamente la
penetrancia de dauer a 27 °C. Esto sugiere que
metabolitos bacterianos especificos actdan
como sefales ecolégicas que influyen en la
persistencia de los nematodos y la formacion
de dauer en ambientes hostiles.

Keywords: natural environments, microbiota,
behavior, RNA|, interpecies communication
Financing: Proyecto Fondecyt Regular N°
1220650
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SESION DE PANELES 1

IDENTIFICACION Y ANALISIS DE LOS GENES
DE LAS SUBUNIDADES DEL COMPLEJO
PROTEICO SNF1DE PHAFFIA RHODOZYMA,
INVOLUCRADA EN REPRESION CATABOLICA

Alejandro Durdn', Melissa Melissa Gomez|,
Dionisia Sepulveda!, Salvador Barahonad!,
Marcelo Baezd!, jennifer Alcaino!

(1) Universidad de Chile, Ecologia, Ciencias,
Las palmeras 3425, Nufiog, Chile

El complejo SNF1/AMPK (Sucrose Non-
Fermenting 1) es un regulador de la
homeostasis energética en eucariontes,
conservado en mamiferos, plantas y
levaduras. En Saccharomyces cerevisiae
participa en la B-oxidacion, la expresion de
genes reprimidos por catabolitos y rutas
metabdlicas secundarias bajo limitacién de
carbono. Phaffia rhodozyma es una levadura
productora del carotenoide astaxanting,
de interés biotecnoldgico, cuya sintesis es
reprimida por glucosa. Por ello, un homélogo
de SNF1 podria regular la carotenogénesis y
modular la adaptacién a distintas fuentes
de carbono. Aungque se han desarrollado
estrategias para incrementar la produccion
de astaxantina en P.rhodozyma, aln existen
vias no descritas que afectan la biosintesis
de isoprenoides y su supervivencia.

El objetivo de este estudio fue identificar y
caracterizar componentes del complejo Snfl
en P. rhodozyma, clave para comprender
su rol en la regulacién de carotenoides y
la respuesta a estrés metabdlico. A partir
de secuencias de referencia se realizaron
buUsquedas por homologia en el genoma y
transcriptoma mediante BLASTp, validando
candidatos por arquitectura de dominios y
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motivos conservados. Se identificaron las
subunidades a (Snfl), B (Sip2) y y (Snf4). El
dominio quinasa de Snfl mostrdé 72,3% de
identidad y 89,1% de similitud con S. cerevisiae,
y 65,4% de identidad y 90,7% de similitud con
AMPK de Homo sapiens. Ademds, se detectd la
treonina conservada (T172 en humanos, T210
en S. cerevisiae), esencial para su activacion.
Estos resultados confirman que P.rhodozyma
posee un complejo Snfl conservado y con
expresion consistente, lo que respalda
estudios funcionales orientados a manipular
la carotenogénesis en esta levadura.

Keywords: bioinformatica, regulacién
metabdlica, blsqueda por homologia,
carotenoides, Phaffia rhodozyma
Financing: Fondecyt 1220384

ANALISIS IN SILICO DEL GEN ERG6 Y SU
PAPELEN LA BIOSINTESIS DE ERGOSTEROL Y
CAROTENOIDES EN PHAFFIA RHODOZYMA

Nidia Leal Reyes', Gabriela Apariz, Marcelo
Baezd!, Jennifer Alcaino'

(1) Universidad de Chile, Ciencias Ecologicas,
Ciencias, Las palmeras 3425, Santiago, Chile

Phaffia rhodozyma es una levadura
carotenogénica con potencial biotecnoldgico
para la produccién natural de astaxantina.
En este organismo, la sintesis de astaxantina
estd regulada por la via SREBP (Sterol
Regulatory Element-Binding Protein), que
ademds regula la biosintesis de esteroles.
Este estudio caracterizé bionformaticamente
el gen ERG6 que codificaria la enzima esterol

C-24 metiltransferasa, responsable de™=
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convertir zimosterol en fecosterol, paso clave
en la biosintesis de ergosterol. Mediante
andlisis in silico se determind su estructura
génica definiendo exones, intrones, regiones
reguladoras en la zona promotora vinculadas
con la via SREBP y dominios funcionales
en la proteina. Mediante modelamiento
estructural se evalué el impacto de dos SNPs
previaomente identificados en mutantes de
ERG6 obtenidos por mutagénesis aleatoria
de cepas sobreproductoras de carotenoides.
Estos SNPs, asociados con un impacto en
la via SREBP por la pérdida del fenotipo
sobreproductor de carotenoides y una menor
resistencia a compuestos azélicos como el
clotrimazol, corresponden a una mutacién sin
sentido y la otra de cambio de sentido que
afectan al dominio C-terminal de la proteing,
dominio esencial en la especificidad y funcion
catalitica. Para validar experimentalmente la
funcionalidad de ERGB, se disefid y construyo
un vector para su delecion.

Los resultados sugieren que la integridad
del dominio C-terminal de ERG6 es crucial
para mantener el balance entre esteroles y
carotenoides, a través de la regulacion de
la via SREBP.

Financing: Financiado por el proyecto
Fondecyt N° 1220384, titulado “Structural
and Functional Studies of the SREBP pathway:
finding missing pieces of this puzzle in the
red yeast Xanthophyllomyces dendrorhous”.
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ANALISIS DE LA ESTRUCTURA GENETICA
DE TRES PROTEINAS VINCULADAS EN LA
ADAPTACION TERMICA DEL SAPO ANDINO
RHINELLA SPINULOSA

Luis Pastenes Opazo', Alejandro Pifieiro
Gonzdlez'?, Fernando Hinostroza Balmaceda®,
Marcela Salazar Viedmas®, Marta Fuentealba
Cru?

(1) Universidad Catélica del Maule, Laboratorio
de Genética y Microevolucién, Facultad de
Ciencias Basicas, Av. San Miguel 3605, Talca,
Chile

(2) Universidad Catélica del Maule,
Departamento de Ciencias Preclinicas,
Facultad de Medicinag, Av. San Miguel 3605,
Talca, Chile

(3) Universidad Catélica del Maule, Centro
de Investigacién de Estudios Avanzados del
Maule, Av. San Miguel 3605, Talca, Chile

(4) universidad Catélica del Maule, Centro
de Investigaciéon en Neuropsicologia y
Neurociencias Cognitivas, Av. San Miguel
3605, Talca, Chile

(5) Universidad Auténoma de Chile,
Departamento de Ciencias Biolégicas, Facultad
de Ciencias de la Salud, Av. San Miguel 3605,
Talcaq, Chile

Los anfibios exhiben mecanismos ineficientes
de termorregulacidn y sus ciclos de vida son
influenciados por la temperatura ambiental.
Rhinella spinulosa es un anuro que habita
ambientes altoandinos térmicamente disimiles.
Distintos estudios muestran diferencias
en la expresion de sus rasgos fisioldgicos,
morfolégicos y de historia de vida. No se ha
profundizado en los mecanismos genéticos
detrds de estas respuestas. Un estudio
determind las respuestas transcriptémicas
en renacuajos de dos poblaciones de R.
spinulosa expuestas a un tratamiento térmico
contrastante, develando la expresion diferencial
significativa de tres genes asociados a estrés™s
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térmico. El objetivo del presente trabajo fue
caracterizar la estructura de los genes diana
hsphl, hsp90ably trpv2 de Rhinella spinulosa.
La metodologia contempl6 (i) la busqueda
de las secuencias codificantes de los tres
genes en el transcriptoma de R. spinulosa,
(ii) la prediccién del namero de exones y
de las secuencias aminoacidicas de estos
genes, y (iii) la modelacién estructural del
canal termo-receptor TRPV2. Los resultados
mostraron que hsphl contiene 18 exones,
con 3551 pb que codifican 853 aa; hsp90abl
contiene 10 exones, con 2622 pb que codifican
722 aq; y trpv2 contiene 15 exones, con 4574
pb que codifican 779 aa. Ademds, para el
canal termo-receptor TRPV2 se predijeron
seis dominios transmembrana y dos modelos
estructurales (2D y 3D). Nuestros resultados
se discuten ala luz de la adaptacién térmica
y la baja plasticidad transcriptdomica exhibida
por los renacuajos de los arroyos geotérmicos
de El Tatio, cuando son expuestos a una
temperatura inferior a la de su hdbitat natural.

Acknowledgments: Proyecto Sapere Aude
434226, VRIP-UCM.

MODIFICACIONES DE MEMBRANA,
MORFOLOGIA Y ADAPTACIONES
DEL ESTILO DE VIDA EN BACTERIAS
HIDROCARBONOCLASTICAS EXPUESTAS
A HIDROCARBUROS DE PETROLEO

Teresa Esparza Correa'?, Valentina Méndez'?,
Roberto E. Durdn'?, Ximena Bdez-Matus'?,
Imen Nouioui?®, Yvonne Mast?, Sergio Alvarez?,
Michael Seeger'?

(1) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental, Departamento
de Quimica &amp; Centro de Biotecnologia
Daniel Alkalay Lowitt, Universidad Técnica
Federico Santa Maria, Avenida Esparia 1680,
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2390123 Valparaiso, Chile

(2) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Avenida Espafia 1680, 2390123 Valparaiso, Chile.
(3) Leibniz Institute DSMZ-German Collection
of Microorganisms and Cell Cultures, 38124
Braunschweig, Germany.

(4) Departamento de Bioquimica y Biologia
Molecular, Facultad de Ciencias Quimicas y
Farmacéuticas, Universidad de Chile, Santiago
7800003, Chile.

La biorremediacion de hidrocarburos (HC) del
petroleo por bacterias hidrocarbonoclésticas
se considera una tecnologia eficiente y
sostenible. Sin embargo, enfrenta limitaciones
asociadas a la toxicidad de los HC, los cuales
debido a su alta hidrofobicidad se alinean
entre las cadenas de acilo de los fosfolipidos
y alteran la permeabilidad, provocando la
muerte celular. Algunas bacterias desarrollan
mecanismos de adaptacién que favorecen
la degradacién de HC y reducen su toxicidad.
El objetivo de este estudio fue evaluar la
adaptaciéon celular de distintos géneros
bacterianos frente a hidrocarburos del petréleo,
con énfasis en Rhodococcus sp. Se incubd
la cepa en medio minimo Bushnell-Haas
suplementado con 1,75 % (p/v) de NacCl,
utilizando un alcano de cadena larga sélido
como Unica fuente de carbono y energia, a 30
°C.La adaptaciéon de su envoltura celular se
determind mediante andlisis de hidrofobicidad,
perfil de dcidos grasos y micélicos (GC-FID,
GC-MS), y microscopia electronica de barrido.
Rhodococcus sp. incrementé su hidrofobicidad
celular, asi como la saturaciéon y modificd
la longitud de cadena de los dcidos grasos
y micélicos en su envoltura, disminuyendo
su tamano celular. Al comparar con otros
géneros bacterianos como Pseudomonas y
Paraburkholderia xenovorans, se observa que
a pesar de que algunos de los mecanismos
reportados entre estos géneros difieren, las

modificaciones son similares, llevando a =
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un aumento en la rigidez de la membrana
y disminucién del tamano celular. Estos
mecanismos adaptativos permiten mejorar
la tolerancia bacteriana a hidrocarburos y
potencian su capacidad de degradacion,
confirmando su relevancia para estrategias
de biorremediacion.

Keywords: biorremediacion, Fisiologia
bacteriana, Rhodococcus sp., alcanos de
cadena larga, acidos grasos

Financing: Beca Magister Nacional-ANID
2023 (TE, 2230193), becas de doctorado-ANID
(XB, 21211723; RED, 21242707), ANID-Milenio-
NCN2023_054 (MS,RED,XBM,TE), Fondecyt
1200756 y 1250809 (MS,TE,RED,XBM)

COMUNIDADES RIZOBACTERIANAS
Y MECANISMOS PROMOTORES DEL
CRECIMIENTO VEGETAL EN BACTERIAS
CULTIVABLES DEL BOSQUE VALDIVIANO

Milko Jorquera', Nitza Inostroza', Nicole Huertd!,
Oscar Martinez? Belen Sandoval? Anael Videlo?
Benjamin Diaz? Jacquelinne Acufid'

(1) Laboratorio de Ecologia Microbiana
Aplicada (EMALAB), Departamento de Ciencias
Quimicas y Recursos Naturales, Universidad
de La Fronterq, Ave. Francisco Salazar 01145,
Temuco, Chile

(2) Instituto de Bioquimica y Microbiologia,
Universidad Austral de Chile, Las Encinas 220,
Campus Isla Teja, Valdivia, Chile

Actualmente, la bdsqueda y aplicacion
de bacterias promotoras del crecimiento
vegetal (PGPB) como bioestimulantes es
una atractiva alternativa para mejorar los
rendimientos de los cultivos agricolas. En
este contexto, se ha estimado que miles
de especies bacterianas aun quedan por
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descubrir en la naturaleza; y por lo tanto, el
Bosque Valdiviano, un reconocido “hotspot”
de biodiversidad global, aparece como una
fuente inexplorada de nuevas PGPB. En este
estudio, presentamos nuestros resultados
preliminares sobre la caracterizaciéon de las
comunidades rizobacterianas y el aislamiento
de potenciales PGPB del Bosque Valdiviano.
Muestras de suelo de la rizosfera fueron
recolectadas de vegetacién nativa de tres
reservas ecolégicas protegidas en la Region
de Los Rios. Por un lado, ADN fue extraido y
usado para caracterizar las comunidades
rizobacterianas mediante secuenciacion
del gen 16S ARNr. En paralelo, muestras
fueron sembradas en medios de cultivos y
mecanismos promotoras del crecimiento
vegetal PGP fueron explorado en las cepas
aisladas. En general, nuestros resultados
mostraron una mayor abundancia relativa
de las filas Proteobacteria (64-86%) seguido
de Acidobacteria (2-15%) y Actinobacteria
(1-20%) en las comunidades rizobacterianas.
Los recuentos en placas también mostraron
abundancias de 105 a 108 UFC g-1. Una
coleccion de sobre 1000 cepas fue construida y
la presencia de cepas solubilizados de fosfato
insoluble (75-85%), productoras de auxinas
(30-89%; 12-87 ug mL-1) y con actividad ACC
desaminasa (9-37%) fue detectado.

Keywords: comunidades rizobacterianas,
bioestimulantes, Bosque Valdiviano, PGPB
Financing: Proyectos FONDECYT no. 1221228
and 1240602.
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UNA SALUD, RESILIENCIA MICROBIANA 'Y
RECUPERACION DE ECOSISTEMAS: UNA
PERSPECTIVA BIOGEM

Constanza Macaya'?, Michael Seeger'?, Ariel
Vilchez'?, Diyanira Castillo-Novales'?*, Mario
SepUlveda-Mardones'?, Guillermo Bravo'?,
Paulina Vega-Celedén'2# Roberto E. Duran'?,
Francisca Acevedo'®, Rodrigo Navia'®, Beatriz
Camara'?, lvén Montenegro'é, Ximena Besoain'

(1) Millennium Nucleus Bioproducts Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Avenida Espafia 1680, 2390123, Valparaiso, Chile
(2) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental, Centro de
Biotecnologia CBDAL, Universidad Técnica
Federico Santa Maria, Departamento de
Quimica, Avenida Espafia 1680, 2390123,
Valparaiso, Chile

(3) Universidad de La Frontera, Scientific and
Technological Bioresource Nucleus, BIOREN,
Department of Basic Sciences, Faculty of
Medicine, Casilla 54-D, Temuco, Chile

(4) Pontificia Universidad Catélica de
Valparaiso, Escuela de Agronomia, San
Francisco s/n 2260000, Quillota, Chile

(5) Universidad San Sebastian, Bellavista
Campus, Faculty of Engineering, Bellavista
7, Santiago, Chile

(6) Center of Interdisciplinary Biomedical
and Engineering Research for Health
(MEDING), Universidad de Valparaiso, Escuela
de Obstetricia y Puericultura, Facultad de
Medicina, Angamos 655, Resaca, Vifia del
Mar 2520000, Chile

The One Health concept proposes that human
health and well-being are linked to the health of
animals, plants, soils, and ecosystems. Climate
change intensifies this interconnection by
increasing extreme temperature, salinization,
and drought, impacting soil functionality,
agricultural productivity, and human health.
In this context, microorganisms play a pivotal
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role, as they bridge each of these components,
driving nutrient cycling, the clean-up of polluted
sites, and ecosystem resilience.

Chile harbors more than 3,300 contaminated
sites with hydrocarbons, pesticides, and heavy
metals, including more than 600 sites located
in urban areas. Designing site- specific, cost-
effective, and sustainable biotechnological
treatments is therefore critical for ecosystem
remediation. The evolution of the concept
of health requires the integration of the
government, organizations, and disciplines
traditionally detached from public health,
and universities that generate knowledge
and human capital development through
teaching, research, and outreach. In addition,
local communities—particularly rural and
indigenous populations living near natural
ecosystems—are central to the One Health, as
both beneficiaries and active participants in
co-designing solutions. Within this framework,
BioGEM has established a multidisciplinary
agenda with specific objectives, including
the genomic-based evaluation and
characterization of native microorganisms
from natural, agricultural, and disturbed
ecosystems. Diverse environmental bacteria
(Pseudomonas, Acinetobacter, Rhodococcus,
and Streptomyces) have been isolated and
studied using genomic-guided approach
to reconstruct metabolic pathways, assess
degradation routes, and identify bioactive
compounds. These advances, grounded in
principles of circular bioeconomy, aim to
restore and enrich soil health while aligning
with the holistic One Health paradigm, where
ecosystem resilience underpins human well-
being.

Keywords: Bioproducts, Genomics,
Environmental Microbiology, One Health

Financing: ILS (CCM, MS, RED) and ANID-
Milenio-NCN2023_054 (CCM, MS, AV, DC-N,
MS-M, GB, PV-C, RED, FA, RN, BC, IM, XB) grants.™%
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POTENCIAL BIOTECNOLOGICO DE
CEPAS BACTERIANAS DE LA FAMILIA
ACETOBACTERACEAE PARA LA PRODUCCION
DE FRUCTANOS

Valentina Saffirio Pefa'?, Mario Sepulveda'?,
Roberto E. Durdn'?, Miryam Valenzuela'?,
Constanza Macaya'?, Imen Nouioui4, Yvonne
Mast?, Ivn Montenegro'?®, Michael Seeger'?

(1) Millenium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Genomics (BioGEM),
Avenida Espania 1680, Valparaiso, Chile.

(2) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental, Departamento
de Quimica &amp; Centro de Biotecnologia
Daniel Alkalay Lowitt, Universidad Técnica
Federico Santa Maria, Avenida Esparia 1680,
2390123 Valparaiso, Chile.

(3) Centro de Estudios Avanzados en
Fruticultura (CEAF), Rengo, Chile

(4) Leibniz-Institute DSMZ—German Collection
of Microorganisms and Cell Cultures GmbH,
Braunschweig, Germany

(5) Centro de Investigaciones Biomédicas,
Escuela de Obstetricia, Universidad de
Valparaiso, Angamos 655, Refiaca, Chile

Los fructanos microbianos son un tipo
de exopolisacaridos (EPS), compuestos
principalmente por fructosa, de gran potencial
biotecnoldgico debido a sus efectos prebibticos,
biocompatibilidad y capacidad endulzante.
Bacterias pertenecientes a la familia
Acetobacteraceae representan una nueva
fuente para la obtencién de fructanos. Los
objetivos de este estudio fueron los siguientes:
evaluar la produccién de fructanos en nuevas
cepas de Acetobacteraceae e identificar
determinantes genéticos involucrados en
su biosintesis. Se secuenciaron los genomas
de Komagataeibacter sp. KAVL, aislada
desde muestras de kombucha junto con
Gluconobacter sp. LSDIB y Acetobacter sp.
LSE2, aisladas de bulbos de cebolla, mediante
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llumina (MicrobesNG, UK). Se identificaron
homélogos de levansacarasas en los genomas
de LSDIB y KAVL, pero no se identificaron
homélogos en la cepa LSE2. Se analizd
filogenia de levansacarasas implicadas en
la sintesis de fructanos mediante MrBayes
y maximum likelyhood (IQTREE), desde 32
secuencias con evidencia experimental.
Andlisis de levansacarasas reveld cuatro
clados principales, destacando una asociacion
taxondémica entre las enzimas analizadas. La
produccion de biomasa y exopolisacdridos
(EPS) se cuantificd por peso seco, incluyendo
a Zymomonas mobilis DSM 3580 como cepa
control. Se determiné el contenido de fructanos
en EPS totales por HPLC. LSDIB mostré mayor
produccion de EPS y fructanos, seguido de
KAVL con un rendimiento moderado, mientras
que LSE2 exhibidé una produccion inferior entre
cepas analizadas. La familia Acetobacteraceae
destaca en la diversidad productiva, por lo
que estudios tanto a nivel funcional como
gendmico son necesarios para potenciar el
uso de estas cepas como fabricas para la
obtencidn de polimeros de interés.

Keywords: Fructanos, produccion,
exopolisacdridos, microbianos

Financing: Financiamiento: ANID-Milenio-
NCN2023_054, ANID-Subdireccion de Capital
Humano/Doctorado Nacional/2022-21220894,
ANID-Vinculacion Internacional-FOVI240071
Acknowledgments: Leibniz Institute DSMZ -
German Collection ofMicroorganisms and
Cell Cultures GmbH
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CARACTERIZACION DE AGUAS
SUBTERRANEAS COSTERAS
SUBSUPERFICIALES DE ALTA VARIABILIDAD
SOMETIDAS A CONTAMINACION CRONICA

Josefina Abarca-Hurtado'?4, Alejandra
Arancibia? Michael Seeger Pfeiffer®4, Cristian
Giovine? Roberto Orellana?*

(1) Doctorado en Biotecnologia, Pontificia
Universidad Catbélica de Valparaiso/
Universidad Técnica Federico Santa Maria,
Valparaiso, Chile

(2) Laboratorio de Biologia Celular y
Ecofisiologia Microbiana (LaBCEM), Facultad
de Ciencias Naturales y Exactas, Universidad
de Playa Ancha, Valparaiso, Chile

(3) Laboratorio de Microbiologia Molecular
y Biotecnologia Ambiental (LabMMBA),
Departamento de Quimica, Universidad Ténica
Federico Santa Maria, Valparaiso, Chile

(4) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Av. Espana 1680, Valparaiso, Chile

Chile alberga una alta cantidad de acuiferos
costeros. Estas dreas de interaccidn entre
aguas dulces y saladas son ambientes que
poseen una alta diversidad microbiana
debido a gradientes de distintos factores
fisicoquimicos. Una fraccion de estos cuerpos
de agua puede encontrarse contaminada por
actividades industriales, proporcionando una
nueva fuente de variabilidad e impacto. Un
ejemplo de esto son las aguas subterrdneas
del Sitio de Las Salinas (Vifia del Mar), zona
costera crénicamente contaminada producto
de la actividad petrolera por mds de ocho
décadas.

Existe un gran nimero de investigaciones
de las consecuencias ecolbgicas negativas
de los grandes derrames de petrbéleo en
aguas ocednicas abiertas. Pero, hay
menos esfuerzos en estudiar como estos
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contaminantes perturban el funcionamiento de
los ecosistemas costeros, donde la vida media
de los hidrocarburos suele ser mds larga que en
aguas ocednicas abiertas. Consecuentemente,
es necesario comprender el impacto de los
hidrocarburos en el funcionamiento de los
ecosistemas de las aguas subterrdneas
costeras poco profundas, asi como su efecto
en la disponibilidad de contaminantes.

Este estudio se centré en caracterizar los
pardmetros fisicoquimicos y microbiolégicos
de un acuifero costero poco profundo en el
sitio de Las Salinas, revelando aspectos de
cdmo esta interaccion ecolégica remodela el
funcionamiento del ecosistema en acuiferos
costeros contaminados cronicamente. Este
trabajo contribuird a comprender mejor estos
ecosistemas, proporcionando informacién
sobre como las comunidades microbianas
adaptadas a estos ambientes influyen en
los ciclos biogeoquimicos de un entorno
bastante dindmico. Lo anterior, ayudard a
disefiar y aplicar enfoques de biorremediacion
especificos para cada caso.

Keywords: aguas subterrdneas, contaminacion
cronica, acuiferos costeros

Financing: Agradecimientos al financiamiento
de la Beca Doctorado Nacional ANID.

EVIDENCIA EXPERIMENTAL DEL ROL
DEFENSIVO DE UN SISTEMA TOXINA-
ANTITOXINA DE BRUCELLA ABORTUS
FRENTE A LA INFECCION POR FAGOS EN
ESCHERICHIA COLI

Jose Aquiles Barrales Contreras', Loenardo
Gomez Rod', Angel Onate Contreras'

(1) Universidad de Concepcidn, Departamento
de Microbiologia, Facultad de Ciencia
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Biolégicas, Concepcidn, Chile

Contexto: La interaccién entre bacterias y
bacteriéfagos ha impulsado la evolucion de
diversos sistemas defensivos bacterianos. Este
estudio evalud un sistema toxina-antitoxina
tipo Il localizado en la Isla Genémica 3 de
Brucella abortus, mediante un modelo de
expresion heterbloga para resistencia fagica.
El rol de este sistema, integrado por una
metaloproteinasa dependiente de zinc y un
regulador HTH-Xre, asociado a estrés oxidativo
y virulencia, fue estudiado en la defensa
antiviral. Metodologia: El sistema TA fue clonado
en un vector pET y transformado en Escherichia
coli K-12. Las bacterias transformadas y los
controles fueron desafiados con un fago litico y
evaluados mediante ensayos de doble capade
agary curvas de crecimiento en medio liquido.
Resultados: Las cepas portadoras del sistema
TA presentaron un nimero significativamente
menor de placas de lisis en comparacién
con los controles, indicando una reduccién
en la susceptibilidad a la infeccidn fagica. En
diluciones seriadas, la cepa transformada
evidenci6 una disminucién progresiva en la
formacion de placas. Asimismo, las curvas
de crecimiento revelaron una caida inicial de
la densidad 6ptica seguida de recuperacion
en las cepas transformadas, mientras que
los controles permanecieron inhibidos.
Conclusionesy perspectivas: Estos hallazgos
constituyen la primera evidencia de que un
sistema TA presente en la IG3 de B. abortus
confiere resistencia fagica, sugiriendo un
rol defensivo adicional a su funcién en la
virulencia. Se plantea como perspectiva
evaluar la IG3 como un cldster multifuncional,
conimplicancias en la interaccion patégeno-
hospedero y con potenciales aplicaciones
biotecnoldgicas.

Keywords: Brucella abortus, Bacteriéfagos,
Isla genémica 3 (IG3), Defensa bacteriana,
Escherichia coli
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ESTUDIO DE LEVADURAS PROVENIENTES
DE MUESTRAS DE SUELO DE LA REGION DE
AYSEN.

Maximiliano Coche-Mirandd', Jennifer Alcaino),
Claudio Veloso', Marcelo Baezd!

(1) Universidad de Chile, Departamento de
Ciencias Ecolbgicas, Facultad de Ciencias,
Las Palmeras 3425, Santiago, Chile

Las levaduras son microorganismos que
han desarrollado diversas adaptaciones
morfoldgicas y fisioldgicas para resistir
distintas condiciones extremas, como las bajas
temperaturas. Laregion de Aysén se caracteriza
por su clima frio en gran parte del ano y la
variedad de sus ecosistemas, convirtiéndolo
en un territorio ideal para el estudio de la
biodiversidad de microorganismos. El objetivo
de este trabajo fue estudiar la biodiversidad
de levaduras provenientes de muestras de
tierra de la regidon de Aysén, utilizando un
enfoque metagendmico y molecular.

Se analizaron las muestras de suelo utilizando
técnicas dependientes e independientes
de cultivo. El aislamiento de levaduras se
realizé al sembrar suspensiones acuosas
de suelo en placas de agar YM (0,3 % de
extracto de levadurag, 0,3 % de extracto de
malta, 0,5 % de peptona) suplementado con
fructosa, galactosa, glucosa, maltosa, ribulosa,
sacarosay xilosa al 0,5% cada una, 100 ug/mL
de ampicilina y 34 ug/mL de cloranfernicol.,
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Por otro lado, se extrajo ADN de las muestras
de suelo utilizando el kit de aislamiento de
ADN PowerSoil y se verifico la presencia de
material genético fangico al amplificar por
PCR la region ITS 2.

Al sembrar las suspensiones acuosas de
tierras se observaron incontables colonias
tipo levadura en cada placa, identificindose
13 morfotipos distintos. Se logrd extraer ADN
de buena calidad de 43 muestras de suelo, y
en 41 de ellas se amplificd por PCR la region
ITS 2, para futuros estudio de diversidad
mediante “amplicon metagenomics”.

Keywords: Levaduras, Biodiversidad, Aysén
Financing: Fondecyt 1230427
Acknowledgments: Beca de Apoyo a la
Excelencia de Postgrado de la Facultad de
Ciencias, Universidad de Chile.

ESTANDARIZACION DE UNA METODOLOGIA
PARA EXPOSICION A CONDICIONES
DE VACIO ESPACIAL EN LA BACTERIA
DEINOCOCCUS AQUATICUS UDEC PI

Bruno Contador Cruzat', Constanza Aguero
Gonzdlez!, Pablo Solano Palma? Francisco
Fuentes-Villalobos'

(1) Universidad de Concepcion, Laboratorio
de Inmunovirologia, Departamento de
Microbiologia, Facultad de Ciencias Biologicas,
Concepcibn, Chile

(2) Universidad de Concepcién, Departamento
de Fisica, Facultad de Ciencias Fisicas y
Matematicas, Concepcion, Chile

Abstract: El desarrollo en las Gltimas décadas
de la microbiologia espacial ha reabierto
preguntas sobre el origen y los limites
de la vida, dando nuevamente lugar a la
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discusion sobre el transporte interplanetario
de organismos dentro de cuerpos rocosos: la
hipotesis de la litopanspermia. Para evaluar la
tolerancia de bacterias conocidas frente a un
entorno similar al espacio exterior, numerosas
simulaciones se realizan en tierra replicando
sus condiciones. En este contexto, el vacio
del espacio es uno de los estresores mas
desafiantes para las estructuras orgdnicas,
y pocos estudios se han realizado evaluando
directamente sus efectos. El proyecto ESCAPE
(UDEC) ha puesto a disposicién una cdmara
de alto vacio, disefiada para la exposicion de
microorganismos a presiones minimas, de
aproximadamente 1x10-7 mbar, similares a
las de la érbita terrestre lejana (LEO). Nuestro
trabajo ha estandarizado una metodologia util
para estudiar la viabilidad celular y cambios
morfolégicos en diferentes bacterias extremo-
tolerantes utilizadas como organismos modelo
en astrobiologia, exponiendo Deinococcus
aquaticus UDEC P1 a 24 horas de vacio. A
través de técnicas para estimar el nUmero
de unidades formadoras de colonias (UFC/
ml), curvas de crecimiento (OD600), junto a
microscopia TEM y SEM, para muestras de
control y tratadas, los resultados demuestran
que las bacterias expuestas pueden resistir
parcialmente el vacio durante cortos periodos,
manteniéndose cultivables, aunque con
una disminucioén en el nUmero de células
viables, mostrando signos de cambio
en sus superficies. Ademdads, se describid
la produccion de cuerpos de inclusion,
aportando en conjunto, nueva evidencia
sobre la tolerancia de microorganismos a
condiciones espaciales, contribuyendo a la
discusién sobre la panspermia y reforzando
la necesidad de continuar investigando la
tolerancia de organismos a condiciones
espaciales.

Keywords: Astrobiologia, Litopanspermia, Vacio
espacial, Viabilidad bacteriana, Deinococcus
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UNA ACTINOBACTERIA PORTENA AISLADA
DE LA PLAYA TORPEDERAS EN VALPARAISO:
INGENIERIA RACIONAL DE PROMOTORES

Thomas Dacal'?, Andrés Cumsille'?, Fernanda P.
Claverias'?, Agustina Undabarrena'?, Eduardo
Sanchez-Carvajal'?, Nestor Serna-Cardona'?,
Richard Covarrubias-L6pez?, Jorge Olivares-
Pacheco?, Beatriz Cadmara'?

(1) ActinoLab USM, Center of Biotechnology
“Daniel Alkalay Lowitt” &amp; Department
of Chemistry, Universidad Técnica Federico
Santa Maria, Avenida Espafia 1680, 2390136
Valparaiso, Chile.

(2) Millennium Nucleus Bioproducts, Genomics
and Environmental Microbiology (BioGEM),
Avenida Espafia 1680, 2390123 Valparaiso, Chile.
(3) Grupo de Resistencia Antimicrobiana en
Bacterias Patégenas y Ambientales, GRABPA,
Instituto de Biologia, Pontificia Universidad
Catélica de Valparaiso, Chile

La aparicién de bacterias resistentes a
antimicrobianos ha sido una preocupaciéon
para la salud pudblica en la dltima década,
llevando a la bUsqueda de medidas urgentes
de control y prevencién. En este sentido,
bacterias de la clase actinomycetes, en
especifico el género Streptomyces, ha
sido reconocido como uno de los taxones
mas prolificos para el descubrimiento de
productos naturales bioactivos, sin embargo,
el redescubrimiento de productos naturales
ya existentes sigue siendo un desafio en la
blUsqueda de nuevos antimicrobianos.

Enfoques recientes sefialan la bdsqueda de
actinomycetes en nuevos nichos no explorados
en conjunto con enfoques édmicos para el
descubrimiento de nuevas moléculas. Bajo el
alero anterior nuestro laboratorio ha aislado
Streptomyces sp. VS4-2, una actinobacteria
aislada desde las zonas submareales cercanas
ala playa Torpederas en Valparaiso. Ensayos
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anteriores de inhibicién han revelado actividad
contra un panel de distintas gram positivas
y gram negativas de relevancia clinica, una
de ellas Acinetobacter baumannii, patégeno
oportunista nosocomial reconocido por su
alta adquisicién de genes de resistencia.

Estudios preliminares in silico e in vitro apuntan
aun grupo de genes biosintéticos presente en
Streptomyces sp. VS4-2 como responsables
de la sintesis de esta molécula antimicrobiang,
producida de manera especifica, de estrecha
relacién con la familia de las xantonas y
activa contra cepas multirresistentes de
Acinetobacter baumannii aisladas del metro
de Valparaiso. Perspectivas futuras de este
trabajo apuntan a relacionar los genes
biosintéticos con el producto antimicrobiano
como asi aumentar su produccién basado
en la ingenieria de promotores.

Keywords: natural products, genome mining,
BGC, resistance, biologia molecular
Financing: ANID-Subdireccion de Capital
Humano/Doctorado Nacional/2024-
21240677ANID-Fondecyt-Regular-1221264ANID-
Milenio-NCN2023_054.
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RESPUESTA DE LAS COMUNIDADES
RIZOBACTERIANAS DEPLANTULAS Y PLANTAS
EN FLORACION DE LUPINO (LUPINUS LUTEUS)
TRATADAS CON CHOQUES TERMICOS DE
CORTA DURACION
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Quimicas y Recursos Naturales, Universidad
de La Frontera, Ave. Francisco Salazar 01145,
Temuco, Chile

(2) Centro de Genémica Nutricional
Agroacuicola (CGNA), Las Heras 350, Temuco,
Chile

(3) Programa de Doctorado en Ciencias de
Recursos Naturales, Universidad de La Frontera,
Ave. Francisco Salazar 01145, Temuco, Chile

Como resultado del Cambio Climdtico, olas de
frioy calor afectando los cultivos agricolas en
diferentes regiones del globo son reportadas
periddicamente. En este contexto, lupino es
cultivado por su alto contenido proteico para
consumo humano y animal, sin embargo, el
efecto de olas de calor sobre las plantas y
su microbiota no ha sido investigado hasta
ahora. En este estudio, se explord la respuesta
de la comunidad rizobacteriona a choques
térmicos de corta duracion (39°C por 2h en 3
dias consecutivos) en pléntulas y plantas en
floracién de dos variedades de lupino amarillo
(Lupinus luteus), comercial (core 195) y parental
(core 78). Se observod que los choques térmicos
significativamente disminuyeron la riqueza
(OTUs observados) y la alfa diversidad (indice
Shannon) bacteriana en ambas variedades,
particularmente en plantas en floracion. Sin
embargo, diferencias en beta diversidad y
estructura taxonémica, predominadas por
las filas Pseudomonadota y Actinobacteria,
de las comunidades rizobacterianas fueron
principalmente atribuidas al estado fenolégico
de las plantas mds que al tratamiento térmico.
Funciones asociadas con quimioheterotrofia'y
ureolisis fueron principalmente predichas en las
comunidades rizobacterianas, independiente
dela variedad, estado fenolégico y tratamiento
térmico. Finalmente, el andlisis de redes de co-
ocurrencia revel6 cambios en la conectividad
y estabilidad en las comunidades bacterianas
de plantas expuestas a choques térmicos
respecto alos controles. Coincidentemente,
la presencia en ambas variedades de “hubs”
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atribuidos a Xanthobacteraceae en plantas
tratadas con choques térmicos sugiere un
papel clave de esta familia en la interacciones
bacterianas durante condiciones de estrés
térmico.

Keywords: comunidades bacterianas, Lupinus
luteus, rizosferaq, estrés térmico

Financing: Proyectos FONDECYT (Nos. 1221228
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EXPLORACION GENOMICA Y OPTIMIZACION
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EL PATOGENO DE PECES EDWARDSIELLA
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Investigaciéon Marina Quintay (CIMARQ),
Quintay, Chile

El uso de antibidticos en la acuicultura podria
favorecer la seleccion de patdégenos resistentes,
reduciendo la eficacia del tratamiento y
haciendo necesario desarrollar estrategias
terapéuticas alternativas. En este contexto, las
bacterias del género Streptomyces representan
una valiosa fuente de metabolitos secundarios,
en su mayoria adn no caracterizados. Sin
embargo, los métodos convencionales de
prospeccion presentan limitaciones en tiempo,
volumen y redescubrimiento de compuestos
conocidos. En este estudio, combinamos la
exploracién genémica con un sistema de
microcultivos para la seleccidén temprana
de aislados de Streptomyces marinas con
actividad antibacteriana contra Edwardsiella
anguillarum, un patégeno emergente a nivel
mundial que afecta a tilapia.

Primero, se analizo6 la diversidad biosintética
de 30 genomas previamente aislados en las
costas de Chile, construyendo una red de
similitud de grupos de genes de biosintesis
(BGCs). Se identificaron seis aislados con
BGCs homélogos (>40 % de similitud) a los
asociados con la biosintesis de tetraciclinas.
Posteriormente, se optimizé un sistema
de microcultivo en placas de 24 pocillos,
evaluando ocho medios de cultivo y tres
tiempos de incubacién a 30 °C y 250 rpom. Los
sobrenadantes fueron extraidos con acetato
de etiloy la actividad antibacteriana se evalud
mediante microdilucion en caldo Muller-
Hinton. De los 192 extractos, seis presentaron
actividad contra E. anguillarum. Destacando
los extractos E41 (Streptomyces sp. IpFD-1.],
53 % * 2.12 de inhibicién), F62 (Streptomyces
sp. CHC16, 45 % + 0.70), y C16 (Streptomyces
Sp.VBI, 43 % £ 7.31). Estos resultados validan
la integracion de herramientas genémicasy
microcultivos como estrategia para identificar
Streptomyces productoras de compuestos
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antibacterianos con potencial aplicacion en
animales.

Keywords: Compuesto antimicrobiano,
Productos naturales, Metabolitos secundarios,
Acuicultura
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La creciente amenaza de la resistencia
antimicrobiana impulsa la bdsqueda de
nuevas moléculas bioactivas, destacandows
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a las actinobacterias marinas, en particular
del género Streptomyces, como prolificas
productoras de antibibticos clinicamente
relevantes. Una via prometedora para
enfrentar este desafio es la exploracion de
combinaciones sinérgicas de antimicrobianos,
que en bacterias pueden originarse a partir de
arreglos genémicos que coagrupan clUsteres
de genes biosintéticos (BGCs), conocidos
como superclusteres. Mediante un enfoque
gendémico—-metabolémico para la priorizacion
de BGCs en actinobacterias marinas,
recientemente identificamos en Streptomyces
sp. VBl un inusual supercluster [1], que integra
los BGCs responsables de la biosintesis de
al menos cuatro metabolitos de distintas
familias de antimicrobianos. Para evaluar su
potencial biosintético, la bacteria se ferment6
durante 10 dias, monitoreando cada 24 h el
crecimiento, la produccion de metabolitos
mediante dos métodos de extraccién y la
actividad antimicrobiana frente a 5 bacterias
modelo en ensayos de inhibicidén en agar y
microplacas. Desde las 48 h de fermentacién
se detect6 la co-produccién de arilomicing,
globomicina y siamicina, mantenida en el
tiempo, y con un maximo al dia 5. Los andlisis
de desreplicacion sugieren la presencia de
andlogos novedosos dentro de estas familias.
Ademds, los extractos orgdnicos mostraron
inhibicion marcada frente a bacterias Gram
positivas, particularmente M. smegmatis, y
actividad significativa contra Escherichia coli
en los dias 5—-6, incluso con extractos crudos
a 50 pg/mL. En conjunto, estos hallazgos
sugieren de un potencial mecanismo de accion
sinérgico entre ellos, resaltando el potencial
biotecnoldgico de Streptomyces sp. VBl como
fuente de combinaciones antimicrobianas
de valor terapéutico.

Referencias:
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EFECTO DE LA INTRODUCCION DE
VARIOVORAX EN LA COMUNIDAD
BACTERIANA ENDOFITICA DE LA PROGENIE
DE SEMILLAS DE LUPINUS LUTEUS
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Jorquerd'

(1) Laboratorio de Ecologia Microbiana
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(3) Programa de Doctorado en Ciencias de
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Las semillas de lupino son una valiosa fuente de
proteinas para alimentacion humanay animal.
En su cultivo, la germinacién representa la__
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etapa critica, donde el microbioma contenido
en las semillas puede jugar un rol importante
en el establecimiento y crecimiento de las
plantas. Por otro lado, el uso de bacterias
promotoras del crecimiento vegetal (PGPB)
como bioestimulantes ofrece una estrategia
sostenible para mejorar el rendimiento de los
cultivos agricolas. En este contexto, el genero
Variovorax ha mostrado un gran potencial
como PGPB en diferentes cultivos. En este
estudio, la cepa Variovorax boronicumulans
14.7, aislada de lupino (Lupinus luteus), se
caracterizé genotipicamente en base a
sus rasgos PGPB. Con esta informacion, se
disefiaron cebadores para su deteccidn
y efecto sobre la comunidad endéfita de
la progenie de semillas. El disefio y uso de
cebadores para el gen cvpA (proteina colicina
V) permitié especificamente detectar V.
boronicumulans 14.7 en la endosfera de
semillas inoculadas mediante gPCR. Ademds,
basado en la secuenciacién masiva del
gen 16S ARNr, la inoculaciéon indujo cambios
significativos en la comunidad bacteriana
endéfita, aumentando lariquezay la diversidad
bacterianag, confirmando su colonizacién y
relevancia de Variovorax como modulador
del microbioma de las semillas inoculadas.
Nuestros hallazgos revelan la exitosa
introduccién, monitoreo y persistencia de V.
boronicumulans 14.7 en semillas de L. luteus,
ofreciendo una estrategia prometedora para
el desarrollo futuro de semillas portadoras
de cepas PGPB, como Variovorax.

Keywords: Bioestimulantes, Endosfera, Semillas, Lupinus
luteus, Variovorax
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EJE VITAMINA B12-MRP-5 EN LA
NEUROPROTECCION INTER- Y
TRANSGENERACIONAL DE C. ELEGANS

Gabriel Agustin Ibafiez Velasquez'?, Marcela
Serey'?, Uxue Ramirez'?, Andrea Calixto'?

(1) Universidad de Valparaiso, Biologio, Facultad
de Ciencias, Av. Gran Bretafa 1091, Valparaiso,
Chile

(2) Centro Interdisciplinario de Neurociencias,
Neurociencias, Facultad de Ciencias, Av. Gran
Bretafa 1091, Valparaiso, Chile

La vitamina B12 (cobalamina), cofactor
esencial en el ciclo de la metionina y en la
degradaciéon de propionato, participa en la
salud neuronal y en procesos de metilacion
del ADN. En Caenorhabditis elegans, hemos
observado que la suplementacion dietaria
con BI2 protege de la neurodegeneraciéon a
los mutantes mec-4d, un modelo establecido
para estudiar la degeneracion de las neuronas
mecanosensoriales (Touch Receptor Neurons,
TRN), y que esta proteccién se mantiene
durante al menos dos generaciones,
disminuyendo en descendencias mads lejanas,
lo que sugiere un fendbmeno de herencia
inter- y transgeneracional. Planteamos que
esta neuroproteccion puede deberse a (i)
su transporte directo a la progenie a través
del transportador ABC MRP-5 o (ii) una
programacién epigenética establecida en
respuesta a la vitamina.

Para abordar esta hipdtesis, evaluaremos
mutantes mec-4d combinados con deleciones
o interferencia por RNAi de mrp-5 para
determinar la dependencia del transporte
de BI12, seguiremos la integridad de las TRN
en lineas PO-F3 alimentadas o no con BI2
mediante microscopia de fluorescencia para
cuantificar el decaimiento de la proteccion,
y realizaremos andlisis epigenéticos
exploratorios, midiendo la expresién de genes ™=
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de metilacién y remodelamiento de cromatina,
asi como la participacién de factores de
herencia de ARN pequefios como hrde-1y
znfx-1. Este enfoque permitird dilucidar si la
vitamina B12 actda Unicamente como nutriente
transportado o como desencadenante de
una memoria epigenética que favorece la
salud neuronal a lo largo de generaciones.
Keywords: Microbiota, Comunicacién
Interespecie, RNAI, Metabolitos, C. elegans
Financing: Proyecto Fondecyt Regular
N°1220650
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EVALUACION DE LA ACTIVIDAD DE LOS
HEMICANALES FORMADOS POR CONEXINA
30

Catalina Nova Guillen', Juan Carlos Sdez,
Anibal Garcid'

(1) Universidad de Valparaiso, Ciencias, Av.
Gran Bretana 1111 Playa Ancha. Valparaiso,
Chile, Valparaiso, Chile

La conexina 30 (Cx30) es una proteina
transmembrana que participa en la
comunicaciéon intercelular mediante la
formacion de hemicanales (HCs) y canales
de unién gap. Su funcién se ha descrito en
tejidos como piel, rifidn, oido interno y sistema
nervioso central, aunque los mecanismos
que regulan la apertura de los HCs siguen
poco caracterizados. La mayoria de estudios
se han realizado en oocitos de Xenopus, con
menor evidencia en células en cultivo. En este
trabajo se evalué la actividad de hemicanales
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formados por Cx30 bajo estimulacion con
concentraciones elevadas de K* extracelular.
Se utilizaron células HelLa Cx30 y HelLa Cx45
KO transfectadas transitoriamente con Cx30-
mCherry, analizadas a las 40 horas post-
transfeccion. La actividad de los HCs se midid
mediante ensayos de captacion de DAPI (+2)
en microscopia de epifluorescencia. Como
control positivo se usé una solucién libre de
cationes divalentes (DCFS). Posteriormente,
las células fueron expuestas a una solucion
altaen K+ (50 mM) y se aplicé lantano (La®+)
como bloqueador de referencia.

La exposicion a DCFS o aK* elevado incrementd
la captacién de DAPI, evidenciando apertura
y funcionalidad de los HCs en células que
expresan Cx30. La estimulacién con K* en
condiciones de DCFS potenci6 la captacion,
mientras que La®** redujo la sefal. Estos
hallazgos sugieren que la ausencia de cationes
divalentes y la despolarizacién favorecen la
apertura de hemicanales.

Los resultados muestran que los HCs de Cx30
son sensibles a DCFS y a estimulacién con
K* elevado, lo cual podria ser relevante en
procesos fisioldégicos y patologicos.

Keywords: Conexina 30, Hemicanales
Acknowledgments: Agradecimientos: ANID
1231523, (J.C.S)

EXPRESION Y REGULACION DEL REPRESOR
TRANSCRIPCIONAL TGIF1 DURANTE LA
OSTEOGENESIS EN XENOPUS TROPICALIS.

Fabiana Vivar', Japhet Rojas', Héctor Castillo',
Marco Mundaca', Lefney Cumilaf!, Sylvain

Marcellini'
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Procesos del Desarrollo (GDeP), Departamento
de Biologia Celular, Facultad de Ciencias
Biolégicas, Concepcidn, Chile

Contexto: Tgifl (TG-interacting factor 1) es un
represor transcripcional con Homeodominio
recientemente relacionado con migraciéon
osteobldstica y remodelacién d6sea en
modelos murinos. Sin embargo, a la fecha,
su regulacién transcripcional y dindmica
de expresion espaciotemporal durante la
osteogénesis no han sido caracterizadas.
Metodologia: Se trabajé con embriones (NF18-
NF32) y larvas (NF54-NF60) del organismo
modelo anfibio Xenopus tropicalis. A nivel
temporal, la expresiéon y regulacion de tgifl se
examinaron mediante RNA-Seqy ATAC-Seq
respectivamente. Para lograr una resolucién
espacial se empled la técnica de hibridacién
in situ fluorescente (HCR). Resultados: Los
ensayos de HCR detectaron expresién de
tgifl a nivel del eje anteroposterior de los
embriones en desarrollo, asi como de la
vesicula 6ticay de las células ependimarias.
En crdneos larvales en proceso de cierre,
observamos presencia de transcritos en
osteoblastos maduros, pero no en mesénquima
osteogénico, revelando una activacion
transcripcional durante la diferenciacion.
El RNA-Seq confirmé esta expresidon 6seq,
mientras que el ATAC-Seq identificé dos
enhancers hueso-especificos proximales
conservados en ranas del género Xenopus.
Conclusiones y perspectivas: El gen tgifl es
pleiotrépicoy presenta una expresion dindmica
en multiples tejidos durante el desarrollo.
Este estudio es el primero en caracterizar la
activacion transcripcional de tgifl durante la
diferenciacién osteobldstica. La presencia de
enhancers 6seos proximales, combinados
a las ventajas experimentales del modelo
Xenopus, ofrecen una oportunidad Unica
para estudiar funcionalmente la regulaciéon
osteogénica de tgifl mediante tecnologia
CRISPR-Cas9 y reporteros transgénicos.
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CARACTERIZACION DEL FOSFOPROTEOMA
DE FAGOCITOS DE SALMON INFECTADOS
CON LA BACTERIA INTRACELULAR
RENIBACTERIUM SALMONINARUM: UNA
ESTRATEGIA PARA LA SELECCION DE
BLANCOS TERAPEUTICOS DEL HOSPEDERO
CONTRA BKD

Ignacio Chavez'?, Francisca Vera'?, Felipe
Galdamez!, Madelaine Mejias'34, Andrea
Talamilla'?, Rodrigo Pulgar!

(1) universidad de Chile, Laboratorio de
Genomica y Genetica de Interacciones
Biologicas, Instituto de Nutricion y tecnologia
de los alimentos, El libano 5524, Santiago, Chile
(2) Universidad de Chile, Doctorado de Ciencias
Silvoagropecuarias y Veterinarias, Ciencias
Agronomicas, Santiago, Chile

(3) Universidad Mayor, GEMA Center for
Genomics, Ecology and Environment, Facultad
de Ciencias, Ingenieria 'y Tecnologia, Santiago,
Chile

(4) Universidad Mayor, Programa de Doctorado
en Ecologia Integrativa, Facultad de Ciencias,
Ingenieria y Tecnologia, Santiago, Chile

Chile es uno de los principales productores
de salmén a nivel mundial, sin embargo, se
registran importantes pérdidas debido a
mortalidades causadas por enfermedades
infecciosas en la industria. La enfermedad
bacteriana del rifién (BKD) es una de estas
patologias, y es causada por la bacteria
intracelular Renibacterium salmoninarum.
Las actuales medidas para controlar BKD no,__
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son eficientes ni sustentables, enfocéndose
en terapias antibiéticas dirigida al patégeno
(PDAD), las que promueven la emergencia
de resistencia antimicrobiana (RAM). En
respuesta a esto, han emergido las terapias
dirigidas al hospedero (HDT), las que buscan
intervenir vias del hospedero relevantes para
que la bacteria logre desarrollar la infeccion.
La dificultad de implementar estas estrategias
radica en el desconocimiento de dichas vias,
muchas de ellas particulares para cada
infeccion. Afortunadamente, existe una amplia
investigacion en esta linea para la tuberculosis,
una enfermedad producida por la bacteria
Mycobacterium tuberculosis, filogenéticamente
relacionada con Renibacterium salmoninarum,
donde se han identificado vias y quinasas
del hospedero que son modulados por el
patégeno, a través de técnicas omicas,
como el fosfoproteoma. En este proyecto
se realizé un andlisis del fosfoproteoma de
un hospedero fagocitico de salmén SHK-1
estimulados con Renibacterium salmoninarum
y una versién de la bacteria inactivada.
Se identificaron dos quinasas que se ven
exclusivamente mas fosforilados en presencia
de la bacteria Renibacterium salmoninarum
activa, las cuales son proteina quinasa Cy la
Serine/threonine proteina quinasa, La Ca2+/
calmodulina proteina quinasa ll, ademas de
identificarse vias asociadas a la regulacion
de actina citoesquelética, donde quinasas
como la tirosina quinasa no receptora src,
la CSKIl, MYLK, ROCK y MAPK, tienen un rol
central. Esta aproximacion es relevante
para el entendimiento de la infeccion de
Renibacterium salmoninarum y nos indican
componentes del hospedero relevantes para
el éxito de la infeccion del patégeno.
Keywords: Renibacterium salmoninarum, BKD,
Infeccion intracelular, Quinasas, Fosfoproteoma
Financing: Fondecyt regular #1221848Proyecto
de exploracion #13240202Beca de Doctorado
Nacional ANID Folio 21242326
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BIOPROSPECCION DE ACTIVIDADES
ENZIMATICAS DE INTERES INDUSTRIAL
EN LEVADURAS AISLADAS DEL ALTIPLANO
CHILENO.

Maximiliano Coche-Mirandad', Jennifer Alcainol,
Claudio Velosol, Marcelo Baezal

(1) Universidad de Chile, Ciencias Ecologicas,
Facultad de Ciencias, Las Palmeras 3425,
Santiago, Chile

En la Ultima década ha aumentado la
busqueda de enzimas microbianas que
reduzcan la temperatura de procesos
industriales y el consumo energético. Es por
esto, que se ha puesto énfasis en el estudio
de levaduras provenientes de ambientes
frios, que han adquirido adaptaciones claves,
como la produccién de enzimas activas en
frio, que les han permitido colonizar estos
ambientes. Estas enzimas tienen potencial
aplicacién biotecnolégica en las industrias
farmacéutica, alimentaria, papelera, entre
otras. El Altiplano chileno es un ambiente
extremo con variaciones térmicas diarias que
pueden oscilar entre 30°C y -10°C, y que hemos
bioprospectado como grupo de trabajo en
busca de levaduras. El objetivo de este trabajo
fue realizar un andlisis bioinformatico de
genomas de levaduras aisladas del Altiplano
Chileno con el fin de identificar secuencias
codificantes para enzimas celulasas, fitasas
y xilanasas.

Mediante Augustus se predijeron los
CDS, y las secuencias traducidas in silico
fueron comparadas con la base datos
Swissprot mediante BLASTp. Las estructuras
tridimesionales de secuencias seleccionadas
fue predicha utilizando Swiss-model.
Pardmetros asociados a flexibilidad de
proteinas, tales como nimero de puentes
de hidrégeno y superficie apolar expuesta

a solvente fueron determinadas usando™s
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ChimeraX.

Se encontraron secuencias asociadas a
celulasas, fitasas y xilanasas en los genomas de
levaduras provenientes del Altiplano Chileno.
Se seleccionaron 3 secuencias candidatas
para cada actividad enzimatica por su mayor
flexibilidad predicha, caracteristica asociada
a enzimas activas en frio, y fueron enviadas
a sintetizar a para posterior expresién en
Saccharomyces cerevisiae.

Keywords: Levaduras, Enzimas, Altiplano
Financing: Fondecyt 1230427
Acknowledgments: Beca de Apoyo a la
Excelencia de Postgrado de la Facultad de
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CARACTERIZACION DE LA INFECCION DE
PISCIRICKETTSIA SALMONIS EN FAGOCITOS
DE SALMON DEL ATLANTICO MEDIANTE
INTEGRACION MULTIOMICA.
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Christian Hodar? Rodrigo Pulgar’

(1) Universidad de Chile, Laboratorio de
Gendbmica y Genética de Interacciones
Biologicas (LG2IB), Instituto de Nutricién y
Tecnologia de los Alimentos (INTA), El Libano
5524, santiago, Chile

(2) universidad de Chile, Laboratorio de
Bioinformatica y Expresién Génica (LBEG),
Instituto de Nutricién y Tecnologia de los
Alimentos (INTA), El Libano 5524, Santiago, Chile

La septicemia rickettsial salmonidea (SRS),
causada por la bacteria Piscirickettsia salmonis,
es una amenaza para la salmonicultura en
Chile. La limitada eficacia de los tratamientos
actuales y la creciente resistencia a los
antibiéticos requieren del desarrollo de nuevas
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estrategias, como las terapias dirigidas al
hospedero (HDT), cuyo disefio depende de
una comprension profunda de la respuesta
a la infeccidn. Este estudio usa un enfoque
multidmico para comprender la respuesta
de fagocitos de salmén a la infeccidn e
identificar nuevos blancos terapéuticos. Este
proyecto combind datos de transcriptdmica
y protedmica cuantitativa de fagocitos de
salmoén, infectados con P. salmonis activa e
inactivada, en etapas tempranas y tardias de
la infeccion. Se utilizé un andlisis MOFA (andlisis
de factores multiémicos) para integrar ambos
conjuntos de datos. Este andlisis revelo un
factor principal que diferencia la respuesta
a la bacteria activa de la del control. La
infeccién activa provoca un cambio de
estado celular que no vuelve a la normalidad
con el tiempo, a diferencia de la respuesta
a la bacteria inactivada. Se observé una
supresion de vias de biosintesis (como la
sintesis de ARN y la maquinaria ribosomail)
y una activacion de procesos de defensa
(como la via del lisosoma y la inflamacién).
Ademds, se identificé una reprogramacion
del metabolismo energético, con cambios
en el metabolismo de carbohidratos y la
biosintesis de terpenoides. Estos hallazgos
sugieren que las rutas metabdlicas afectadas
son potenciales blancos terapéuticos de
HDT. Esto podria ofrecer una alternativa a los
antibiéticos para combatir SRS.

Keywords: Infeccién intracelular, terapias
dirigidas al hospedero, Integracion multi-
6mica, Septicemia Rickettsial Salmonidea
(SRS)
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INTEGRACION MECANOSENSORIAL ENTRE
PIEZO1 Y HEMICANALES EN LAS CELULAS
DE SOPORTE DEL OIDO INTERNO

Agustin Martinez', Cindel Figueroa Cares,
Fanny Ahumada', Joel Novod!, Felipe RamireZ),
Carolina Tolosd!, Jaime Maripillan'

(1) Centro Interdisciplinario de Neurociencia de
Valparaiso, Instituto de Neurociencia, Facultad
de Ciencias, Universidad de Valparaiso,
Instituto de Neurociencia, Ciencias, Gran
Bretarna 1111, Valparaiso, Chile

Connexin26 (Cx26) and Pannexinl (Panxl)
form hemichannels and gap junctions.
These structures facilitate intercellular
communication, which is essential for auditory
physiology and for the organ of Corti (OC)
where mechanotransduction occurs. Mutations
in the gene encoding Cx26 are one of the main
causes of hereditary deafness, underscoring
the importance of these proteins. However, it
remains unknown whether these channels are
regulated by sound or mechanical stimuliin
the OC. The Piezol (Pzl) channel transduces
mechanical stimuli such as sound and is
essential for hearing. Current research suggests
that Pzl is endogenously expressed in the
OC, along with Cx26 and Panx], but it is not
known whether they interact functionally. The
aim of this study is to analyze whether Pzl
interacts with Cx26 or Panxl hemichannels to
better understand the molecular mechanisms
underlying hearing. Pz1 is a cation channel
that, upon activation, allows the passage of
ions such as Ca?*; therefore, its activation
could regulate the activity of Connexin and
Pannexin hemichannels, which are triggered
by increases in intracellular Ca?*. To explore
these interactions, we will use techniques for
detecting cytosolic Ca?* signals with Fluo4-
AM, ethidium uptake assays, and specific
pharmacology for Pzl, Panxl, and Cx26.
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QUIMERISMO COMOESTRATEGIAEVOLUTIVA
PARA LA RESILIENCIA BIOLOGICA

Alejandra Gonzalez!, Fadia Tala?
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Las palmeras 3425, Nunos, Santiago, Chile
(2) Universidad Catélica del Norte., Centro
de Investigaciéon y Desarrollo Tecnolbégico
en Algas y otros Recursos Biologicos (CIDTA),
Facultad de Ciencias del Mar, Instituto Milenio
en Socioecologia Costera (SECOS), Larrondo
1281, Coquimbo, Chile

El paradigma dominante en resiliencia
biolégica postula individuos unigenéticos
optimizados. Sin embargo, la coexistencia
de linajes genéticos distintos dentro de un
Mismo organismo, una quimera, cuestiona si
la seleccidn natural actda sobre organismos
integrados o sobre médulos genéticamente
diferenciados. Documentado en hongos,
plantas, algas, invertebrados y vertebrados,
el quimerismo parece ser una estrategia
evolutiva conservada que aporta beneficios
adaptativos: mayor sobrevivencio, crecimiento,
fecundidad vy resistencia al estrés. Cuyos
costos en animales se asocian a conflictos
inmunitarios e inestabilidad del desarrollo,
mientras que en plantas y algas tiende a ser
mds estable y ventajoso. En los bosques de
macroalgas pardas de Chile, el quimerismo s
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es frecuente (33-100%), generando un disco
genéticamente heterogéneo y frondas
unigenéticas. Esta diferencia espacial
conjuga diversidad funcional en la base
con uniformidad en el dosel, favoreciendo
respuestas adaptativas ante fluctuaciones
térmicas, acidificacion y perturbaciones fisicas,
sosteniendo mayores servicios ecosistémicos.
Reconocer el quimerismo como estrategia
emergente representa un avance conceptual
para ecologia y evolucion: desplaza la nocién
de individuo homogéneo hacia quimeras,
cuyos genotipos contribuyen colectivamente
alaresiliencia. Esto sugiere que la unidad de
seleccion y éxito adaptativo pueden operar en
multiples niveles (desde linajes celulares hasta
poblaciones), y que la persistencia frente al
cambio global depende tanto de la diversidad
entre individuos como de la diversidad
dentro de ellos. Asi integrar el quimerismo
en marcos tedricos y aplicados permitiré
mejorar modelos de adaptacidn, orientar
restauracion basada en diversidad funcional
interna, y focalizar investigaciones sobre los
mecanismos epigenéticos y fisiologicos que
median la cooperacion entre genotipos.

Keywords: Quimeras, evolucién, resiliencia,
adaptacién, macroalgas

Financing: Financiamiento: FONDEF ID20110167,
Packard (2021- 73304) y (2024-76453)
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